Zprava NRL ke dni 23. 1. 2023
SARS-CoV-2: mikrobiologicka situace v CR, chfipka — situace v CR a Evropé

NRL pro chfipku a nechfipkova respiracni virovd onemocnéni

SZU

Uvod:

NRL pravidelné analyzuje data a poskytuje MZCR i laboratofim tydenni pfehledovy dokument, jeho? cilem je
monitorovat $ifeni variant SARS-CoV-2, chfipky a pfipadné daldich respiraénich vird, které se na Uzemi CR
vyskytuji, poskytovat informace o novych potencialnich i redlnych rizicich v souvislosti s Sifenim a evoluci
viru SARS-CoV-2 a dalsich respiraCnich virl, poskytovat metodické pokyny vysetfujicim laboratorim a
poskytovat dalsi kvalitativni i kvantitativni informace.
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C.,

e V obdobi od 15. 1. do 22. 1. 2023 (dle data odbéru) ma NRL k dispozici data 34 hlasenych testl diskriminaéni PCR ze 5

laboratori.

* Prehled zachycenych mutaci dle diskriminacnich PCR za poslednich 8 dni ukazuje tabulka 1.

* V soucasnosti sledované mutace ve spike jiz slouzi pouze k potvrzeni cirkulace omikronu a nelze usuzovat na prfitomnost
subvarianty, maly pocet zaslanych test(l smizuje jiz tak chabou vypovédni hodnotu.

VvV eV/

projevy (indukce fuze bunék), doporucuje NRL ke zvazeni sledovat tuto mutaci.

Tabulka 1: Prehled zachycenych mutaci

Varianta
BA.2.x/XBB.x
BA.4/5/BQ.1.1
N/A

Omicron
Celkovy soucet

Pocet

12

12
34

Tabulka 2: Prehled laboratofi vySetfujicich mutace
Laboratore

FN Kralovské Vinohrady

Poliklinika AGEL, Dopravni zdravotnictvi a.s., Plzen
SPEA Olomoug, s.r.o.

ULD OKB Fakultni nemocnice Ostrava

Zdravotni Ustav se sidlem v Ostravée

Celkovy soucet

Pocet

20

34



Tabulka 3: Pfehled sekvenovanych variant v CR za sledované obdobi

q/;z,, Mikrobiologie - sekvenacni data

K 22. 1. 2023 bylo v CR celogenomové sekvenovano 56 510 SARS-CoV-2

. , . ) . . , B Varianta Pocet BA.5.6.4 4 BQ.1.1.27 1

pozitivnich vzorkl, zdrojem jsou interni data NRL. Sekvenovanych bylo 498  a23.20 1 BAS9 1 BQL13 2

° v v s BE.1 1 BQ.1.1.32 1

vzorkd s datem odbéru od 22. 11. 22 do 22. 1. 23, tedy za 2 mésice. 22'2‘75'5 ‘1‘ BE1.1 7 BQ114 1

* Dle celogenomové sekvenace v tomto ¢asovém obdobi prevazovala varianta  sasse3 1o 5 N -

omikronu BA.5 (23 %) a jeji subvarianty BF.7.x (17 %), pozorujeme mirny narust 32-4-6-4 i BF.113 4 BQ.1.10 3

v v , . ., BA.5 BF.14 45 BQ.1.11 2

BQ.1.x v¢etné BQ.1.1 (19 %). Detekce sledovanych variant (tabulka 5) vykazuji AT 14 BF.2 1 BQ1131 3

zatim minoritni podil. Celkovy pfehled vsech sekvenovanych variant je uveden  BAs.1.10 E o i N -

BA.5.1.18 1 - =

v tabulce 3. BAS 103 , BF7 75 BQ.1.19 1

v . ;v , , , o BF.7.3 4 BQ.1.2 3

* Tabulka 4 zohlednuje souhrnny prehled sekvenaci za sledované obdobi. BA.5.1.26 2 gr7a > BQL22 5

Tabulka 5: CelkovV pocet BA.5.1.30 1 BF7.41 1 BQ.1.23 1

Tabulka 4: Souhrnny piehled datuk a>: 'eh ‘I"’Z pocet X Ei-i-is 2; B i ENE .

sekvenovanych variant za sledované ete c;vanyc sledovanyc BAS 21 1o BF7.8 1 BRO T

obdobi varian BA5.2.13 3 Br8 l BB L

Varianta Polet  Podil SRR 1 oBna 3 cc1 1

BA.5.x 115 23.1% Varianta Akronym Pocet BA5.2.21 LU EEE 6 CH11 4

= — BA.5.2.26 1 BN.1.2 2 CH.1L1 2

BQ.1.1 94 18.9% XBB.1 18 BA.5.2.3 1 BN.1.3 27 CK1 16

BF.7.x 85 17.1% XBB.1.5 Kraken 6 BA.5.2.34 2 BN.1.3.1 2 CK2.1 3

9 BA.5.2.35 2 BN.14 2 CL1 3

BF.14 45 9.0% XBC 1 BA.5.2.44 3 BN.L5 3 CM.12 1

BN.x 45 9.0% XBF Bythos 1 o BQ.1 8 Cp.1 1

BA.5.2.6 15
BQ.1.x 29 5.8% CH.1.1 Orthrus 4 BQ.1.1 57 CR1 3
it BA.5.3.1 3

CK.x 19 3.8% BQ.1.1.1 11 DF.1 1

0 CH.1.1.1 2 EIRE 1 Ba1.1.10 1 DG.1 3

BE.x 9 1.8% BA.5.5 3 BQ.1.1.15 3 XBB.1 4

BA.2.x 5 1.0% BA.5.5.1 1 BQ.1.1.18 3 XBB.1.2 3

XBB.1.5 5 1.0% - .. . : _ _ . . L, ) XBB.1.5 5

. Pro vypocet poufZit algoritmus Pangolin v 4.2.: https://pangolin.cog-uk.io/, 3 nezafazené sekvence neni XBB.1.9 1

XBB.1 4 0.8% mozné vyhodnotit ani jednim z algoritm( (GISAID,PANGO) XBK 1
BA.4.6.x 2 0.4%

Ostatni 41 8.2% Celkovy pocet 498 3


https://pangolin.cog-uk.io/

quzu Globalni sekvenacni data XBB.1.5

S postupujicim Sirenim XBB.1.5 se snizuje rychlost
Sifeni této varianty. Tento trend kopiruje drive
pozorovany Utlum v Sifreni BQ.1 a BQ.1.1. Pro tento
jev zatim neexistuje vysvétleni. Varianta XVF (Bythos)
se Siti zatim predevsim, v Australii.

;13-

0.10 - '

0.08 -

0.06 - : : —

0.04 -

|| I IIII ll| I | I|
— 2 . - 53 -

=0:02:=

xes during first 28d

Fitness e

-0.04 - : :

[ T T For @ F @ & & di B o# 4 @ 4 @& @ v ot # i ¥ F A4

1 20 '\1‘) N alad &&6 o Q 3 3 r), L e ! ‘( 3 4 D el
q,wpq,w 'L\,’L RRECAS oy w‘;o g ga x QY Qe % > fS

o gP%P:L% 1o 9 6P Pf’C‘“ 0 > *




q/;zu Globalni sekvenacni data - Cina

Sekvenaéni data z Ciny zatim kopiruji globalni
situaci, rozdily v zastoupeni subvariant
omikronu mezi jednotlivymi provinciemi
postupné mizi.
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f;z,, ARI/ILI virologicka surveillance v CR —situace k 3. KT

V rdmci non-sentinelové surveillance bylo za 3. KT ve spolupracujicich laboratofich vysetfeno 935 vzorkd, vysledky vySetieni jsou uvedeny v tabulce 6.
Do NRL bylo zaslano v rdmci sentinelové surveillance ve 3. KT pouze 47 vzorkd, vysledky vysetieni jsou v tabulce 7.

Tabulka 6 - Non-sentinelova surveillance Tabulka 7 - NRL sentinelova surveillance

Patogen Pocet detekci Patogen* Pocet detekci 2. KT Pocet detekci 3. KT
Chfipka A (bez dalsi subtypizace) 132 Chfipka A 1 0
Chfipka A H,pdm 3 Chfipka A H;pdm 4 2
Chripka A H, 13 Chipka A H, 16 6
Chripka B 11

Lidsky rhinovirus 24 Chfipka B 0 1
Adenovirus 4 Lidsky rhinovirus 13 2
Parainfluenza virus 6 Parainfluenza virus 0 1
Herpetické viry 0 RSV 4 7
Mycoplasma pneumoniae 0

Lidsky metapneumovirus 1 Enterovirus 0 1
Sezonni koronaviry 2 MPV 0 1
RSV 101 koronaviry 1 Y
Bocavirus 1 SARS-COV-2 4 5
Enterovirus 2

SARS-COV-2** 25 SmiSena infekce 2 3
Smisena infekce 19 Negativni 3 18
Negativni 638 Celkovy pocet vysetieni: 48 47
Celkovy pocet vysSetieni: 982

* Vsentinelové surveillance dominuje virus chfipky A/H3.

*  *Vtabulce 6 jsou uvedeny pouze aktualné pozitivni respiracni viry.

* Vnon-sentinelové surveillance nadale dominuje chfipka A bez subtypizace a rhinovirus.

* Do vysSetifeni SARS-CoV-2** jsou zahrnuta pouze data z respiraéniho panelu, nikoli cilend detekce SARS-CoV-2.
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#/‘ - Chripka — situace v Evropé (WHO evropsky region) ke 2. KT

SZ

* Procento vsech vzorkl sentinelové primarni péce od pacientd s pfiznaky ILI nebo ARI, ktefi byli pozitivné testovani na virus
chfipky, se snizilo na 22 % z 29 % v pfedchozim tydnu.

« Arménie, Finsko, Izrael, Cerna Hora, Polsko, Moldavska republika a Slovinsko hldsily aktivitu sezédnni ch¥ipky nad 40%
pozitivitu v sentinelové surveillance.

» Za 2. KT bylo v rdmci sentinelového vysetieni pacientt s priznaky ARI/ILI testovano 3 679 vzorkd, z nichz 822 (22 %) vzorkd
bylo pozitivnich na chripku (715 — 87 % chripka typu A; 107 — 13 % chripka typu B). V 511 subtypizovanych vzorcich viru
chripky A dominuje virus chtipky A(H1)pdmO09 (60 %) a virus A/H3 (40 %). VSech 13 subtypizovanych izolatl chtipky B bylo
subtypovano jako B/Victoria.

Kvalitativni indikatory

* Intenzita: ze 40 zemi hlasi 4 aktivitu chripky na ,baseline” Urovni, 7 zemi hlasi nizkou intenzitu, 18 zemi hlasi stredni
intenzitu, 9 zemi hlasi vysokou intenzitu (Dansko, Recko, Kosovo, Loty$sko, Malta, Severni Makedonie, Polsko, Rumunsko,
Slovensko) a 2 zemé hlasi velmi vysokou intenzitu (Finsko, Rusko).

« Zemépisné rozsifeni: 40 zemi hldsi aktivitu chfipky; 3 zemé hlasi sporadicky vyskyt (Azerbajdzan, Severni Irsko, Uzbekistan),
2 zemé hlasi lokalni $ifeni (Malta, Slovensko), 5 zemi hlasi regiondlni $ifeni (Bosna a Hercegovina, Bulharsko, Cernd Hora,

Srbsko a Kosovo) a 30 zemi napfic€ regionem hlasi celoplosné Siteni.

Zdroj: FluNews Europe, ECDC-WHO/Europe weekly influenza update



Zaver: virologie SARS-CoV-2/ARI/ILI

Virologie SARS-CoV-2

ECDC nadale doporuéuje testovat viechny cestujici z Ciny s hore¢kou na SARS-CoV-2 a chfipku. NRL v této souvislosti prosi o zaslani
véech pozitivnich vzorki s cestovni anamnézou z Ciny k sekvenaci. Data z Ciny zatim odpovidaji globaIni situaci,

Globalni trend je stale zalozen na vzniku pvych subvariant, které vykazuji vyssi miru lokalniho Sifeni, Ke sledovanym variantam )Kraken
(XBB1.5, Orthrus CH.1.1 a Bythos XBF) se nyni radi XBC.

Dle celogenomové sekvenace v tomto c¢asovém obdobi prevazovala varianta omikronu BA.5 (23 %) a jeji subvarianty BF.7.x (17 %),
pozorujeme mirny narist BQ.1.x véetné BQ.1.1 (19 %). Detekce sledovanych Kraken (XBB.1.5) a Orthrus (CH.1.1, poprvé byla
detekovana dalsi sledovanad varianta Bythos (XBF).

Virologie chripka

V non-sentinelové surveillance nadale dominuje chfipka A a RSV, v mensi mire se uplatiiuji rhinoviry a dalsi respiracni virova agens. RSV

VI/Ve

V sentinelové surveillance nelze o dominanci hovofit, ale ve vétsi mire se uplatiuji viry chfipky a SARS-CoV.1, pozorujeme pomeérné
rapidni pokles epidemie zaloZzené na cirkulaci vird chfipky a na nemocnosti se mohou podilet i jina respiracni agens pfipadné komplikace
spojena s onemocnénim chfipkou, prikladem mohou byt bakteridlni superinfekce..



Zaver: epidemiologickd data ARI/ILI

Situace ve vyskytu akutnich respiracnich infekci a chripky v 3. kalendarnim tydnu 2023 (23. 1. 2023)

Ve 3. tydnu 2022 se nemocnost akutnich respiracnich infekci véetné chripky (ARI) snizila 0 12 % a dosahla hodnoty 1417
pripadd na 100 000 obyvatel. Pokles je pozorovan ve vSech krajich a ve vSech vékovych skupinach. Nejvyssi nemocnost ARl je

aktudlné hlasena z kraji Moravskoslezského a Jihomoravského.

V kategorii tzv. chripkovych onemocnéni (ILI) se nemocnost snizZila o 25,3 %, pokles je evidovan zejména ve vékové skupiné
25 - 64 let. Nemocnost viak stale z(istava na relativné vysokych hodnotach a svédéi o tom, Ze chfipkova epidemie v CR

odezniva velmi pomalu.

V aktudlni chfipkové sezoné bylo do 20. 1. 2023 hlaseno celkem 227 klinicky zavaznych pripad( chtipky vyzadujicich

intenzivni péci, z nichz v 74 pripadech doslo k umrti.

Zpracovali: RNDr. Helena Jifincovd, Timotej Suri, MSc., MUDr. Jan Kyn¢l, Ph.D. 10
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Dalsi zdroje:
e Tracking SARS-CoV-2 Variants

e COVID-19 new variants: Knowledge gaps and research

e Genomic sequencing of SARS-CoV-2: a guide to implementation for maximum impact on public health

e Considerations for implementing and adjusting public health and social measures in the context of COVID-19

e VIEW-hub: repository for the most relevant and recent vaccine data

¢ WWHOQO Statement on Omicron sublineage BA.2

https://flunewseurope.org/
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https://www.who.int/en/activities/tracking-sars-cov-2-variants/
https://www.who.int/publications/m/item/covid-19-new-variants-knowledge-gaps-and-research
https://www.who.int/publications/i/item/9789240018440
https://www.who.int/publications/i/item/considerations-in-adjusting-public-health-and-social-measures-in-the-context-of-covid-19-interim-guidance
https://view-hub.org/
https://www.who.int/news/item/22-02-2022-statement-on-omicron-sublineage-ba.2
https://flunewseurope.org/

