Zprava NRL ke dni 6. 3. 2023
SARS-CoV-2: mikrobiologicka situace v CR, chfipka — situace v CR a Evropé

NRL pro chfipku a nechfipkova respiracni virovd onemocnéni

SZU

Uvod:

NRL pravidelné analyzuje data a poskytuje MZCR i laboratofim tydenni pfehledovy dokument, jeho? cilem je
monitorovat $ifeni variant SARS-CoV-2, chfipky a pfipadné daldich respiraénich vird, které se na Uzemi CR
vyskytuji, poskytovat informace o novych potencialnich i redlnych rizicich v souvislosti s Sifenim a evoluci
viru SARS-CoV-2 a dalsich respiraCnich virl, poskytovat metodické pokyny vysetfujicim laboratorim a
poskytovat dalsi kvalitativni i kvantitativni informace.
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* V obdobi od 26. 2. do 5. 3. 2023 (dle data odbéru) ma NRL k dispozici data 47 hlasenych testl diskriminacni PCR ze 6

laboratori.

* Prehled zachycenych mutaci dle diskriminacnich PCR za poslednich 8 dni ukazuje tabulka 1.

Tabulka 1: Prehled zachycenych mutaci

Varianta
BA.2.x/XBB.x/BN.1.x
Non CH.1.1.
Omicron

Celkovy soucet

PocCet
16
4
27
47

Tabulka 2: Prehled laboratofi vysetrujicich mutace

Laboratore

COP plus, s.r.o.

FN Kralovské Vinohrady

Poliklinika AGEL, Dopravni zdravotnictvi a.s., Plzen
SPEA Olomoucg, s.r.o.

ULD OKB Fakultni nemocnice Ostrava

Zdravotni ustav se sidlem v Ostravé

Celkovy soucet

Pocet

11

17
12
47



quw Mikrobiologie - sekvenacni data

*K 6. 3. 2023 bylo v CR celogenomové sekvenovano 57 048 SARS-CoV-2 pozitivnich vzork(, TaPulka3: Prehled sekvenovanych variant v CR za sledované obdobi

zdrojem jsou interni data NRL. Za posledni 2 mésice bylo sekvenovano 338 vzork( s datem Varianta Potet BQ.1.1.7 1
v BA.2 1 BQ.1.10 5
odbéru od 6. 1. 23ldo 6. 3. 23. ) , S . ' BAS 1 . B 11 .
*Dle celogenomové sekvenace v tomto Casovém obdobi pfevazovaly subvarianty omikronu BA5.1.26 1 BQ.1.13.1 1
BQ.1.x, XBB.1.5 a BN.1.x a CK.1. V_unoru_(data nejsou uvefejnéna) jasné dominuje varianta gﬁ-i;l 1 Egi-i‘g‘ ;
XBB.1.5, oznacovana jako Kraken, dosahuje prevalence 59 %, dalsi nejcetnéjsi varianta BQ.1.1 BAS5.2.34 1 BQ.1.2 1
byla detekovdna u necelych 7 % sekvenovanych vzorkd. gﬁ-i-;-““ 1 :gig i
* Celkovy prehled vsech sekvenovanych variant je uveden v tabulce 3, maly pocet sekvenaci je BE.14 7 BQLS g
ovlivnén poctem vzork( zaslanych do NRL a nejasnosti ve financovani sekvenaci. BF.7 4 BQ.1.8 1
’S h PR hl d k / | d , bd b, . | d ’ h . hl dv . BF.7.3 1 BR.2.1 1
ouhrnny prehled sekvenaci za sledované obdobi s vypisem sledovanych variant zohlednuje =T a B 1
tabulka 4. BN.1.1 1 CH.1.1 10
. ;v ’ . . BN.1.1.1 20 CH.1.1.1 P
* Graficky prehled zastoupeni variant zobrazuje graf. 1. BN.12 S — 1
BN.1.3 6 cl.l 2
BN.1.3.5 1 CK.1 27
Tabulka 4: Souhrnny prehled sekvenovanych variant za sledované obdobi BN.1.4 2 CL1 1
BN.1.5 3 CL.1.1 1
Varianta Pocet Podil BQ.1 6 CM.8.1 2
XBB.1.5 122 36.1% BQ.1.1 29 DF.1 2
o BQ.1.1.1 1 DG.1 1
BN.1.x 33 2.8% BQ.1.1.18 1 XBB.1 1
BQ.1.1 29 8.6% BQ.1.1.22 2 XBB.1.13 5
CK.1 27 8.0% BQ.1.1.3 5 XBB.1.5 122
XBB.1.x 12 3.6% BQ.1.1.31 1 XBB.1.5.1 1
o BQ.1.1.32 5 XBB.1.9 1
CH.1.1/CH.1.1.1 12 3.6% BO.LL35 1 EERER 3
BA.5.x 7 2.1% BQ.1.1.37 2 XBB.1.9.2 1
BF.x 7 2.1% Celkovy’ poéet 338 BQ.1.1.46 1 XBB.2 4
BN.1.3 6 1.8% BQ.1.1.5 7 XBC.1 1
BF.7.x 5 1.5% XBF.2 1
XBF 3 0.9% Pro vypocet pouZit algoritmus Pangolin v 4.2.: https://pangolin.cog-uk.io/ XBK 1

BA.2 1 0.3% 3

Ostatni 74 21.9%


https://pangolin.cog-uk.io/

Globalni sekvenacni data — prevalence XBB.1.5
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Globalni sekvenacni data k 1.3.2023 ukazuji dominantni Sifeni XBB.1.5 (based on GISAID data Moritz Gorstung, Heidelberg).



'szu Globalni sekvenaéni data - Cina

Sekvenaéni data z Ciny naznacuji prevalenci variant odvozenych
od BA.5.2 a pouze vétsi mésta vykazuji pestrejsi smés variant.
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Representative phylogenetics
of recent genome sequences
from 30 regions across China
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V non-sentinelové surveillance dominuje SARS-CoV-2, chfipka B a RSV, v mensi mire se uplatiuji rhinoviry a sezénni koronaviry.
Do NRL bylo zaslano v rdmci sentinelové surveillance v 9. KT 44 vzorkU, nejcastéji byly detekovany rhinoviry a virus chtipky B.

Tabulka 6 - Non-sentinelova surveillance

Patogen

Chtipka A (bez dalsi subtypizace)

Chripka A H,pdm
Chfipka A H,

Chtripka B

RSV

Adenovirus
Parainfluenza virus
Herpetickeé viry
Mycoplasma pneumoniae
Lidsky metapneumovirus
Sezonni koronaviry
Lidsky rhinovirus
Bocavirus

Enterovirus
SARS-COV-2**

SmiSena infekce

Negativni
Celkovy pocet vysetieni:

ARI/ILI virologicka surveillance v CR — situace k 9. KT

Pocet detekci

7

508
647

* V tabulce 6 jsou uvedeny pozitivni respiracni viry, nikoli cely panel.
Do vysetfeni SARS-CoV-2 ** jsou zahrnuta pouze data z respiracniho panelu, nikoli cilena detekce SARS-CoV-2

Patogen*

Chripka A
Chfipka A H,pdm
Chripka A H,
Chripka B
Lidsky rhinovirus
Parainfluenza virus
RSV
Enterovirus
MPV
koronaviry
SARS-COV-2
Adenovirus
Smisena infekce
Negativni

Celkovy pocet vysSetreni:

Tabulka 7 - NRL sentinelova surveillance

Pocet detekci 8. KT
1
4

W o|lr oo N|lrR| o/ N R

Ul =
=

Pocet detekci 9. KT
0

W N O O O OW O N o = o

&5 N
AN



600
1.0
0.8
500
0.6
400 0.4
0.2
300 0.0
Tyden
200
100
0 []

A Hlpdm
A H3

HRSV
HAdV
HPIV
HV
MP
HMPV
CoV
HRV
hBoV
EV
SARS-CoV-2
SM
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q/;z,, y Chripka — situace v Evropé (WHO evropsky region) k 8. KT

* Procento vSech vzorkl sentinelové primarni péée od pacientd s priznaky ILI nebo ARI, ktefi byli pozitivné testovani na virus
chfipky kleslo na 25 % (v predchozich tydnech 28 %).

« Svédsko, Slovinsko, Nizozemsko, Francie a Slovensko hlasily aktivitu sezénni chfipky nad 40% pozitivitu v sentinelové
surveillance.

» Za 8. KT bylo v ramci sentinelové surveillance testovano 3 306 vzorkd, z nichZ 836 (25 %) vzork( bylo pozitivnich na chfipku
(30 % chripka typu A; 70 % chripka typu B). V subtypizovanych vzorcich viru chfipky A prevazuje virus chripky A(H1)pdm09
(87 %). VSech 136 subtypizovanych izolatt chripky B spadaji do linie B/Victoria.

Kvalitativni indikatory
* Intenzita: ze 38 zemi hlasi 6 aktivitu chripky na ,baseline” drovni, 11 zemi hlasi nizkou intenzitu, 19 zemi hlasi stredni
intenzitu, 2 zemé hl3si vysokou intenzitu (Bosna a Hercegovina, Chorvatsko).

» Zemépisné rozsireni: z 37 zemi, 4 zemé hlasi sporadicky vyskyt, 4 zemé hlasi lokalni Sifeni, 8 zemi hlasi regionalni Sireni a 21
zemi napric€ regionem hlasi celoplosné Sireni.

Zdroj: FluNews Europe, ECDC-WHO/Europe weekly influenza update



q/;z,, , Pta&i chiipka A/H5N1

* V Unoru nahlasila Kambodza 2 pripady onemocnéni ¢lovéka virem ptaci chfipky A/H5N1, oba pripady byly fatdlni a v obou
pripadech se jednalo o prfimou nakazu od infikované drubeze. Sekvenaci bylo potvrzeno, ze se jedna o nakazu
endemickym genotypem A/H5N1 2.3.2.1c a virus nenesl Zddné znaky adaptace na ¢lovéka.

* Pfehled aktudlni situace cirkulace viru ptaéi chiipky v CR je zvefejnén na strankach Statni veterinarni spravy:

https://www.svscr.cz/zdravi-zvirat/ptaci-chripka-influenza-drubeze/ptaci-chripka-v-cr/

» V dUsledku A/H5N1 u bifehd Peru uhynulo nejméné 3 500 lachtand, cirkulace viru ptaci chfipky klady 2.3.4.4b v
populacich mofrskych Zivocich( je v sou¢asnosti ohromnou ekologickou katastrofou. Nelze vyloucit pfenos na jiné vzacné
morské savce, u nékterych kytovcl jiz byl tento virus prokazan. Rovnéz ohromny uhyn ptdkd sidlicich v pribreznich

koloniich, a to v |été 2022 na SZ pobrezi Skandinavie a v ¢asnych mésicich 2023 u breh Jizni Ameriky, mUze mit velké
ekologické dasledky.


https://www.svscr.cz/zdravi-zvirat/ptaci-chripka-influenza-drubeze/ptaci-chripka-v-cr/

Zaver: virologie SARS-CoV-2/ARI/ILI

Virologie SARS-CoV-2

«ECDC nadale doporuduje testovat véechny cestujici z Ciny s hore¢kou na SARS-CoV-2 a chfipku. NRL v této souvislosti prosi o zaslani
viech pozitivnich vzorki s cestovni anamnézou z Ciny k sekvenaci. Data z Ciny zatim odpovidaji globalni situaci

*Dle celogenomové sekvenace se dominantni stava subvarianta XBB.1.5, ktera v soucasnosti spolu s XBB.1.9.1 jasné dominuje
globdlné. Tato varianta stoji pravdépodobné za narlistem pozitivnich pripadt SARS-CoV-2.
*NRL pres nejasné financovani doporucuje zasilat pozitivni vzorky na sekvenaci a stejné tak zvysit intenzitu vzorkovani odpadnich vod.

Virologie chripka

*V non-sentinelové surveillance dominuje chfipka B a SARS-CoV-2, stale se uplatiiuje chfipka A, predevsim A/H1pdm, RSV a rhinoviry,
v mensi mire se uplatiuji dalsi respirani virova agens. Pres zvysSujici se nemocnost klesl pocet vysetirenych vzorkud jak v sentinel tak
nonsentinel surveillance. V sentinel surveillancer pro maly pocet vzork(l nelze hovotit o dominanci Zadného ze sledovanych
patogendu.

10



Zavér: epidemiologickd data ARI/ILI

Situace ve vyskytu akutnich respiracnich infekci a chripky v 9. kalendarnim tydnu 2023

V 9. kalendarnim tydnu se situace ve vyskytu akutnich respiracnich infekci véetné chripky (ARI) vyznamné nezménila, doslo k
mirnému zvyseni nemocnosti 0 0,7 % a celkova nemocnost je na urovni 1422 na 100 000 obyvatel. Vzestup nemocnosti se
tyka predevsim dospélych ve véku 25-64 let. Nejvyssi nemocnost je nadale v Pardubickém a Jihomoravském kraji.

V kategorii tzv. chripkovych onemocnéni (ILI) se nemocnost zvysila 0 18,1 %, vzestup nemocnosti je nejvyssi mezi dospélymi
ve véku 25 let a vice.

V aktualni chripkové sezoné bylo do 3. 3. 2023 hlaseno celkem 291 klinicky zavaznych pripadl chripky vyzadujicich intenzivni
péci, z nichz ve 106 pripadech doslo k umrti.

Ve vétsiné kraji se vyskytuji epidemicka ohniska respiracnich onemocnéni.

Zpracovali: RNDr. Helena Jifincovd, MUDr. Jan Kyné&l, Ph.D., Timotej Stri, MSc. 11
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Dalsi zdroje:
e Tracking SARS-CoV-2 Variants

e COVID-19 new variants: Knowledge gaps and research

e Genomic sequencing of SARS-CoV-2: a guide to implementation for maximum impact on public health

e Considerations for implementing and adjusting public health and social measures in the context of COVID-19

e VIEW-hub: repository for the most relevant and recent vaccine data

¢ WWHOQO Statement on Omicron sublineage BA.2

https://flunewseurope.org/
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https://www.who.int/en/activities/tracking-sars-cov-2-variants/
https://www.who.int/publications/m/item/covid-19-new-variants-knowledge-gaps-and-research
https://www.who.int/publications/i/item/9789240018440
https://www.who.int/publications/i/item/considerations-in-adjusting-public-health-and-social-measures-in-the-context-of-covid-19-interim-guidance
https://view-hub.org/
https://www.who.int/news/item/22-02-2022-statement-on-omicron-sublineage-ba.2
https://flunewseurope.org/

