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Article 1.8 of the Grant Agreement:

Any communication or publication that relates to the action, made by the beneficiary/beneficiaries
jointly or individually in any form and using any means, must indicate:

(a) that it reflects only the author’s view; and

(b) that the Centre is not responsible for any use that may be made of the information it contains.

Publikovany dokument vyjadfuje pouze nazor autor( a ECDC za néj nenese Zadnou zodpovédnost ani
za informace v ném obsaZené.

Sledovani variant SARS-CoV-2 v Ceské republice za obdobi bfezen 2022

rd Ve

(mésicni zprava ke grantu HERA)
Na tvorbé mésicni zpravy se podili oddéleni epidemiologie infekénich nemoci (EPI) Statniho

zdravotniho Ustavu (SZU), oddéleni biostatistiky (OB) a Narodni referenéni laborato¥ pro chfipku a
nechripkova respiracni virova onemocnéni (NRL).

Dle schvélené 7adosti HERA ze zafi 2021 je pfipraveno 5 samostatnych mésicnich reporta ke
sledovani mutaci SARS-CoV-2 v Ceské republice (CR), které hodnotime za obdobi prosinec 2021 —
duben 2022 zpétné vzhledem ke zpoZdéni ve zpracovani vzorkl a nasledném sdileni sekvenacnich
dat v databazi GISAID.

Formou grafli a map jsou analyzovana sekvenacni data vztahuijici se k nékolika proménnym: varianta,
¢as, incidence, pohlavi, vék a misto (kraj CR).

Data za brezen 2022 se tykaji obdobi 9.-13. kalendafniho tydne (tj. 28. 2. 2022 — 3. 4. 2022), neni-li
uvedeno jinak.

Udaje o poctu obyvatel byly ¢erpany dle dat Ceského statistického ufadu: https://www.czso.cz/.

Primarnim zdrojem dat o variantach SARS-CoV-2 pro mésicni zpravy jsou Udaje Cerpané z databaze
GISAID, dostupné z https://www.gisaid.org/.

Udaje o poétu SARS-CoV-2 pozitivnich vzorcich v CR €erpame z Informaéniho systému infekénich
nemoci (ISIN): https://ereg.ksrzis.cz/jtp/cms/ISIN/Stranky/default.aspx.

Mezindrodni Udaje o poctech pripadd SARS-CoV-2 v sousednich zemich pochazi z webu ECDC, kde
jsou prevzata z databdaze GISAID (https://www.ecdc.europa.eu/en/covid-19/data)

https://www.ecdc.europa.eu/en/covid-19/country-overviews.

Datum stazeni dat:
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- ISIN: 20. 7. 2022
- GISAID: 6. 6. 2022
- GISAID/ECDC - sousedni staty: 5. 4. 2022 a 27. 6. 2022

Udaje o vzorcich se ¢asové vztahuji k datu odbéru, nikoliv k datu sekvenace.

Doporuceni Evropské komise ze dne 19. ledna 2021 uvadi, Ze vSechny ¢lenské staty EU by mély
dosahnout kapacity sekvenovani alespon 5 %, a nejlépe 10 % z pozitivnich vzork( SARS-CoV-2.

Zdroj: https://www.ecdc.europa.eu/en/publications-data/detection-and-characterisation-capability-
and-capacity-sars-cov-2-variants

Diagnostikou a monitoringem variant viru SARS-CoV-2 se v CR zabyvaji sekvenaéni centra, mezi které
patfi také Narodni referencni laborator pro chfipkova a nechtipkova respiracni virova onemocnéni
SzU. NRL spolu s oddélenim EPI a OB vydavaly od zacatku fijna 2021 do konce kvétna 2022
pravidelné tydenni zpravy tykajici se vyskytu nejcastéji zastoupenych variant spolu

s epidemiologickym hodnocenim situace v daném obdobi. Tyto zpravy byly souédsti projektu HERA,
ktery byl z 90 % financovan ECDC za u¢elem podpory sekvenovani SARS-CoV-2 v CR.

NRL pokraduje ve vydavani tydennich zprav i nadale, prehled je k dispozici na webu SZU:
http://www.szu.cz/tema/prevence/celogenomova-sekvenace-v-cr-souhrnna-zprava
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Graf. & 1: Varianty SARS-CoV-2 v jednotlivych krajich CR za biezen 2022
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V bieznu 2022 jiz ve viech krajich CR pFevladly subvarianty linie BA.2. Nejvice vzorkd pochazelo
z Prahy, kde bylo zachyceno 422 vzork( subvarianty BA.2.9 a 351 vzork( subvarianty BA.2, coz byly
nejCastéji se vyskytujici varianty i v ostatnich krajich. Graf znazorfiuje nej¢astéji zastoupené varianty

v jednotlivych krajich, v kategorii ,,ostatni“ se nachazi varianty, jejichZ pocet byl v bfeznu nizsi nez 5
(viz. graf €. 1).

Pocatecni Udaje ze studii naznacuji, Ze linie omikronu BA.2 se vyznacuje vyssi pfenosnosti oproti BA.1
(https://www.who.int/news/item/22-02-2022-statement-on-omicron-sublineage-ba.2).

Poradi krajli na ose x je zobrazeno dle NUTS3 klasifikace izemnich statistickych jednotek
(https://www.czso.cz/csu/czso/3 klasifikace cz nuts nuts 2004)



https://www.who.int/news/item/22-02-2022-statement-on-omicron-sublineage-ba.2
https://www.czso.cz/csu/czso/3_klasifikace_cz_nuts_nuts_2004

Project Enhancing Whole Genome Sequencing (WGS) and/or Reverse Transcription Polymerase Chain Reaction (RT-
PCR) national infrastructures and capacities to respond to the Covid-19 pandemic in the European Union and European
Economic Area had received funding from the European Centre for Disease Prevention and Control under the Grant
Agreement number: ECDC/HERA/2021/004 ECD.12218

eCoC

EUROPEAN CENTRE FOR
DISEASE PREVENTION
AND CONTROL

Graf ¢. 2a: Varianty SARS-CoV-2 v CR za biezen 2022 — piehled po tydnech (absolutné)
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Kalendarni tyden roku 2022

V bfeznu 2022 byl pocet sekvenovanych vzork( vice rovnomérny co do poctu sekvenaci

v jednotlivych tydnech. V priiméru se sekvenovalo 989 vzorkl tydné. Dominuji subvarianty BA.2.9 a
BA.2. Zastoupeni linie BA.2 ¢inilo v 9. tydnu 60,2 %, ve 10. tydnu 72,7 %, v 11. tydnu 81,6 %, ve

12. tydnu 86,5 % a ve 13. tydnu jiz 92,2 %.

Na grafu 2a je zobrazeno 9 nejcetnéjsich variant (kritériem pro vybér je pocet 15 a vice), ostatni
varianty jsou zobrazeny v ¢3sti ,ostatni”.

O

Graf 2b zachycuje vSechny varianty omikron v pfislusnych barevnych skupinach. V ¢asti ,,ostatni” jsou
varianty, které nepatfi ani do jedné z uvedenych skupin (viz. graf ¢. 2a, 2b).
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Graf €. 2b: Varianty SARS-CoV-2 v CR za bfezen 2022 — prehled po tydnech (relativné)
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Graf ¢. 3a: Pocty sekvenaci SARS-CoV-2 v jednotlivych laboratofich CR za obdobi prosinec 2021 a?
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V biteznu 2022 v CR nejvice sekvenovalo centrum Piirodovédecké fakulty UK (BIOCEV), pocet
osekvenovanych vzork SARS-CoV-2 ¢inil 1 026, coz byl druhy nejvyssi pocet na jedno sekvenacni
centrum za celé sledované obdobi. Dalsi v pofadi v poctu sekvenaci SARS-CoV-2 byla FN Hradec
Kralové (789 vzork() a Fakultni nemocnice Plzen (766 vzork(). Nékterd sekvenacni centra v bieznu jiz
nesekvenovala (viz graf ¢. 3a, 3b).

V &asti ,Nezafazeno” jsou zobrazeny vzorky, u kterych nebyl uveden nazev laboratofe. Sedou barvou
(viz graf ¢.3a) je pro porovnani zobrazen pocet sekvenaci v predchozim obdobi (prosinec 2021 — Unor
2022).



Project Enhancing Whole Genome Sequencing (WGS) and/or Reverse Transcription Polymerase Chain Reaction (RT-
PCR) national infrastructures and capacities to respond to the Covid-19 pandemic in the European Union and European
Economic Area had received funding from the European Centre for Disease Prevention and Control under the Grant
Agreement number: ECDC/HERA/2021/004 ECD.12218

EUROPEAN CENTRE FOR
DISEASE PREVENTION
AND CONTROL

Graf ¢. 3b: Pocty sekvenaci SARS-CoV-2 v jednotlivych laboratofich CR za biezen 2022
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Graf €. 4: Podil osekvenovanych vzork(l ze vsech SARS-CoV-2 pozitivnich vzorkl béhem brezna 2022 v
CR a sousednich zemich
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V 9. a 10. kalendafnim tydnu byl podil sekvenaci ve sledovanych zemich nejvyssi v Ceské republice, v
11.-13. tydnu na Slovensku a na druhém misté v CR. Podily ostatnich zemi byly ve druhé poloviné
bfezna 2022 na nizsi Urovni, zfejmé kvali vrcholici viné varianty omikron. Ani jedna ze zemi
nedosahovala doporucené sekvenaéni kapacity/podilu ECDC, ktery €inil 10 % (viz. graf ¢. 4 a graf ¢. 5a

mési¢ni zpravy ke grantu HERA za prosinec 2021 — sledovani variant SARS-CoV- 2 v CR).
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Graf €. 5: Pocet SARS-CoV-2 pozitivnich vzork( v CR za brezen 2022
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V bfeznu 2022 bylo v CR hlageno celkem 361 885 SARS-CoV-2 pozitivnich pfipadd, co? predstavovalo
vyrazny pokles oproti predeslému mésici (o 45 %). Nejvice pripadl bylo hlaseno v Praze, kde bylo
evidovano celkem 56 156 pozitivnich test(, dale ve Stfredoceském a Jihomoravském kraji. Nejméné
jich hlasil opét Karlovarsky kraj, kde je také nejméné obyvatel. Graf €. 5 zndzornuje absolutni pocty
pfipadi v jednotlivych krajich, nikoliv incidenci vztazenou na pocet obyvatel.
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Graf ¢. 6: Pocet sekvenaci SARS-CoV-2 pozitivnich vzorka v CR za bfezen 2022
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V bfeznu 2022 bylo v Ceské republice osekvenovano 4 944 SARS-CoV-2 pozitivnich vzork(, tedy o 778
vice nez v Unoru, pficemz 161 jich nebylo zafazeno do Zadného kraje. Nejvyssi pocty sekvenaci
vykazovala Praha (999 vzorka), dale kraj Plzensky (611 vzork() a Krdlovéhradecky (518 vzorkd).
Nejméné sekvenoval Liberecky kraj (viz. graf €. 6).
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Graf ¢. 7: Pocet sekvenaci SARS-CoV-2 pozitivnich vzorkl v jednotlivych krajich CR za bFezen 2022
jako rozdil proti poctu pozitivnich vzork
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Za optimalni bychom povaZovali geografické rozvrstveni poétu sekvenovanych vzorkd SARS-CoV-2
podle poctu obyvatel a incidence v jednotlivych krajich CR. Ne vZdy se toho podafilo dosahnout.
Karlovarsky kraj v bfeznu 2022 vykazoval nejvétsi pozitivni odchylku, zohledfiujeme-li pocet SARS-
CoV-2 pozitivnich vzorkd. Naproti tomu v prepoctu na pocet obyvatel nejvice sekvenovaly kraje
Plzensky a Kralovéhradecky. Nejméné se sekvenovaly vzorky pochazejici z Libereckého a Jihoc¢eského

kraje. Nejrovnomérnéji byly sekvenovany vzorky z kraja, které jsou na grafech zobrazeny zelenou
barvou (viz. graf ¢. 7, 8).
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Graf ¢. 8: Pocet sekvenaci SARS-CoV-2 pozitivnich vzorkl v jednotlivych krajich CR za bFezen 2022
jako rozdil proti poctu obyvatel
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Graf ¢. 9: Vékova struktura a rozloZeni podle pohlavi u sekvenovanych vzork( SARS-CoV-2 v CR za
brezen 2022
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Optimalni rozloZeni sekvenaci u obou pohlavi a v jednotlivych vékovych skupinach by mélo kopirovat
jejich zastoupeni v populaci. Na ose x je % podil, na ose y vékové kategorie, jeden pruh zobrazuje
optimalni podil sekvenaci, druhy pruh skutecny podil sekvenaci. Leva ¢ast grafu zobrazuje data pro
Zeny, prava pro muze. Na tomto obrazku jsou zachyceny rozdily oproti skuteénosti. Stejné jako

v pfedchozim mésici prevaZovaly v bfeznu sekvenované vzorky u Zen, s vyjimkou kategorie 0-18 let, u
které se podaftilo optimalizovat rozvrstveni sekvenaci. Nejvétsi disproporce optimalniho versus
skute¢ného poctu sekvenaci je opét patrna ve vékové skupiné 35-49 let (viz. graf ¢. 9).
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Graf €. 10: Pocet sekvenovanych vzork(i SARS-CoV-2 v CR za bfezen 2022 podle pohlavi
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Nejvyssiho poctu sekvenaci v bieznu 2022 bylo u Zen dosaZzeno u vzorkl odebranych ve 13. tydnu,
kdy mlZeme pozorovat zaroven nejvétsi diskrepanci mezi obéma pohlavimi (Zeny — 589 sekvenaci,
muZzi — 444 sekvenaci). Naopak nejmensi rozdil mizeme pozorovat v 11. tydnu. Vzorky ziskané od Zen
byly v bfeznu sekvenovany o 9,8 procentniho bodu castéji nez vzorky pochazejici od muz (viz. graf ¢.
10).
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Graf ¢. 11: Vékové rozloZeni sekvenovanych vzork( SARS-CoV-2 v CR za biezen 2022
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Nejcastéji sekvenovanou vékovou kategorii v bfeznu byli senioti 65+ s vyjimkou 10. kalenda¥niho
tydne, kdy prevaZovaly vzorky z vékové skupiny 35-49 let v poc¢tu 267 sekvenaci. Nedochdzelo zde
k vyraznéjsim vykyvim v poctu sekvenaci v jednotlivych tydnech (viz. graf ¢. 11).
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Struény souhrn

Koncem prosince 2021 zacala v CR pfevazovat varianta omikron, kterd zapficinila nastup dal3i viny
onemocnéni covid-19 s vrcholem na konci ledna 2022. V Unoru doslo k vyraznému ,,skokovému*
poklesu poctu pozitivnich pfipadd, avsak celkovy pocet SARS-CoV-2 pozitivnich vzork( byl stéle
vysoky. V prvni poloviné bfezna se pokles zastavil, pfirlistky novych SARS-CoV-2 ptipadl byly
stacionarni. Ve druhé poloviné mésice se zacala situace mirné zlepSovat. Nejvice SARS-CoV-2
pozitivnich vzorkl v bfeznu 2022 bylo zachyceno v Praze, Stfedoceském a Jihomoravském kraji.

V bfeznu 2022 se nejvice sekvenovaly vzorky z Prahy a nejvice sekvenovalo centrum Prirodovédecké
fakulty UK (BIOCEV). V prepoctu na pocet obyvatel prevladaly pocty vzorkd z Plzenského kraje a

v prepoctu na pocet pozitivnich pfipadl se nejvice sekvenovaly vzorky z Karlovarského kraje.



