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Article 1.8 of the Grant Agreement:

Any communication or publication that relates to the action, made by the beneficiary/beneficiaries
jointly or individually in any form and using any means, must indicate:

(a) that it reflects only the author’s view; and

(b) that the Centre is not responsible for any use that may be made of the information it contains.

Publikovany dokument vyjadfuje pouze nazor autor( a ECDC za néj nenese Zadnou zodpovédnost ani
za informace v ném obsaZené.

Sledovani variant SARS-CoV-2 v Ceské republice za obdobi leden 2022

rd Ve

(mésicni zprava ke grantu HERA)
Na tvorbé mésicni zpravy se podili oddéleni epidemiologie infekénich nemoci (EPI) Statniho

zdravotniho Ustavu (SZU), oddéleni biostatistiky (OB) a Narodni referenéni laborato¥ pro chfipku a
nechripkova respiracni virova onemocnéni (NRL).

Dle schvélené 7adosti HERA ze zafi 2021 je pfipraveno 5 samostatnych mésicnich reporta ke
sledovani mutaci SARS-CoV-2 v Ceské republice (CR), které hodnotime za obdobi prosinec 2021 —
duben 2022 zpétné vzhledem ke zpoZdéni ve zpracovani vzorkl a nasledném sdileni sekvenacnich
dat v databazi GISAID.

Formou grafli a map jsou analyzovana sekvenacni data vztahuijici se k nékolika proménnym: varianta,
¢as, incidence, pohlavi, vék a misto (kraj CR).

Data za leden 2022 se tykaji obdobi 1.-4. kalendafniho tydne (tj. 3. 1. 2022 — 30. 1. 2022), neni-li
uvedeno jinak.

Udaje o poctu obyvatel byly ¢erpany dle dat Ceského statistického ufadu: https://www.czso.cz/.

Primarnim zdrojem dat o variantach SARS-CoV-2 pro mésicni zpravy jsou Udaje Cerpané z databaze
GISAID, dostupné z https://www.gisaid.org/.

Udaje o poétu SARS-CoV-2 pozitivnich vzorcich v CR €erpame z Informaéniho systému infekénich
nemoci (ISIN): https://ereg.ksrzis.cz/jtp/cms/ISIN/Stranky/default.aspx.

Mezindrodni Udaje o poctech pripadd SARS-CoV-2 v sousednich zemich pochazi z webu ECDC, kde
jsou prevzata z databdaze GISAID (https://www.ecdc.europa.eu/en/covid-19/data)

https://www.ecdc.europa.eu/en/covid-19/country-overviews.

Datum stazeni dat:
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- ISIN: 20. 7. 2022
- GISAID: 6. 6. 2022
- GISAID/ECDC - sousedni staty: 5. 4. 2022 a 27. 6. 2022

Udaje o vzorcich se ¢asové vztahuji k datu odbéru, nikoliv k datu sekvenace.

Doporuceni Evropské komise ze dne 19. ledna 2021 uvadi, Ze vSechny ¢lenské staty EU by mély
dosahnout kapacity sekvenovani alespon 5 %, a nejlépe 10 % z pozitivnich vzork( SARS-CoV-2.

Zdroj: https://www.ecdc.europa.eu/en/publications-data/detection-and-characterisation-capability-
and-capacity-sars-cov-2-variants

Diagnostikou a monitoringem variant viru SARS-CoV-2 se v CR zabyvaji sekvenaéni centra, mezi které
patfi také Narodni referencni laborator pro chfipkova a nechtipkova respiracni virova onemocnéni
SzU. NRL spolu s oddélenim EPI a OB vydavaly od zacatku fijna 2021 do konce kvétna 2022
pravidelné tydenni zpravy tykajici se vyskytu nejcastéji zastoupenych variant spolu

s epidemiologickym hodnocenim situace v daném obdobi. Tyto zpravy byly souédsti projektu HERA,
ktery byl z 90 % financovan ECDC za u¢elem podpory sekvenovani SARS-CoV-2 v CR.

NRL pokraduje ve vydavani tydennich zprav i nadale, prehled je k dispozici na webu SZU:
http://www.szu.cz/tema/prevence/celogenomova-sekvenace-v-cr-souhrnna-zprava



https://www.ecdc.europa.eu/en/publications-data/detection-and-characterisation-capability-and-capacity-sars-cov-2-variants
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Graf ¢. 1: Varianty SARS-CoV-2 v jednotlivych krajich CR za leden 2022
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V lednu 2022 mélo variantu omikron (prfedevsim subvarianty z linie BA.1) zastoupenou ve vice nez
90 % sedm krajti (fazeno sestupné): Pardubicky (97 %), Praha (96,8 %), Ustecky (94,6 %) a dale
Stfedocesky, Vysocina, Zlinsky a Kralovehradecky kraj. V ostatnich krajich se zaroven vyskytovaly
subvarianty delty, zejména AY.43 a AY.4 (viz. graf €. 1).

Graf znazornuje nejcastéji zastoupené varianty v jednotlivych krajich, v kategorii ,,ostatni” se nachazi

evvs

varianty (véetné subvariant omikronu a delty), jejichZ pocet byl v lednu nizsi nez 5.

Poradi krajli na ose x je zobrazeno dle NUTS3 klasifikace Uzemnich statistickych jednotek
(https://www.czso.cz/csu/czso/3 klasifikace cz nuts nuts 2004)



https://www.czso.cz/csu/czso/3_klasifikace_cz_nuts_nuts_2004
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Graf ¢. 2a: Varianty SARS-CoV-2 v CR za leden 2022 — prehled po tydnech (absolutné)
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Nejvice osekvenovanych vzork( v lednu 2022 pochazi z 1. tydne, ze kterého bylo celogenomovou
sekvenaci (WGS) zpracovano 1 454 vzork(, cozZ je nejvice v obdobi od prosince 2021 do dubna 2022.
Zastoupeni varianty omikron cinilo v 1. tydnu 78,5 %, ve 2. tydnu 85,4 %, ve 3. tydnu 94 % a ve 4.
tydnu 95,6 %. Dominuji subvarianty omikronu BA.1.

Na grafu 2a je zobrazeno 16 nejcetnéjsich variant, Sedou barvou jsou zobrazeny ,ostatni” varianty.

Graf 2b zachycuje viechny varianty omikron (kromé malo zastoupenych subvariant linie BA.3) a
vSechny subvarianty delty v pfislusnych barevnych skupindach. V ¢asti ,,ostatni” jsou tedy jen varianty,

které nepatfi ani do jedné z uvedenych skupin véetné BA.3 (viz. graf €. 2a, 2b).
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Graf ¢. 2b: Varianty SARS-CoV-2 v CR za leden 2022 — piehled po tydnech (relativné)
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Graf ¢. 3a: Pocty sekvenaci SARS-CoV-2 v jednotlivych laboratofich CR za obdobi prosinec 2021 a?
leden 2022
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V lednu 2022 v CR nejvice sekvenovalo Centrum molekularni biologie a genetiky Fakultni nemocnice
Brno, pocet osekvenovanych vzork SARS-CoV-2 ¢inil 991. Dalsi v poradi v poc¢tu sekvenaci SARS-CoV-
2 byl Ustav molekuldrni a translaéni mediciny Lékarské fakulty Univerzity Palackého v Olomouci (719
vzork() a Fakultni nemocnice Hradec Kralové (633 vzorkl). Nové se do WGS zapojila Pfirodovédecka
fakulta UK (BIOCEV) ve Vestci (viz graf €. 3a, 3b).

V &asti ,Nezafazeno” jsou zobrazeny vzorky, u kterych nebyl uveden nazev laboratofe. Sedou barvou
(viz graf ¢.3a) je pro porovnani zobrazen pocet sekvenaci v predchozim obdobi (prosinec 2021).
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Graf ¢. 3b: Pocty sekvenaci SARS-CoV-2 v jednotlivych laboratofich R za leden 2022
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Graf €. 4: Podil osekvenovanych vzork(l ze vsech SARS-CoV-2 pozitivnich vzorkd béhem ledna 2022 v
CR a sousednich zemich
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Béhem vsech lednovych tydn0 byl podil sekvenaci ve sledovanych zemich nejvyssi v Polsku (ve 4.
tydnu na stejné trovni se Slovenskem. V Ceské republice byl podil sekvenaci nejvyssi v 1. lednovém
tydnu, kdy dosahl 3 %, coZ bylo nejvice za obdobi prosinec 2021-bfezen 2022. V nasledujicich
tydnech tento podil v CR pokles| na nejnizsi Grover ze viech sledovanych zemi diky vrcholici
omikronové viné na prelomu ledna a Unora, kdy se vyrazné zvysil pocet pozitivnich vzork(. Slovensko
sekvenovalo v lednu v prdméru o 1 procentni bod vice. Ani jedna ze zemi nedosahovala ECDC
doporucené sekvenacdni kapacity/podilu, ktery ¢inil 10 % (viz. graf €. 4 a graf ¢. 5a mési¢ni zpravy ke
grantu HERA za prosinec 2021 — sledovani variant SARS-CoV- 2 v CR).
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Graf ¢. 5: Pocet SARS-CoV-2 pozitivnich vzorki v CR za leden 2022
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V lednu 2022 bylo v CR hlageno celkem 634 737 SARS-CoV-2 pozitivnich pFipad(. Nejvice ptipadd bylo
hlaseno v Praze, kde bylo evidovano celkem 126 034 pozitivnich testl, nejméné v Karlovarském kraji,
ktery je zaroven nejmensim krajem. S nastupem varianty omikron jiz byl Karlovarsky kraj zasazen
podobné jako ostatni kraje CR. Graf &. 5 véak znazorfiuje absolutni pocty pfipadtl v jednotlivych
krajich, nikoliv incidenci vztaZzenou na pocet obyvatel.
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Graf ¢. 6: Pocet sekvenaci SARS-CoV-2 pozitivnich vzork( v CR za leden 2022
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V lednu 2022 bylo v Ceské republice osekvenovano 4 834 SARS-CoV-2 pozitivnich vzorkd. Nejvyssi
pocty sekvenaci vykazoval Jihomoravsky kraj se 565 vzorky, dale Praha se 528 vzorky, kraj Vysocina
se 522 vzorky a Olomoucky kraj s 520 vzorky. Podstatné se diky projektu HERA navysila sekvenacni
kapacita pro vzorky z Prahy (viz. graf €. 6). Nejméné sekvenoval Ustecky a Liberecky kraj.
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Graf &. 7: Pocet sekvenaci SARS-CoV-2 pozitivnich vzorkd v jednotlivych krajich CR za leden 2022 jako
rozdil proti poctu pozitivnich vzorkd
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Za optimalni bychom povaZovali geografické rozvrstveni po¢tu WGS podle poctu obyvatel a incidence
v jednotlivych krajich CR. Ne vidy se toho podafilo dosdhnout.

Kraj Vysocina v lednu 2022 vykazoval nejvétsi pozitivni odchylku, zohledriujeme-li jak pocet SARS-
CoV-2 pozitivnich vzorkd, tak i poCet obyvatel, déle to byly v sestupném pofadi tyto kraje:
Olomoucky, Plzefisky a Pardubicky. V obou pFipadech nejméné sekvenoval Ustecky kraj. Negativni
odchylku nad 50 % vykazovaly nadale Liberecky a Stfedocesky kraj. Nejrovhomérnéji byly
sekvenovany vzorky z kraju, které jsou na grafech zobrazeny zelenou barvou (viz. graf ¢. 7, 8).
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Graf ¢. 8: Pocet sekvenaci SARS-CoV-2 pozitivnich vzorkd v jednotlivych krajich CR za leden 2022 jako
rozdil proti poctu obyvatel
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Graf ¢. 9: Vékova struktura a rozloZeni podle pohlavi u sekvenovanych vzork( SARS-CoV-2 v CR za
leden 2022
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Optimalni rozloZeni sekvenaci u obou pohlavi a v jednotlivych vékovych skupinach by mélo kopirovat
jejich zastoupeni v populaci. Na ose x je % podil, na ose y vékové kategorie, jeden pruh zobrazuje
optimalni podil sekvenaci, druhy pruh skute¢ny podil sekvenaci. Leva ¢ast grafu zobrazuje data pro
Zeny, prava pro muze. Na tomto obrazku jsou zachyceny rozdily oproti skute¢nosti. Az na vyjimku

v kategorii déti 0-18 let byly ¢astéji sekvenovany vzorky u Zen, nejvétsi disproporce optimalniho
versus skutec¢ného poctu sekvenaci je patrna ve vékové skupiné 35 — 49 let (viz. graf ¢. 9).
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Graf ¢. 10: Pocet sekvenovanych vzork( SARS-CoV-2 v CR za leden 2022 podle pohlavi
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Nejvyssiho poctu sekvenaci v lednu 2022 bylo u obou pohlavi dosazeno u vzorkl odebranych v 1.
tydnu (Zeny — 755 sekvenaci, muzi — 695 sekvenaci). Vzorky ziskané od Zen byly v lednu sekvenovany
0 4,8 procentniho bodu ¢astéji nez vzorky pochdzejici od muzi, doslo tedy ke zlepSeni oproti
minulému mésici (viz. graf ¢. 10).
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Graf ¢. 11: Vékové rozloZeni sekvenovanych vzork( SARS-CoV-2 v CR za leden 2022
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Na pocatku ledna 2022 prevazovala v poctu sekvenaci vékova kategorie 19-34 let s maximem 480
osekvenovanych vzorkl v 1. lednovém tydnu. Od druhého lednového tydne jizZ dominovaly vzorky ve
vékové skupiné 35 — 49 let (viz. graf ¢. 11).
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Struény souhrn

Koncem prosince zacala prevazovat varianta omikron, ktera zapticinila nastup dalsi viny onemocnéni
covid-19 s vrcholem na konci ledna. Nejvice pripadu bylo v lednu 2022 zachyceno v Praze a
Stfedoceském kraji. Nejvyssi pocty sekvenaci vykazoval Jihomoravsky kraj, nejvice sekvenovala
laborator FN Brno. V pfepoctu na pocet obyvatel a pocet pozitivnich pripadl se nejvice sekvenovaly
vzorky z kraje Vysocina.



