Zprava NRL ke dni 22. 5. 2023
SARS-CoV-2: mikrobiologicka situace v CR, chfipka — situace v CR a Evropé

NRL pro chfipku a nechfipkova respiracni virovd onemocnéni

SZU

Uvod:

NRL pravidelné analyzuje data a poskytuje MZCR i laboratofim tydenni pfehledovy dokument, jeho? cilem je
monitorovat $ifeni variant SARS-CoV-2, chfipky a pfipadné daldich respiraénich vird, které se na Uzemi CR
vyskytuji, poskytovat informace o novych potencialnich i redlnych rizicich v souvislosti s Sifenim a evoluci
viru SARS-CoV-2 a dalsich respiraCnich virl, poskytovat metodické pokyny vysetfujicim laboratorim a
poskytovat dalsi kvalitativni i kvantitativni informace.
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 V obdobi od 15. 5. do 21. 5. 2023 (dle data odbéru) ma NRL k dispozici data UZIS ze 6 hlagenych testll diskriminaéni PCR ze 2
laboratofri.

* Prehled zachycenych mutaci dle 6 diskriminacni PCR za poslednich 8 dni ukazuje tabulka 1.

* Soucasné UZIS udava, Ze za obdobi od 02. 5. do 21. 5. 2023 bylo provedeno celkem 6 415 testd, z toho 392 bylo pozitivnich a
dle hlaseni UZIS bylo provedeno pouze dvé diskriminacni PCR (viz tab.3).

Tabulka 1: Prehled zachycenych mutaci Tabulka 2: Prehled laboratofi vysetrujicich mutace
Varianta Pocet I.’aboratof Pocet
XBB 4 ULD OKB Fakultni nemocnice Ostrava
Omicron 1 Zdravotni ustav se sidlem v Ostrave
NA 1 Celkovy soucet
Celkovy soucet 6

Tabulka 3: Pfehled PCR dat UzIS

25.4. 2023 - 14. 5. 2023

Tabulka 4: Prehled vySetfovanych mutaci
> > > Celkovy pocet
Celkovy Celkovy Celkovy A
> B > W > 04 diskriminacnich
pocet testu pocet se zadankou pocet pozitivnich PCR A570D E484K L452R N501Y Y505H
392

6415 5548



quw Mikrobiologie - sekvenacni data

¢ K 21. 5. 2023 bylo v CR celogenomové sekvenovano 58 230 SARS-CoV-2 pozitivnich Tabulka 3: Pfehled sekvenovanych variant v CR za
vzorkd, zdrojem jsou interni data NRL. sledované obdobi
Varianta Pocet Varianta Pocet
« Za posledni 2 mésice bylo sekvenovano 340 vzorkd s datem odbéru od 21. 3. do 21. 5. s o :
2023, prehled sekvenovanych variant udava tabulka 3. BQ.1.1.42 1 XBB.15.31 3
BQ.1.1.5 1 XBB.1.5.36 3
BQ.1.13.1 2 XBB.1.5.37 3
* Dle celogenomové sekvenace v tomto Casovém obdobi prevazovaly subvarianty CH.1.1 5 XBB.19.1 16
. , . v . v/ ’v CH.1.1.1 4 XBB.1.9.2 9
omikronu XBB.1.5, ostatni varianty se uplatiuji v mensi mire. CH1111 W X
CK.1 1 XBB.2.3.2 1
CcMm.8.1 1 XBF 1
DV.1 1 XBK 1
Tabulka 4 a graf (ECDC): Souhrnny prehled sledovanych variant za dané obdobi DV.1.1 1
Variant EG.1 12
distibutions EL.1 5
Varianta Pocet 1001 2L ©
FD.1 1
XBB.1.5.x 250 7 XBB.1 3
XBB.1.13 4
XBB.1.9.x 25 Bo11c .
XBB.x 15 XBB.1.17.1 2
XBB.1.22.1 1
CH.1.x 11 21 XBB.1.28 2 L
BOLX 10 XBB.1.5 95 Celkovy pocet 340
) i N XBB.1.5.1 2
BN 1 ‘@}ﬁ s\gi" '9' @ "@ '%;v @g‘i”@;ﬁ"“&,ﬁ"@’?}&:‘i” XBB.1.5.12 129 o 3 _
CK XBB.1.5.13 2 Pro vypocet pouZit algoritmus
X XBB.1.5.15 3 Pangolinv 4.2.:
XBF 1 B ee2 [l oes [ xeeas XBB.1.5.16 2 https://pangolin.cog-uk.io/
, BA275 || BOQ.1 Other XBB.1.5.17 1
Ostatni 26 o o XBB.1.5.20 1
XBB.1.5.21 1 3

ECDC. Figure produced 18 May 2023


https://pangolin.cog-uk.io/
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ARI/ILI virologicka surveillance v CR — situace k 20. KT

Tabulka 6 - Non-sentinelova surveillance

Patogen Pocet detekci
Chripka A (bez dalsi subtypizace) 1
Chripka A H,pdm 0
Chripka A H, 0
Chfipka B 6
RSV 0
Adenovirus 7
Parainfluenza virus 16
Herpetické viry 0
Mycoplasma pneumoniae 0
Lidsky metapneumovirus 4
Sezonni koronaviry 1
Lidsky rhinovirus 29
Bocavirus 2
Enterovirus 0
SARS-COV-2** 5
SmiSena infekce 3
Negativni 218
Celkovy pocet vysetieni: 292

Patogen*

Chripka A
Chripka A H,pdm
Chripka A H,
Chripka B
Lidsky rhinovirus
Parainfluenza virus
RSV
Enterovirus
MPV
koronaviry
SARS-COV-2
Adenovirus
BOCA-V
Smisena infekce
Negativni

Celkovy pocet vysetieni:

* V tabulce 7 jsou uvedeny pozitivni respiracni viry, nikoli cely vysetfovany panel.
Do vysetfeni SARS-CoV-2 ** jsou zahrnuta pouze data z respiracniho panelu, nikoli cilena detekce SARS-CoV-2

Tabulka 7 - NRL sentinelova surveillance

Pocet detekci 19. KT
0

= N O O O O O W +» o o
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1 (HRV + PIV)
12
20

V non-sentinel surveillance detekujeme respiracni viry v malé mire, pozorujeme mirnou prevahu detekci rhinovir(.
Do NRL bylo zaslano v rdmci sentinel surveillance v 20. KT pouze 30 vzorkd, vysledky zohledriuje tabulka 7:

Pocet detekci 20. KT
0

o/ N B O O O O R O = O O

W=
o |



Pocet detekci
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7;2,, Chripka — situace v Evropé (WHO evropsky region) k 19. KT

* Procento vSech vzorkl sentinelové primarni péce od pacientl s priznaky ILI nebo ARI, ktefi byli pozitivné testovani na virus
chripky, z(stava na 4 % jako v predchozim tydnu.

* 18 z 37 zemi hlasi nizkou intenzitu a 4 z 36 zemi hlasi celoplosné Sifeni, coz naznacuje sniZzenou cirkulaci virl chfipky.

* Vsentinel i nesentinel surveillance prfevazuje chripka typu B.

* Vramci SARI surveillance hlasi Albanie (12%) miru pozitivity viru chripky nad 10 %.

* V 19. KT bylo v ramci sentinelové surveillance testovano 1 424 vzorkd, z nichz 59 (4 %) vzork( bylo pozitivnich na chripku
(20 % chripka typu A; 80 % chripka typu B).

* V subtypizovanych vzorcich viru chripky A (celkem 9) prevazuje virus chfipky A(H1)pdm09, vsech 13 subtypizovanych izolatu
chripky B spada do linie B/Victoria.

Zdroj: FluNews Europe, ECDC-WHO/Europe weekly influenza update
Influenza virus positivity and detections by type, subtype/lineage and week - WHO Europe, season 2822/2623
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Zavér: virologie SARS-CoV-2/ARI/ILI

Virologie SARS-CoV-2

* ECDC a WHO stale doporucuji sekvenovat reprezentativni podil pozitivnich pripadl covid-19. NRL v této souvislosti prosi o zasilani
pozitivnich vzorkul k sekvenaci.

* V poslednich tydnech se v této zemi Sifi varianty zajmu XBB.1.5.x a XBB.1.16.

» Dle celogenomové sekvenace je v CR dominantni subvarianta XBB.1.5.x.

Virologie chripka a respiracni viry

* Dle virologické surveillance Ize konstatovat, Ze ARI/ILI sezéna je u konce, klesd jak pocet vySetrenych vzork( (tedy i pacientl s ARI/ILI
obtizemi), tak procento pozitivnich detekci.

* V non-sentinel surveillance detekujeme respiraéni viry v malé mife, pozorujeme mirnou prevahu detekci rhinovir(.
* Do NRL bylo zaslano v ramci sentinelové surveillance v 20. KT pouze 30 vzork( (prevaha rhinovir().

* NRL nadale pfijima pozitivni vzorky z ambulanci praktickych Iékard k vySetreni, prestoze oficidlné vyhlasena sezéna timto tydnem kondi.
* NRL pfijima ke konfimaci/sekvenaci i dalsi vzorky z nemocnicnich laboratofi.



Metodicky pokyn k sentinelové surveillance respiracnich virt pro

epidemickou sezénu 2022-2023 v CR

* Dle metodického pokynu MZDR 29069/2022-1/0VZ ve 20. KT 2023 skondila virologickd sentinelova surveillance. V souladu s
doporucenimi WHO a ECDC o provadéni celorocni virologické surveillance prosime o pokracovani v zasilani vzorkd osob s respira¢nimi
priznaky do NRL.

* Soucasné prosime o zachovani hlaseni pro non sentinelovou surveillance ze spolupracujicich laboratofi, a to alespon 1x mésicné vzdy v
poslednim tydnu mésice.

* V souvislosti s ukoncenim sezéony a poklesem poctu vysetreni bude NRL nadale vydavat pravidelnou zpravu pouze 1x mésicné na
pocatku kazdého mésice.

* V pripadé zmeény epidemiologické situace budeme vydavat mimoradnou zpravu, pripadné se navratime k pravidelnému tydennimu
hlaseni.

Zpracovali: Timotej Suri, MSc., Alena Janypkovd
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Dalsi zdroje:
e Tracking SARS-CoV-2 Variants

e COVID-19 new variants: Knowledge gaps and research

e Genomic sequencing of SARS-CoV-2: a guide to implementation for maximum impact on public health

e Considerations for implementing and adjusting public health and social measures in the context of COVID-19

e VIEW-hub: repository for the most relevant and recent vaccine data

¢ WWHOQO Statement on Omicron sublineage BA.2

https://flunewseurope.org/
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https://www.who.int/en/activities/tracking-sars-cov-2-variants/
https://www.who.int/publications/m/item/covid-19-new-variants-knowledge-gaps-and-research
https://www.who.int/publications/i/item/9789240018440
https://www.who.int/publications/i/item/considerations-in-adjusting-public-health-and-social-measures-in-the-context-of-covid-19-interim-guidance
https://view-hub.org/
https://www.who.int/news/item/22-02-2022-statement-on-omicron-sublineage-ba.2
https://flunewseurope.org/

