Zprava NRL ke dni 15. 5. 2023
SARS-CoV-2: mikrobiologicka situace v CR, chfipka — situace v CR a Evropé

NRL pro chfipku a nechfipkova respiracni virovd onemocnéni

SZU

Uvod:

NRL pravidelné analyzuje data a poskytuje MZCR i laboratofim tydenni pfehledovy dokument, jeho? cilem je
monitorovat $ifeni variant SARS-CoV-2, chfipky a pfipadné daldich respiraénich vird, které se na Uzemi CR
vyskytuji, poskytovat informace o novych potencialnich i redlnych rizicich v souvislosti s Sifenim a evoluci
viru SARS-CoV-2 a dalsich respiraCnich virl, poskytovat metodické pokyny vysetfujicim laboratorim a
poskytovat dalsi kvalitativni i kvantitativni informace.
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 V obdobi od 8. 5. do 14. 5. 2023 (dle data odb&ru) ma NRL k dispozici data UZIS ze 12 hlagenych testll diskriminaéni PCR ze 2
laboratofri.

* Prehled zachycenych mutaci dle 12 diskriminacni PCR za poslednich 8 dni ukazuje tabulka 1.

* Soucasné UZIS udava, Ze za obdobi od 25. 4. do 14. 5. 2023 bylo provedeno celkem 7 840 test(, z toho 466 bylo pozitivnich a
dle hlaseni UZIS bylo provedeno pouze pét diskriminacnich PCR (viz tab.3).

Tabulka 1: Prehled zachycenych mutaci Tabulka 2: Prehled laboratofi vySetfujicich mutace
Varianta Pocet I.’aboratoF Pocet
XBB 5 ULD OKB Fakultni nemocnice Ostrava 8
Omicron 4 Zdravotni ustav se sidlem v Ostravé 4
NA 3 Celkovy souéet 12
Celkovy soucet 12

Tabulka 3: Pfehled PCR dat UzIS

25.4. 2023 - 14. 5. 2023

Tabulka 4: Prehled vySetfovanych mutaci
> > > Celkovy pocet
<Ly <oy 2.0 diskriminaénich
pocet testu pocet se zadankou pocet pozitivnich PCR A570D E484K L452R N501Y Y505H
466

7840 6930



quw Mikrobiologie - sekvenacni data

*K 14. 5. 2023 bylo v CR celogenomové sekvenovano 58 230 SARS-CoV-2 pozitivnich Tabulka 3: Pfehled sekvenovanych variant v CR za
vzorkd, zdrojem jsou interni data NRL. sledované obdobi
*Za posledni 2 mésice bylo sekvenovano 551 vzork(l s datem odbéru od 14. 3. do 14. 5. Varianta Potet Varianta Potet
v ’ . s 7 BN.1 1 XBB.1.5.1 2
2023, prehled sekvenovanych variant udava tabulka 3. BN111 B [ o~
*Dle celogenomové sekvenace v tomto casovém obdobi prevazovaly subvarianty BN.1.3.3 1 XBB.1.5.13 2
. p . NIRRT, Vs ’v / . . BN.1.5 1 XBB.1.5.14 1
omikronu XBB.1.5, ostatni varianty se uplatnuji v mensi mire. Stale evidujeme pouze . Neno o c
jediny pripad XBB.1.16 z 28.4.2023. BQ.1.1.32 1 XBB.1.5.16 2
BQ.1.1.42 2 XBB.1.5.17 2
BQ.1.1.45 1 XBB.1.5.20 1
BQ.1.1.5 2 XBB.1.5.21 1
Tabulka 4 a graf (ECDC): Souhrnny prehled sledovanych variant za dané BQ.1.13.1 3 XBB.1.5.24 5
obdobi BQ.1.18 1 XBB.1.5.28 1
BQ.1.31 1 XBB.1.5.31 5
Vailant CH.1.1 7 XBB.1.5.36 3
Variant Pocet distibutions CH.1.1.1 4 XBB.1.5.37 3
CllEUzE 2Ee 100 CH.1.1.11 3 XBB.1.5.7 1
XBB.1.5.x 415 CK.1 2 XBB.1.9 1
XBB.1.9.x 39 754 CcMm.8.1 4 XBB.1.9.1 27
B DV.1 1 XBB.1.9.2 11
XBB.x 22 . DV.1.1 2 XBB.2.3 1
BQ.x 20 1 EA.1 1 XBB.2.3.2 1
EG.1 14 XBF 2
CH.1.x 14 21 EL.1 5 XBK 1
BN 4 EU.1.1 4
CK.x 2 T e ey Y ¢ A2 L
W EEE TR PERE Celkovy pocet 551 1 3
XBF 2 “;5\ \9(\ N voq & & \;o“ oz" \'o° & \!;b‘ VQ“ \,;5\ N p , ot sit al " XBB.1.13 9
, ro vypocet pouzit algoritmus
Ostatni 33 ypocerp _ & XBB.1.16 1
Pangolinv 4.2.: XBB.1.17.1 3
I :‘:'51 = ’:::'1'5 https://pangolin.cog-uk.io/ XBB.1.22.1 1
8 er
XBB.1.28 3
W e XBB.1.5 159 3

ECDC. Figure produced 11 May 2023


https://pangolin.cog-uk.io/

q;zu SARS-CoV-2 — globalni data

Tab. 8: Hospitalizations and deaths by variant

Tab.8: Zavazna onemocnéni v souvislosti s variantou SARS-CoV-2 Percent of
v . . . . o Percent cases Cases who were " hospitalized
CDC sekvenacni centrum USA Washington zvefejnilo pocty Variant (Whowere  hospitaized pr gGenm  Toa cases who
hospitalizovanych pacient(i a umrti v souvislosti s nékterymi d ' COVID-19
variantami kategorizovanymi jako VOC/VOI. Detta 4.3% 4,254 1.3% 38600  17.2%
BA.S 2.1% 2,079 0.4% 17,656 9.3%
V souvislosti s evoluci viru nelze podcenovat trvalé zatizeni BA2 11% 1147 0.2% 13,779 8.2%
zdravotnického systému, byt se nejedna o vyznamné vysoké pocty Other Omicron 1.2% 1158 0.3% 12345 147%
hospitalizaci a byt se jedna predevsim o pacienty starsi 65 let L 23% 2,338 DA ete, s
Vé kU. Alpha 3.4% 3,437 0.6% 10,300 12.7%
BA.2.121 1.7% 1,722 0.3% 6,795 10.3%
ZdrOj dat: GISAID Other 2.6% 2,588 0.8% 5,332 17.4%
Epsilon 2.6% 2,589 0.7% 4,133 16.8%
XBB.1.5 3.1% 3.143 0.5% 3,023 4.2%
v, BQ.1.1 2.6% 2,589 0.3% 2,974 10.4%
CI r\],a : Gamma 6.8% 6,847 1.8% 2,483 17.6%
V Ciné aktualné dominuje varianta XBB.1.9.2, situace se nevymyka X — — p—— — Too%
globalnimu hlaseni. BA.4 1.9% 1,875 0.3% 1,440 3.7%
. lota 3.2% 3,226 1.3% 930 30%
BA.46 2.9% 2,890 0.6% 692 5%
1::; = i::zf BF.7 3.2% 3,195 0.8% 532 23.5%
. i XBB 0.6% 588 0% 340 0%
o i BN.1 1.4% 1,370 0.3% 292 25%
0% : ’;ii Beta 6.8% 6,786 1.1% 280 15.8%
Zg?zﬂﬁ : 227)3 g e —— . —— —— - f Ezj Mu 2.8% 2,752 1.8% 218 33.3%
=E] ® ovi BA.2.75 1.1% 1,058 0% 189 0%
o' 5 : ?(/131'17 BA.5.2.6 2.3% 2,326 0.6% 172 25%

CH.1.1 2.7% 2,721 0% 110 0%



SZU

T ARI/ILI virologickd surveillance v CR — situace k 19. KT

* Vnon-sentinel surveillance jiz detekujeme viry chfipky B a RSV pouze sporadicky, pozorujeme mirnou prevahu detekci rhinovir(i, metapneumoviru a adenovira.
* Do NRL bylo zaslano v rdmci sentinel surveillance v 19. KT pouze 20 vzorku, vysledky zohledriuje tabulka 7:

Tabulka 6 - Non-sentinelova surveillance Tabulka 7 - NRL sentinelova surveillance
Patogen Potet detekei Patogen* Pocet detekci 18. KT Pocet detekci 19. KT
Chripka A (bez dalsi subtypizace) 0 Chripka A 0 0
Chripka A H,pdm 0 Chripka A H,pdm 0 0
EhipkalATi 0 Chiipka A H, 0 0
Chipka B ! Chipka B 0 1
RSV 2
Adenovirus 13 Lidsky rhinovirus 1 3
Parainfluenza virus 10 Parainfluenza virus 1 0
Herpetické viry 0 RSV 1 0
Mycoplasma pneumoniae 0 Enterovirus 1 0
Lidsky metapneumovirus 12
Sezonni koronaviry 3 MPV 0 0
Lidsky rhinovirus 24 koronaviry 1 0
SIS 2 SARS-COV-2 0 2
Enterovirus 0
SARS-COV-2** 11 Adenovirus 0 1
SmiSena infekce 10 BOCA-V 0 0
Negativni 302 Smisena infekce 1 (MPV + CoV) 1 (HRV + PIV)
Celkovy pocet vysetieni: 396 Negativni 9 12
Celkovy pocet vysetieni: 14 20

. *V tabulce 7 jsou uvedeny pozitivni respiracni viry, nikoli cely vySetfovany panel.
. Do vysetfeni SARS-CoV-2 ** jsou zahrnuta pouze data z respiracniho panelu, nikoli cilena detekce SARS-CoV-2
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» Situace v Evropé je klidnd, k dneSnimu dni nemdme mozZnost ziskat aktualni data pro nefunkénost serverd.

Influenza virus positivity and detections by type, subtype/lineage and week - WHO Europe, season 2022/2823
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Zaver: virologie SARS-CoV-2/ARI/ILI

Virologie SARS-CoV-2

*ECDC a WHO stale doporucuji sekvenovat reprezentativni podil pozitivnich pripad c19. NRL v této souvislosti prosi o zaslani pozitivnich
vzorku k sekvenaci. V poslednich tydnech se v této zemi Sifi varianty zajmu XBB.1.5.x a XBB.1.16.

*Dle celogenomové sekvenace je v CR dominantni subvarianta XBB.1.5.x, kterd v soucasnosti spolu s XBB.1.9.1 stale dominuje globaln&. Nové
se objevivsi subvarianta XBB.1.16 se nadale diverzifikuje, dle mutacniho spektra pravdépodobné unika pred T bunécnou odpovédi a byla nyni
oficialné kategorizovana ECDC jako VOI — varianta zdjmu. Kromé klasickych ptiznak( ARI/ILI charakterizuje variantu XBB.1.16 zanét spojivek.

*NRL doporucuje zachovat status elektronické zadanky pro evidenci pfipadll a pro zjednoduseny tok dat mezi laboratofemi a lékafem
zadavajicim pozadavek na vysetreni.

Virologie chripka a respiracni viry

*Dle virologické surveillance lze konstatovat, Ze ARI/ILI sezéna je u konce, klesd jak pocet vysetfenych vzork( (tedy i pacientd s ARI/ILI
obtiZzemi), tak procento pozitivnich detekci. Viry chfipky, stejné jako RSV, jsou detekovdny pouze sporadicky, mirné prevazuji detekce rhinoviru,
stale se uplatiiuji metapneumoviry, sezdnni koronaviry, adenoviry a viry parainfluenzy. U chfipky typu B lze konstatovat, ze epidemicka kfivka
je plocha a stale Ize pozorovat i pfipady zdvazného onemocnéni. NRL nadale pfijima pozitivni vzorky z ambulanci praktickych lékar{ k vySetreni,
prestoze oficialné vyhlasena sezdna timto tydnem kondi. NRL pfijima ke konfimaci/sekevnaci i dalsi vzorky y nemocnicnich laboratofi.

Ptadi chiipka H5N1: Globalni $ifeni viru pokracuje, pfestoze v CR nepfibyla ohniska ani u volné Zijicich ptak(i ani u driibeZe. V souvislosti s
reassortmentem ptaci chripky typické pro racky H13N1 s cirkulujicim kmenem H5N1 (doslo k zaméné pouze segmentu H5) dochazi v Evropé k
hromadnym Uhyn0m rack(. Virus H5N1 se v ptaci fiSi velmi snadno kombinuje s viry nizcepatogenni ptaci chfipky a nelze tedy vyloudit rozsiteni
i na jiny druh. Proto doporucujeme hl3sit ndlezy uhynulych ptak( na Statni veterinarni spravu, pfipadné na méstskou policii s pozadavkem na
vySetfeni a soucasné zabranit domdcim mazlicklim, napf. psiim v blizsim kontaktu s uhynulou zvéfi (ptaci, drobné selmy, napf. lisky apod).

Mpox: Chicago zaznamenalo zvySeni poctu pripadd Mpox. V této souvislosti vyvstava otazka letni epidemické viny, kterd v disledku promoreni
a proockovani cilové populace mize byt mirnéjsi. V této souvislosti doporucuje NRL suspektni pripady ovérit specifickou PCR.



Informace k dokumentu:

Metodicky pokyn k sentinelové surveillance respiracnich virt pro epidemickou
sezdnu 2022-2023 v CR

Dle metodického pokynu MZDR29069/2022-1/0VZ konci virologicka sentinelovd surveillance 20. KT 2023. NRL nyni cerpa financni
podporu WHO pro vysetiovani vzork(, a proto souhlasné s doporuc¢enimi WHO a ECDC o provadéni celoro¢ni virologické surveillance. Také

prosime o pokracovani v zasilani vzorkt do NRL k vySetreni.
Soucasné prosime o zachovani hlaseni pro non sentinelovou surveillance ze spolupracujicich laboratofi, a to alespon 1x mési¢né vidy v

poslednim tydnu mésice.

V souvislosti s ukonenim sezény a poklesem poctu vysetfeni bude NRL nadale vyddavat pravidelnou zpravu pouze 1x mésicné na pocatku
kazdého meésice.

V pripadé zmény epidemiologické situace budeme vydavat mimoradnou zpravu, pripadné se navratime k pravidelnému tydennimu hlaseni.

Zpracovali: RNDr. Helena Jifincovd a Timotej Suri, MSc.
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Dalsi zdroje:
e Tracking SARS-CoV-2 Variants

e COVID-19 new variants: Knowledge gaps and research

e Genomic sequencing of SARS-CoV-2: a guide to implementation for maximum impact on public health

e Considerations for implementing and adjusting public health and social measures in the context of COVID-19

e VIEW-hub: repository for the most relevant and recent vaccine data

¢ WWHOQO Statement on Omicron sublineage BA.2

https://flunewseurope.org/
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https://www.who.int/en/activities/tracking-sars-cov-2-variants/
https://www.who.int/publications/m/item/covid-19-new-variants-knowledge-gaps-and-research
https://www.who.int/publications/i/item/9789240018440
https://www.who.int/publications/i/item/considerations-in-adjusting-public-health-and-social-measures-in-the-context-of-covid-19-interim-guidance
https://view-hub.org/
https://www.who.int/news/item/22-02-2022-statement-on-omicron-sublineage-ba.2
https://flunewseurope.org/

