\v/\’/sledky sledovani variant SARS-CoV-2 celogenomovou sekevnaci a diskriminacnimi PCR v
CR 2021 -k 23.7.2021

e Ke dni 23.7. 2021* bylo za CR osekvenovano a do GISAID vloZeno 5208 celogenomovych sekvenci (za rok
2021). Zatim do GISAID databaze nebyly vloZeny viechny sekvence ziskané v ramci Cesko- Saské pfeshraniéni
spoluprace, kdy Ustecky a Liberecky kraj posila kazdy tyden do laboratofe v Drazdanech po 24 vzorcich. V ramci
této spoluprdce bylo osekvenovano vice nez 500 vzorkd.

e V tydnu 16. 7. az 23. 7.* bylo osekvenovdno a do GISAID vlozeno 105 vzorku s datem odbéru v rozmezi
4.5.-9.7. (v 64 pripadech byla prokazana varianta delta).

e V tabulce 1 jsou uvedeny pocty prokazanych variant v jednotlivych krajich, kdy je vidét nartst detekce varianty
delta v absolutnich Cislech.

e V grafu 1 jsou zpracovany detekce vsech VOC (variant of concern) v porovnani s celkovym poctem vsech
sekvenci a v porovnani se zastoupenim prokazané varianty delta. Na grafu je vidét narlst detekci delta varianty.
e VV ramci diskriminacnich PCR bylo dle celorepublikovych dat dostupnych za posledni dva tydny v laboratofich
vySetreno celkem 2186 SARS CoV-2 pozitivnich vzorkd.

e V ramci WGS Cini k 23.7.2021 podil varianty delta 60%, ale ve 27. kalendarnim tydnu vzrostl podil delta
varianty na 78,5 az 80 % (graf 2 a 3).

* = Pozn.: odbér vzorku ma od sekvenace 1 - 3 tydny zpozdéni



Vlysledky celorepublikovych diskriminacnich PCR
pro urceni varianty HCoV-19 za obdobi 9.7. — 23.7.2021

Dle kumulativnich celorepublikovych dat dostupnych za posledni dva tydny bylo v 71 laboratorich vySetreno
celkem 2186 SARS-CoV-2 pozitivnich vzork(. Na zdkladé dat z rGznych testovacich sad byla uréena prislusnost
k varianté - alfa, beta, gama nebo delta (Variants of Concern dle WHO). Vyhodnoceni probéhlo na zakladé
vSech (2186) zdznamu, presnost zastoupeni variant reflektuje rdznorodost sledovanych mutaci v rdmci
diskriminacnich PCR, epidemickou situaci a uspésnost hlaseni do ISIN.

Vysledky:

Variant of Concern: Procentualni zastoupeni:
Alfa varianta: (britska B.1.1.7) 12 %
Beta varianta: (jihoafricka B.1.351) <1%
Gamma varianta: (brazilska P.1) <1%

Delta varianta: (indickd B.1.617.2) 80-90 %



Tabulka 1: Prehled kraju s WGS detekovanymi alertnimi variantami (za
rok 2021) (VOC- VOI -VUM - VUI)

Delta - B.1.617.2, 219 pripadu: )
Praha, Kralovéhradecky kraj, Moravskoslezsky kraj, Liberecky kraj, Ustecky kraj, Vysocina,
JihoCesky kraj, Jihomoravsky kraj, Olomoucky kraj, StredocCesky kraj, Plzenisky kraj, Zlinsky kraj

Delta+ AY.1 — 1 pfipad
Jihomoravsky kraj

Beta - B.1.351, 71 pripadl
Praha, Moravskoslezsky kraj, StredocCesky kraj, Plzensky kraj, Kralovéhradecky kraj, Olomoucky
kraj, Karlovarsky kraj, Liberecky kraj, Jihomoravsky kraj, Vysocina

Gamma - P.1, 23 pripadu
Praha, Jiholesky kraj, Pardubicky kraj, Jihomoravsky kraj, Ustecky kraj
Kappa B.1.617.1 - 4 pfipady
Praha, Stredocesky kraj
Lambda C.37 - 1 pripad
Stredocesky kraj
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Graf 1: Pfehled detekovanych variant SARS — CoV-2 ke 23.7.2021 v CR, vysledky z celogenomové
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Graf 2: Statistické udaje ziskané na zakladé sekvenacnich
dat z GISAID ke 23. 7. 2021 — analyza poméru detekce
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Graf 3: Statistické udaje ziskané na zakladé sekvenacnich dat z GISAID ke 16. 7. 2021 — analyza poméru
detekce varianty delta k celkovému poctu detekci
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Odborna doporuceni NRL pro diskriminativni PCR SARS-CoV-2
pozitivnich vzorku

1. Minimum — vzdy povinné:

E484K a LA52R (potencialné imunitni escape, urcita mira rezistence vuci protilatkam post
vakcina¢nim a kovalescentnim, rezistence vuci nékterym monoklondlnim protilatkam)

Interpretace:

obé mutace negativni: alfa (nebo jiné varianty)

E484K pozitivni:

alfa + E484K, nebo beta nebo gama nebo jind ,variant of interest” - VOI (vidy dulezitd informace)
L452R pozitivni: delta (nebo C.36, C.36.3 nebo epsilon nebo jina VOI)
2. Moznost a interpretace:
E484K a L452R a N501Y
VSe negativni — ostatni (nebo jina VOI, napf. lambda)
N501Y pozitivni: alfa
N501Y pozitivni a zaroven E484K pozitivni: alfa + E484K nebo beta nebo gama
Jen L452R pozitivni: delta (nebo C.36, C.36.3 nebo epsilon nebo jina VOI)



3. MozZnost a interpretace:
E484K a L452R a N501Y a K417N

VSe negativni — jina varianta (vCetné nékterych VOI)
N501Y pozitivni: alfa

N501Y a E484K pozitivni: alfa + E484K nebo gama

Jen L452R pozitivni: delta (nebo C.36 nebo C.36.3 nebo epsilon nebo jind VOI)
N501Y a K417N pozitivni: beta

L452R a K417N pozitivni: delta plus, tedy AY.1
4. Moznost a interpretace:
E484K, L452R, N501Y, K417N a P681R
VSe negativni — jina varianta (v€etné nékterych VOI)
N501Y pozitivni: alfa
N501Y a E484K pozitivni: alfa + E484K nebo gama
Jen L452R pozitivni: C.36, C36.3, epsilon nebo jina VOI
N501Y a K417N pozitivni: beta
L452R a P681R pozitivni: delta
L452R a P681R a K417N pozitivni: delta plus tedy AY.1



Pro dalsi interpretaci kombinaci mutaci lze pouzit ECDC/WHO prehled:
https://www.ecdc.europa.eu/en/covid-19/variants-concern
https://www.who.int/en/activities/tracking-SARS-CoV-2-variants/

Pripadné kontaktuje NRL.

Zaver odbornych doporuceni:

NRL v soucasné dobé doporucuje testovat jako minimum L452R a E484K mutace,
doporuceni se ale mUze zménit ve chvili, kdy se identifikuje jind potencialné vyznamna
mutace. V tomto pripadé bude NRL v pravidelnych zpravach a pripadné metodickych
doporucenich informovat.


https://www.ecdc.europa.eu/en/covid-19/variants-concern
https://www.who.int/en/activities/tracking-SARS-CoV-2-variants/

/aver:

Od minulého tydne pfibylo 105 celogenomovych sekvenci. Detekce varianty delta i v ramci WGS narUsta. Podil
varianty delta u sekvenovanych vzork( je asi 78,5 az 80 % (rozdily v grafu 2 a 3 jsou dany sekvencemi, které
umoznuji jednoznacnou interpretaci, ale nejsou dostatecné kvalitni, aby mohly byt vlozeny do GISAID).

Vysledky sekvenace jsou ovlivnény vybérem vzorku: trasovanim, mutacnimi PCR a klinickym stavem pacienta.
Pfredevsim v NRL se nejedna o reprezentativni podil SARS CoV-2 pozitivnich vzorkd.

Na zdkladé vysledkl z celorepublikovych dat z diskriminaénich PCR za posledni dva tydny lze Fici, Ze varianta
delta je dominantni, a to 80 az 90 procenty. Pfi diskriminacnim PCR by laboratore mély postupovat dle
odbornych doporuceni NRL.

Na zakladé kombinovanych dat ze celogenomové sekvenace a diskriminacniho PCR je NRL presvédcCena, ze
v pribéhu cervence zacala v CR dominovat delta varianta, ackoliv jesté v ¢ervnu to byla varianta alfa. Varianta
delta je zhruba o 60% nakazlivéjsi oproti alfa varianté (dle Public Health England).

Obezretnost je na misté. Delta varianta byla ve Spojeném Kralovstvi ve vétsi mire pritomna jiz od dubna 2021
(GISAID.org). Avsak masivni rozvolnéni opatfeni vyvolalo v ¢ervenci novou epidemickou vinu.

Pro efektivni analyzu a sledovani novych variant potrebuje NRL podrobnéjsi data (predevsim tykajici se
vakcinace, véku, zavaznosti klinického stavu).

Autofi zpravy: Jitincova, VeceFova, Suri, Moskalyk



