SARS-CoV-2 metodicky pokyn sledovani variant a klicovych mutaci
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viru

Pro funkéni molekuldrni surveillance NRL prosi o spolupraci jednotlivé KHS ¢i vySetfujici laboratofe ve
smyslu zajisténi pravidelného zasilani vzork( podezrelych na pfitomnost mutaci k celogenomové sekvenaci
a adaptace PCR metodiky tak, aby umoznila detekci klicovych mutaci zdsadné ménicich vlastnosti viru.

PCR detekce mutaci/variant a hlaseni vysledkd

Vzhledem k dostupnosti PCR testl umoZznujicich detekci mutaci je nutno v kazdé z vySetrujicich
laboratofi zajistit detekci kliCovych mutaci a vysledek hlasit pfimo do ISIN, (k 22.2.2021 zajisténa
moznost hlasit B.1.1.7 suspekci).

PCR vysledky jsou vzdy hlaseny jako suspektni.

Detekce mutace lze provadét v ramci jediné PCR, zajisténé CE/IVD PCR soupravou obsahujici:

1.

Jeden konzervativni Usek specificky pro SARS-CoV-2 (mdze byt Usek genu E, EndoRNasy, Usek
v genu Orflab, NRL nedoporucuje Usek v genu N jako jediny ani Usek v genu S jako jediny)
Pokud jsou vybrany diagnostika cilici do jediné oblasti vgenech Sa N, je nutné, aby
v pravidelnych mésicnich reportech informovali o vysledcich in-silico analyzy.

Interni kontrolu (lidsky gen nizkou expresni hladinou, nebo jinou RNA — nesmi se jednat o
synteticky oligonukleotid) pro kontrolu izolace a PCR reakce

Jeden specificky Usek umoznujici detekci/rozliseni 501Y (mutaci typickou pro B.1.1.7 — britskou
variantu, B,1,351 — JAR variantu, P1 — brazilskou variantu) a A501 (divoky kmen, souprava
nemusi divokou variantu detekovat)

Jeden specificky Usek umoznujici detekci/rozliseni 484K (mutaci typickou pro B,1,351 — JAR
variantu, P1 — brazilskou variantu, nalezenou i v B. 1.1.7 — britské varianté a variantach ze
skupiny 19B), a E484 (divoky kmen, souprava nemusi divokou variantu detekovat).

vy

dostupnosti soupravy (napr. 417N/T, 452R, 701V).

Je mozné detekovat mutace i v nasledné PCR pouze u dfive pozitivnich vzorkd.

Za nejddlezitéjsi v soucasnosti Ize povazovat 484K a 501Y, pripadné 417N/T.
NRL bude uverejiiovat aktualizovanou tabulku, kterd umozni racionalni vybér PCR souprava hodnoceni

vysledkd:
l Varianta Pangolin lineage ‘ 417N A17T LA52R 439K 484K 501Y 501T 570D P681H | A701V - del 69,70l 141 - 14 del 144 | F888L
Vlastnosti == trans/escapg trans esc esc/trans esc trans trans ? trans? esc mortalita esc esc esc ?
Britska B.1.1.7 - - - - -+ + - + + - - + - + -
JAR B.1.351 + - - - + + - - - + -
Brazilska B.1.1.28 - -
Brazilska/Manaus P.1 - + + + -
UK/Nigerie B.1.525 + - + +
Jizni Amerika B.1.1.526 + + -
tzv. "teskd" B.1.258 - - - + - - - - - - +
198 (D614) A27 - - - - - +
19B (D614) A28 - - . - - . +
Kalifornie (+transmisibilita B.429 - - +
B.1.207 - - - - - - - - +
Brazilskd P.2 (B.1.1.248) + -
Liverpool A23.1 + -
B.1.1.318 + -
Filipiny P3 + + + +

trans - zvySeni transmisibility
esc - tnik pfed tlakem protilatek
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