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SARS-CoV-2 CR PCR a molekularni data

* V obdobi od 26. 7. do 3.9. 2023 (dle data odbéru) obdrzela NRL 40 vzork( k sekvenaci, vzhledem k nutnosti ekonomizace
provozu bude zahdjen sekvenacni run po dosazeni 46 vzorkd.

* Ptehled provedenych testl za mésic srpen je uveden v tabulkach 1a a 1b (zdroj UZIS), vzhledem k malému poctu vysetieni

Tabulka 1a : Pfehled provedenych PCR od 14.8. do 3.9.2023 (UzIS)

Celkovy poéet
Celkovy e

diskriminacnich

pocet testu = pocet se iédankmh pocet pozitivnich
1838 o 1334 o 232 2
Tabulka 1b : Pfehled provedenych PCR od 26.7. do 14.8.2023 (UZIS)
Celkovy pocet
Celkovy vP

diskriminacnich

pocet testu = pocet se iédankmh pocet pozitivnich

1285 904 76 0
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Kromé variant vychazejicich z XBB.x (EG.x, FL.x) je nyni zafazena nové
jako monitorovana varianta BA.2.86. Ttato varianta je evolucné
odvozena od BA.2 a vyznacuje se velkym mnozstvim mutaci, které ji
odliSuji od ancestorni linie (34 — 35).

Klicové vlastnosti BA.2.86 jsou tyto:

* BA.2.86 je antigenné odliSna ve srovnani s XBB.1.5, viz obrazek 1a.
(XBB.1 je vysledkem rekombinace BA.2.75 a BJ.1(BA.2.10.1) ).

* BA.2.86 miZe vyznamné uniknout protilatkdm vyvolanym
infekci/vakcinaci XBB , viz obr. 1a. Klicové escape mutace S: N450D,
K356T, L452W, A484K, V483del, V445H Schopnost unikat
protilatkdm je srovnatelnd s variantou XBB.1.5 nesouci mutace ve
spike L455F a F456L.

* Lécebné virus neutraliza¢ni protilatky pod oznacenim SA55
(SINOVAC) je ucinna - ClinicalTrials.gov Identifier: NCT05675943.
Klicova escape mutac je S:E554K

* Infekénost BA.2.86 viak miZze byt mnohem niZsi nez u XBB.1.5 a
EG.5. Za nizsi transmisibilitu jsou pravdépodobné zodpovédné
mutace S: K356T, V483del, and E554K

 Né&kolik zemi (Svycarsko, Dansko, USA) hlasi BA.2.86 v odpadnich
vodach, v odpadnich vodach nebo v klinickych vzorcich je mozné
pouzit k rychlému sledovani del69-70 jako signal pritomnosti
BA.2.86. Tuto dele

Antigenic Cartography

(Mouse immunized by Spike mRNA)

SARS-CoV-2 globalni data I. ke 4. 9. 2023

Aktualné sledované varianty
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SARS-CoV-2 globalni data Il. ke 4. 9. 2023

Relativni ristova rychlost aktualné cirkulujicich variant

Zeme s potvrzenym zachytem BA.2.86 byla stanovena dle virus neutraliza¢niho testu
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SARS-CoV-2 spike mutace XBB.1.5, CH1.1. a BA.2.86

Obrazky znazornuji mutace e
typické pro BA.2.86. Pro zmény -
v néboji (negativnl’ AA v NTD a BA.2.86 Spike Mutations Relative to BA.2
2nQ ’ ’ ’ NTD R21T S50L H69- V70- T191 L24- P25- P26-
pOthlVﬂl AA \' RBD) Zat|m neni ins16MPLF, R21T, S50L, AHB9, AV70, V127F, AY144, F157S, V127F F157S R158G A27S G142D Y144- V83A H146Q

v s R158G, AN211, L212I, L216F, H245N, A264D, N211- L2121 V213G G339H S371F S373P Q183E V213E
vysvetlenl, ale Ize odhadovat RBD L216F H245N A264D $375F T376A D40SN G252V R346T
, .. ) 1332V K356T R403K R408S K417N N440K L3681 V445P
vyznamny vliv na konformaci a 1332V, D330H, K3S6T, RAOIK, V445H, G446, NASOD, L452W, VA4sH NASOD L452W 54465 N4GOK S477N EAB4A FA90S

N460K, N481K, AV483, A484K, F486P, R493Q N481K V483- E484K T478K FA86P Q498R P681H

tedy escape charakterv SD1/2 ESSAK AS70V P621S NSO1Y YSOSH D614

ey 2 o charge E554K, A570V, P621S, HE81R 1670V P681R S939F H655Y N679K N764K
pozitivhim smeru a vazbu na = mereposte S2 P1143L Ins16:MPLF* D796Y Q954H N969K

. ’ v
ACE2 v negativhim smeru. S93cF, P14dL
* Not in all sequences Source: GISAID

Mutation prevalence across lineages
Mutations with » 75% prevalence in at least one lineage.
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7- SARS-CoV-2 evoluce XBB variant a definice FLip variant

» Jako FLip varianty se oznacuji varianty, které nesou na pozicich 455 a 456 zaménu F na L a L na F. Tyto mutace
vedou jesté k vyssi sile vazby spike na ACE?2.

* Prikladem jsou XBB 1.5 (viz obr 2), dale EG.5.x, HK.8, HK.10, JJ.1. HS.1.1 nebo FL.1.5.1 (rekombinace BQ.1.1
Cerberus a BQ.1.2.2)
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ARI/ILI — sentinel/nonsentinel virologicka surveillance v CR, 35. KT
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Start of School Year

Virologicka surveillance. Nemocnost aktudlné v CR Hlaseni nemocnosti

aktualné neodpovidaji
neprobiha celoro¢né, ale laboratore a vSechna zdravotnicka zarizeni mohou do
NRL celoro¢né posilat vzorky. Neni tedy zfejmé, zda za naristem nemocnosti

stoji zvysSena cirkulace
rhinovird//enterovira.

data virologické surveillance. Virologicka surveillance

Respiratory ffathogen Trends (RP2.1)

SARS-CoV-2 nebo typicky zvySena cirkulace - /\ ~\
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SZU

7- A/H5N1 — ptadi chfipka v CR i ve svété - srpen 2023

Evropa:

CR: Statni veterinarni sprava informuje o aktudlni situaci v CR na strdnkdch SVS: https://www.svscr.cz/zdravi-zvirat/ptaci-chripka-influenza-drubeze/ptaci-
chripka-v-cr/

V srpnu se konala pracovni schlizka odborné skupiny pro ptaci chfipku, na fijen je naplanovana druhd pracovni schiizka. CR bude pokracovat v pasivni
surveillance. Skupina sdruzuje pracovniky Mz, SVS, SVU a SzU.

Situace ve svété:
Italie: byla pozorovdna inaparentni infekce u psu a kocek, tedy zvitfat v kontaktu s infekci, u vSech vySetfenych zvifat byla zaznamendna elevace hladiny
protilatek proti aktudlné cirkulujicimu genotypu BB H5N12.3.3.4.4b, u osob k elevaci protilatek nedoslo.

Finsko: od poloviny cervna se siri infekce HSN1 v kozesinovych farmach. Virus se pravdepodobne rozsiril na farmy Pohja od racku atlantickych (Larus articilla).
Celkem byla ptaci chripka nyni zjiSténa na 25 kozeSinovych farmach v oblasti Ostrobothnia, z nichZ vice nez polovina pochazi ze stejné lokality, Kausti. Stejny
virus byl potvrzen jako pfic¢ina smrti rack( Larus articilla nalezenych v centru Mikkeli

Rozhodnuti o ukonéeni chovu byla vydana pro 13 infikovanych farem a celkem bylo nafizeno utraceni pfiblizné 120 000 zvirat.

Kromé zén kolem ohnisek doporucuje Finska Food Agency chovat ptaky v celém Finsku v uzavienych prostorach nebo jinak zajistit, aby volné Zijici ptaci nepfrisli
do kontaktu s drlbeZi a ptactvem chovanym v zajeti nebo s krmivem a vodou, které jim jsou nabizeny. Pokud jsou u dribeZe nebo jiného ptactva pozorovany
priznaky naznacujici ptaci chfipku, abnormalni umrtnost nebo zmény v produkci, musi byt okamzité informovan obecni nebo okresni veterinarni Iékaf. Snizeni
spotreby vody a krmiva nebo produkce vajec mohou byt pfiznaky infekce ptaci chripkou.

Hromadné uhyny volné Zijicich ptakl a jednotlivych uhynulych dravcl je nutné hlasit také obecnimu nebo okresnimu veterinarnimu lékafri. Zaslani potrebnych
vzorkd Food Agency zajistuje méstsky veterinarni |ékar.

Severni a Jizni Amerika:

0d 31. KT byla ohniska H5N1 zjisténa v Argentiné, Bolivii, Brazilii, Kanadé, Cile, Kolumbii, Kostarice, Kubé&, Ekvadoru, Spojenych statech americkych, Guatemale,
Hondurasu, Mexiku, Panamé, Peru, Uruguayi a Venezuele ohniska viru HPAI A(H5N1) u domacich ptakd, dribeze a/nebo volné Zijicich ptakl a u savcl. Mezi
identifikovanymi savci byli v Severni Americe nejcastéji postizeni lisky a skunkové a v Jizni Americe tuleni, poprvé bylo hlaseno rozsifeni viru na tulené Zijici v
Argentinég, tedy na zapadnim pobrezi kontinentu..

Detekce ohnisek HPAI v 15 zemich Latinské Ameriky a Karibiku je zcela nova situace ZjiSténda ohniska se nachazeji hlavné v oblastech tichomofiské migracni trasy.



Zaver: virologie SARS-CoV-2/ARI/ILI

Virologie chripka, SARS-CoV-2 a respiracni viry

Stéle je nizky jak pocet vysetienych vzorku (tedy i pacient s ARI/ILI obtizemi), tak procento pozitivnich detekci.

Aktualné v omezené mire cirkuluji rhinoviry.

NRL nadale pfijima pozitivni vzorky z ambulanci praktickych Iékar( k vysSetieni, prestoze oficialné vyhlasend sezdna surveillance jiz skoncila.
NRL pfijima ke konfirmaci/sekvenaci i dalsi vzorky z nemocnicénich laboratofi.

NRL doporucuje zachovat systém elektronické hlasenky pro vsechny respiracni infekce.

Aktudlné se ve svété Sifi novda monitorovana varianta (VUM) BA.2.86, kterd je vyznamné antigenné odliSna od variant SARS-CoV-2. Zatim je
malo informaci pro odhad zdvaznosti klinického pribéhu a dcinnost virus neutraliza¢nich protilatek navozenych predchozim onemocnénim
Ci vakcinaci.

Ptaci chfipka A/H5N1

V CR aktualné cirkuluje genotyp BB linie 2.3.4.4.b viru H5N1. Tento genotyp je vysledkem reassortmentu nizce patogenniho viru chfipky
A/H13Nx typického pro racky a je aktualné rozsiteny po celé Evropé. Je zfejmé, Ze kromé vyznamného ekologického dopadu se zvysuje riziko
vytvoreni se pandemického viru chfipky. Vzhledem k tomu, Ze se virus vyskytuje v Zivotnim prostfeni, dochazi k uhynim nejen drlbeze, ale i
volné Zijicich ptaka a drobnych Selem, pfipadné i dalSich savca.

V této souvislosti je tfeba nedotykat se uhynulych ptak( a neumoznit psim a kockam blizsi kontakt s kaddvery. Hromadny uhyn ptak(, ndlez
uhynulych masozZravych savct vyskytujicich se v blizkosti takového ohniska se hlasi na Statni veterinarni spravu (dispecink SVS), pfipadné
meéstskou policii. Nalezy je tfeba zaslat na virologické vysetreni do SVU Praha, Jihlava, Olomouc.

V pripadé onemocnéné doma chovanych kocek, které maji moznost lovit, je tfeba v pripadé zdvainého onemocnéni respiracniho traktu,
chradnuti, neurologickych symptomu, konzultovat s oSetfujicim veterinafem moznost virologického vysetreni.

RNDr. Helena Jifincovad



