Zprava NRL ke dni 18. 9.2023
SARS-CoV-2: mikrobiologicka situace v CR, chfipka — situace v CR a Evropé

NRL pro chfipku a nechfipkova respiracni virovd onemocnéni
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* Pfehled provedenych testl za mésic srpen/zafi je uveden v tabulce 1 (zdroj UZIS), vzhledem k malému poctu vysetfeni nelze
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AktudIn sledované varianty Monitoring odpadnich vod v USA naznacuje, ze soucasna vina infekci
—trend 1. 8. a% 30.8.2023 se blizi velikosti vin variant Alfa a Delta.
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Predbézné zverejnéna data (preprint) adresujici efekt
booster vakciny XBB.1.5 spole¢nosti Moderna ukazuji
velmi dobré hladiny indukovanych neutralizacnich
protilatek proti BA.2.86 (Pirola, 8.7x zvyseni), XBB.1.5
(Kraken, 10x zvyseni), EG.5.1 (Eris, 11x zvyseni) a
FL.1.5.1 (11x zvySeni).

Zdroj:
https://www.medrxiv.org/con.../10.1101/2023.0

8.22.23293434v2

Figure 2. Analysis of Neutralizing Antibody Titers Against Ancestral SARS-CoV-2 (D614G) and
BA.4/BA.5, XBB.1.5, XBB.1.16, XBB.2.3.2, EG.5.1, FL.1.5.1 and BA.2.86 Variants in a
Randomly-selected Subset of Participants Who Received Monovalent mRNA-1273.815
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Vysledky WGS nenaznacuji vzhledem k jejich malému poctu zadny trend, ale jiz na takto malém vzorku je vidét, ze i v
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Vzorek Varianta Kraj
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CR cirkuluji nové varianty SARS-CoV-2.
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Virologickd non sentinelova surveillance: Ze 148 vysSetreni byly ojedinéle
zachyceny RSV, PIV a rhinoviry, v deviti pfipadech byl detekovan SARS-CoV-2.
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Zavér: virologie SARS-CoV-2/ARI/ILI

Virologie chripka, SARS-CoV-2 a respiracni viry

Stdle je nizky jak pocet vySetienych vzorkl (tedy i pacientl s ARI/ILI obtizemi), tak procento pozitivnich detekci.

Aktualné v omezené mire cirkuluji rhinoviry, viry parainfluenza a RSV, k nejéastéji detekovanym patogenim patti SARS-CoV-2.

NRL nadale pfijima pozitivni vzorky z ambulanci praktickych lékari k vysetreni, prestoze oficialné nebyla vyhlasena sezdna surveillance.

NRL ptijima ke konfirmaci/sekvenaci i dalsi vzorky z nemocnicnich laboratofi.

NRL doporucuje zachovat systém elektronické hlasenky pro vSechny respiracni infekce.

Aktualné se ve svété Sifi nova monitorovand varianta (VUM) BA.2.86, kterd je vyznamné antigenné odliSna od variant SARS-CoV-2. Zatim je
malo informaci pro odhad zavaznosti klinického pribéhu a Ucinnost virus neutralizacnich protildatek navozenych predchozim onemocnénim
Ci vakcinaci. Predbézné studie naznacuji, Ze nové schvalena vakcina obsahujici XBB.1.5, indukuje tvorbu virusneutralizaCnich protilatek i proti
novym variantam.

NRL ve spolupraci s Oddélenim epidemiologie infekénich nemoci SZU pfipravila veskeré podklady pro vyhlaseni surveillance
Ministerstvem zdravotnictvi.

Ptaci chiipka A/H5N1

Ptipravuje se druha schizka pracovni skupiny.

RNDr. Helena Jirincovd, 18. 9. 2023



