Zprava NRL ke dni 02. 10.2023
SARS-CoV-2: mikrobiologicka situace v CR, chfipka — situace v CR a Evropé

NRL pro chfipku a nechfipkova respiracni virovd onemocnéni
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Prehled provedeny'lch testﬁ za mésic zéFi/Fl’jen je uveden v tabulce 1 (zdroj UZIS) vzhledem k malému poctu vysetreni nelze

Tabulka 1a : Pfehled provedenych PCR od 12. 9. do 01.10.2023 (UzIS)

Celkovy pocet
diskriminacnich
PCR

4412 3523 855 5

Celkovy Celkovy Celkovy

pocet testl pocet se zadankou pocet pozitivnich
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VOI Spike
Lineage + Country first mutations
WHO additional  detected of
label mutations  (community) interest
Omicron BA.2.75(x) India (y)
Omicron XBB.1.5- United N460K,
like (a) States S486P
F490S
Omicron XBB.1.5- n/a F456L,
like + N460K,
S486P,
F456L (b) £490S
(e.g. EG.5,
FL.1.5.1,
XBB.1.16.6,
and FE.1)

Year and
month

first
detected

May
2022

n/a

n/a

Impact on
transmissibility

Unclear (1)

Baseline (5, 6)

Similar to
Baseline

Kombinace sledovanych mutaci (Guelli, GISAID)

V centru pozornosti evoluce: 455F/456L

VOI: Variant of Interest
VUM: Variant under monitoring

Similarto No

eaovane varid D ()O-) ()
VUM

Impact Impact Lineage +

on on WHO additional

immunity severity label mutations

Omicron CH.1.1

Baseline  evidence

(2-4) Omicron XBB.1.16

Baseline  Baseline

v (57) ()
Omicron BA.2.86

Increased Similar
9) to
Baseline

456L+478R (FL.1.5.1,XBB.1.16.6,XBB.1.16.9)
455F+456L (GK*, DV.7.1)

52H+456L (EG.5.1, FL.20)

478R+521S (GJ.1*, XBB.1.16.15)
478R+K304N (HF.1)

478R+613H (XBB.1.42.1)

E554K (FL.10.1)

Country first
detected
(community)

n/a

n/a

n/a

Spike
mutations
of
interest

K444T,
L452R

E180V,
T478R,
F486P

1332V,

D339H,
R403K,
V445H,
G446S,
N450D,
L452W,
N481K,
483del,
E484K,
F486P

Year and
month
first
detected

n/a

n/a

n/a
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Tracking Circulating SARSCoVZ Lineages - #Global #30DayTrends | NYITCOMResearch Report Tracking SARSCoV2 Lineage BA.2.86* over time (Nickname: Pirola)
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Pocty detekce varianty BA.2.86* klesaji. Varianta ma >35 mutaci oproti bézné cirkulujici varianté XBB.1.5. Prehled aktualné
detekovanych variant znazornuji obrazky vyse. K majoritné detekovanym patri EG.5..x (ERIS), pozornost budi Sifeni nové

subvarianty HV.1. N
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Virologickd non sentinelova surveillance: Ze 148 vysSetreni byly nej¢astéji
detekovany rhinoviry a SARS-CoV-2, ojedinéle byly detekovany adenoviry a
viry. Pozorujeme vzestup poctu vysetreni, a od 37. KT dominanci SARS-CoV-2
(> 10 detekci).

7‘ ARI/ILI — sentinel/nonsentinel virologicka surveillance v CR, 37. - 39. KT
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Kalendai'ni tyden (KT) 37. 38. 30.
Detekce viru A 1

A H;pdm

A H,

B

HRSV 1

HAdV 1 1

HPIV 1 2

HV

MP

HMPV

CoV

HRV 10 17 5

hBoV

EV

SARS-CoV-2 17 10 9

SM 1 2

Negat 199 242 197
Celkovy pocet vySetieni: 229 274 213




Zavér: virologie SARS-CoV-2/ARI/ILI

MZ vydalo pokyn k zajisténi jednotného systému sentinelové surveillance respiracnich virl pro epidemickou sezonu 2023-2024
v podminkach Ceské republiky.

Virologie chripka, SARS-CoV-2 a respiracni viry
» Stale je nizky jak pocet vysetrenych vzorkl (tedy i pacientt s ARI/ILI obtizemi), tak procento pozitivnich detekci.
* Aktudlné v omezené mire cirkuluji rhinoviry, viry parainfluenzy a ADV, k nej¢astéji detekovanym patogenim patfi SARS-CoV-2. Nemocnost
odpovida predchozim roklm (2021 a 2022).
* NRL nadale pfijima pozitivni vzorky z ambulanci praktickych |ékard k vySetreni.
* NRL pfijima ke konfirmaci/sekvenaci i dalsi vzorky z nemocnicnich laboratofi.
* NRL doporucuje zachovat systém elektronické hlasenky pro vSechny respiracni infekce.

* Aktudlné se ve svété Sifi nova monitorovand varianta (VUM) BA.2.86, ktera je vyznamné antigenné odliSna od variant SARS-CoV-2. Prestoze
neni detekovana ¢asto, stdle pozorujeme narlst poctu detekci.

Timotej Suri MSc., 02. 10. 2023



