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* Prosime o zasilani SARS-CoV-2 (véetné elektronické zadanky) a influenza A/B pozitivnich vzork( k sekvenaci.

* NRL pfijima ke konfirmaci/sekvenaci vzorky z nemocnicnich laboratofi (SARS-CoV-2, chfipka A/B, RSV A/B).

* Prosime o zasilani vzork(i od pacientd hospitalizovanych pro diagndzu chtipka a také o zaslani vzork( pozitivnich na
chfipku typu A k subtypizaci.

* Vysledky uverejnime anonymné vcetné Cisla zasilajici laboratore .
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Pfehled provedenych PCR od 15. 1. do 21. 1. 2024
Tabulka 1 (UzIS)

Tabulka 1

Celkovy
pocet PCR
pozitivnich

Celkovy
pocet se zadankou

Celkovy

pocet PCR testi

2854 2141 345

Zdroj: reporty@uzis.cz

Pfehled testd dle MZCR, 15.1.-20./21. 1. 2024

Tydenni prfehled poctu osob s nové prokazanym onemocnénim COVID-19 dle
hlaseni krajskych hygienickych stanic a laboratofi (véetné rozdéleni na reinfekce),

Tabulka 2

Tabulka 2 (15.—20. 1. 2024)
550 93 0

1570

Prehled poctu provedenych PCR a antigennich testU, Tabulka 3

Tabulka 3 (15. - 21. 1. 2024)

Pocet provedenych PCR testli | Pocet provedenych antigennich
testl

2875 18 499

Prehled poctu provedenych testl podle indikace, Tabulka 4

Tabulka 4 (15. — 21. 1. 2024)

Diagnosticka Epidemiologicka

14 266 5063 1357

Zdroj: https://onemocneni-aktualne.mzcr.cz/covid-19
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Evropa:

* Odhadovana distribuce variant zajmu (VOI)
k 2. KT (medidn a IQR podil ze 12 zemi)
byla:

87 % (85—89 %) pro BA.2.86 (ktery
zahrnuje izolaty JN.1),

9 % (7-12 %) pro XBB.1.5+F456L,
0,9 % (0,2—3 %) pro XBB.1.5-like a
0 % (0—0 %) pro BA.2.75.

* Podil BA.2.86 nadale roste, pficemz
XBB.1.5-like+F456L a XBB.1.5 vykazuji

klesajici trendy

* V Evropé vyrazné prevazuji detekce variant
odvozenych od BA.2.86 tedy JN.x

Zdroj: https://www.epicov.org/epi3/frontend#484f9b

Zastoupeni 20 nej¢etnéjsich variant v Evropé od 22. 12. 2023 w
Celkem 8 700 WGS
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e V CR bylo od 22. 11. 2023 osekvenovanych 80 vzork(; majoritni
varianta je JN.1.x, z toho 33 vzorkl s datem odbéru v prosinci

Zastoupeni 20 nejéetnéjsich variant v CR od 22. 11. 2023
Celkem 80 WGS

* V ramci skupin kategorizovanych jako varianty zajmu v listopadu @ N4
stale mirné prevazovala detekce variant BA.2.86 like (JN.1*), které XBBA 110 e e IN14C25% i
zaujimaji 37,5% podil sekvenovanych variant (tmavomodra vyse¢ na  sir.zs) \\ R — -
grafu dole) nasledovana variantami EG.5 like (Erik) odvozenych od "FL152. o N
XBB.1.9.2 (31,25 % - zelend vysec na grafu dole). V prosinci Cinil {%?11152 | a2 TN
podil variant odvozenych od BA-2.86 témé&F 50 %, k3G s : :23;1'16'15

* Ve shodé s dalSimi zemémi pozorujeme narUst BA.2.86 like variant, AL HUIBTS%) g i
predevsim JN.1. Varianty se od sebe svymi klinickymi pfiznaky R GS4.1(7.5%) & -
ne||§|, IJN.1(7.5%) A 13 v

Zastoupeni nejéetné&jsich variant v CR od 1. 12. 2023
Celkem 33 WGS
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Zdroj: https://www.epicov.org/epi3/frontend#484f9b
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VOI dle ECDC ze dne 19. 01. 2024

Lineage +
WHO additional
label mutations

XBB.1.5-
like (a)

Omicron

Omicron XBB.1.5-
like +

F456L (b)

(e.g. EG.5,
FL.1.5.1,

XBB.1.16.6,

and FE.1)

Omicron BA.2.86

Country first
detected
(community)

United
States

n/a

n/a

Spike
mutations
of
interest

N460K,
S486F,
F490S

F456L,
N460K,
S486F,
F490S

1332V,

D339H,
R403K,
V445H,
G4468S,
N450D,
L452W,
N481K,
483del,
E484K,
F486P

N\ K °
Year and
month Impact
first Impact on on

detected transmissibility immunity

n/a Similar to Reduced
Baseline (1,2) (v)(1,3)
n/a Baseline Baseline
(5)
n/a Unclear (6) Unclear
(6-8)

Impact
on
severity

Similar
to
Baseline

(4)

Baseline

No
evidence

PANGO label
XBB*
CH.1.1
XBB.1.5
XBB.1.9.1 / XBB.1.9.2
XBB.1.16
XBB.2.3
XBB.1.22
EG.5/EG.5.1
FL.1.5.1
BA.2.86
DV.7
JN.1

Emergentni varianty oznaceni

Nickname
Gryphon
Orthrus
Kraken
Hyperion
Arcturus
Acrux
Bellatrix
Eris
Fornax
Pirola
Orthrus clan
Pirola clan

Nickname Date
Sept. 25, 2022
Dec. 14, 2022
Dec. 28, 2022
Feb. 18, 2023
Mar. 13, 2023
Apr. 29, 2023
May 24, 2023
Aug. 1, 2023
Aug. 11, 2023
Aug. 18, 2023

N/A
N/A

BA.2,75 a od ni odvozena DV.7.1 byly stazeny ze seznamu variant budicich pozornost.

Zdroj: https://www.ecdc.europa.eu/en/covid-19/variants-concern

WHO VUM Date

Oct. 12, 2022
Feb. 8, 2023
Feb. 9, 2023

Mar. 30, 2023 / Apr. 26, 2023

Mar. 22, 2023
May 18, 2023
N/A
July 19, 2023
N/A
Aug. 17, 2023
Oct. 23, 2023
N/A

Zdroj: https://www.epicov.org/epi3/frontend#lightbox-593324581

WHO VOI Date
N/A
N/A
Mar. 15, 2023
N/A
Apr. 17,2023
N/A
N/A
Aug. 9, 2023
N/A
Nov. 21, 2023
N/A
Dec. 17, 2023



relative rate of mutation in BA.2*
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https://cov-spectrum.org/explore/Europe/AllSamples/Past6M

XBR* 12.6% py.7.1* 0.1%
\ \_’ Pocet osekvenovanych vzork( za Evropu
85.4% 75.4% 20000
BA.2.86 : INL1 - 80 000
//—//_. 70 000
60 000
HV.1 16%  HK3® 1.2% >0000
40 000
_—\ 30 000
20 000
FL.1.5.1% 02% EGS5.1* 6.4% 10 000 I I I
s Qv %) \ » () Q Q) O Q N 42 Y
R At S A . M A A AN
DS SIS ST U S N S S S SN U S
XBB.2.3* 2%  XBB.1.5* 1.9%

\_’\

Frequencies (colored by Clade )

1008 e

0%

23D (XEB.1.9]

https://nextstrain.org/n
cov/gisaid/europe/ém

7

20%
23F [EG5.
- - 23| (BA 235}

0%

2023-Aug 2023-5ep 2023-Maov



7- o Virologicka surveillance ARI/ILI/SARI: ECDC Evropa k 2. KT 2024
sz

* Do konce tydne 2 (konciciho 14. ledna 2024) je mira respiracnich onemocnéni (ILI) a/nebo akutni respiracni infekce (ARI)
zvySend ve vétsiné zemi EU/EHP. Pocty pfipadd zavaznych akutnich respiracnich infekci (SARI) v sentinelové sekundarni
péci zUstdvaji na Urovni srovnatelné se stejnym obdobim lonského roku.

* Sezdénni chripka cirkuluje ve vyssich Urovnich nez SARS-CoV-2 a respiracni syncycialni virus (RSV). Vsechna data naznacuiji
pokracujici vysokou aktivitu chfipky (vSechny vykazujici zemé byly nad 10% prahem pozitivity v sentinelové primarni péci),
vétsina zemi hlasi celoplosné Sifeni. Zdvainé onemocnéni zplisobené chripkou postihlo predevsim osoby ve véku 15 let a
vice. Incidence SARS-CoV-2 a RSV méla ve vétsSiné zemi sestupny trend.

* Median pozitivity testu na sezénni chtipku u pripad SARI byl 29 % (pozitivita spoleéného testu: 36 %; hodnoty IQR zem:i:
28-36 %).

* Béhem tydnl 40/2023-02/2024 bylo geneticky charakterizovano 234 kmend A(H1)pdm09, 106 A(H3) a 12 izolatl
B/Victoria. A(H1)pdmO09: 90 sekvenci spadalo do klady 5a.2a a 144 do klady 5a.2a.1. A(H3): dvé sekvence byly hlaseny
jako klada 2a.3a a 104 WGS jako 2a.3a.1. VSech 12 sekvenci B/Victoria bylo hlaseno jako V1A.3a.2.

* Pozitivita SARS-CoV-2 u pripadd SARI v poslednich tydnech nadéle klesala (11 % za 2. KT; median pozitivity: 11 %). Celkové
od 50. tydne postupné klesaly pocty hospitalizaci, hospitalizaci na JIP a umrti.

» Testy RSV mezi pfipady SARI byly hldaseny ¢tyfmi z péti zemi v 2.KT s medidnem pozitivity testu 14 % (pozitivita spole¢ného
testu: 16 %; IQR hodnot zemi: 10-20 %). Nejvyssi pozitivita testu byla pozorovana ve vékové skupiné 0—4 let (pozitivita
souhrnného testu: 41 %). Nesentinelové RSV hospitalizace mezi détmi ve véku 0—4 let nadale vykazovaly klesajici trend,
ktery zacCal v 52. tydnu 2023.

Zdroj: https://erviss.org/
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Virologicka sentinel surveillance (WHO/EURO):

Epidemicky prah pro virologickou surveillance v ramci ECDC je definovan

jako podil vétsi nez 10 %.

* Chtipka zGstavd nad 10% prahem epidemie na 22 % ve srovnani s 26 %
v pfedchozim tydnu. Stredni mira pozitivity zemé pro 28 zemi a oblasti
byla 19 % (rozsah: 4 %—40 %) a 24 zemi uvedlo alespon 10% pozitivitu.
Rostouci trend v pozitivité chripky byl tento tyden pozorovanv 8

reportujicich zemich.

* Podil SARS-CoV-2 byl 8 % ve srovnani s 9 % v predchozim tydnu. Stredni
mira pozitivity pro 26 zemi a oblasti byla 7 % (rozsah: 0 %—40 %).
Rostouci trend v pozitivité SARS-CoV-2 byl tento tyden pozorovan v 6
reportujicich zemich a oblastech: Polsko (41 %), Portugalsko (33 %),
Svycarsko (18 %), Slovensko (17 %), lzrael (11 %) a Ruska federace (2 %).

e Podil RSV byl 8% ve srovnanis 9 % v predchozim tydnu. Stfedni mira
pozitivity pro 22 zemi a oblasti byla 4 % (rozsah: 0 %—37 %). Tento tyden
byl v 7 sledovanych zemich a oblastech pozorovan rostouci trend v

pozitivité RSV.

Zdoj: https://erviss.org/
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.;zu ARI/ILI: sentinel/non-sentinel virologicka surveillance v CR, 3. KT

-— SARS-CoV-2 HAdV ~ mEEEHPV  EEEEHY  EEEMP  EEEHMPY  EEECOY — EEEhBoV  MESMEV  —8=—AHlpdm AH3 ~ ==—B  —@=HRSV  ==——HRV Ka|enda"r‘m’t»’/den (KT) 1. 2. 3.
- Detekce viru A 133 120 218
AH,pdm 24 18 30
u ey AH, 1 1
200 me B 1 2 2
o HRSV 60 50 61
_'[c HAdV 4 12 4
. uHMPY HPIV 9 5 2
3 ::” HV 2 2
é whpw MP 6 7 2
3 e HMPV 1 4 2
) 100 RSV CoV 7 9 7
Lo HRV 30 29 19
hBoV 1 4
EV 2 1 1
50 SARS-CoV-2 104 70 47
SM 10 11 11
negativni 943 1016 735
N Lol b . pozi'tivné” ’ 1059 1098 794
40, 41 42 43. 44, 45 46 47. 48, 49. 50. 51 52 1. 2. 3. 4. 5 6 7. 8 9. 10 11 12. 13 14 15 16 17 18 19 20. 21 22. 23. 24. 25 26. 27. 28 29. 30. 31 32. 33 34 35 36. podil pozitivnich 79% 81% 69%
kT Celkovy pocet vysetreni: 1336 1360 1144

* V sentinelové i nonsentinelové virologické surveillance je iv 3. KT jednoznacné dominujicim patogenem virus chripky typu A (pravdépodobné predevsim A/H1lpdm, virus chfipky typu A byl
uréen ve 32 % pozitivnich detekci, coz je mirny pokles oproti minulému tydnu (37 %). Detekce SARS-CoV-2 ma naopak klesajici tendenci, ze 20 % ve 2. KT na 6 % ve 3. KT. Tfetim majoritné
cirkulujicim patogenem je RSV, jeho zachyt vykazuje sestupnou tendenci, a to z 20 % ve 2. KT na 6 %. V ramci sentinelové surveillance bylo vySetifeno 88 vzorkd, z nichZ 24 bylo pozitivni na
alespon jeden z vysetfovaného spektra respiracnich patogend, i v této surveillance je majoritnim patogenem virus chfipky typu A (A/HIN1 pdm), ktery byl detekovan u 46 % vzorki co? je
mirny pokles v porovndni s 50% podilem v minulém tydnu. SARS-CoV-2 byl detekovan ve 4 %, a i v této surveillance ma jeho detekce pomérné strmou sestupnou tendenci v porovnanis 20%
podilem v minulém tydnu. RSV se v sentinelovych vzorcich uplatfiuje ve 20 % pozitivnich detekci. V porovndni s minulym rokem, kdy jasné prevazoval RSV B, evidujeme v sentinel surveillance

pouze RSV A. Pfima detekce Mycoplasma pneumoniae zachytila pouze 2 pozitivni vzorky v non sentinel surveillance.
* Legenda: A — Influenza A; B — Influenza B; HRSV - Respiracni syncytialni virus; HAdV — Adenovirus; HPIV — Parainfluenza; HV - Herpetické viry; MP — Mycoplasma; HMPV — Metapneumovirus; CoV — Coronavirus; HRV — Rhinovirus;

hBoV — Bocavirus; EV — Enterovirus; SM - Smisena infekce



7. Ptaci chfipka A/H5N6, A/H5N1
SzuU

* A/H5NG6: Novy pfipad onemocnéni ptaci chfipkou A(H5N6) byl hlasen z mésta Ziyang, provincie Sichuan, Cina, pacientkou byla 59letd Zena,

ktera byla v kontaktu s drlibezi, od nastupu priznakl dne 25. listopadu 2023 byla pfijata 29. listopadu 2023 do nemocnice s tézkym zdpalem
plic, nyni se zotavuje.

* Od roku 2Q14 k 17. lednu 2024 bylo evidovdno 90 laboratorné potvrzenych pripadd, véetné 35 amrti (CFR:38,9 %). Tyto pripady byly
hlaseny z Ciny (89) a Laosu (1). Celkovy prehled infekci ¢lovéka od roku 2003 je uveden v grafu nize.

‘Number of cases
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Year of onset

Azerbaijan B Bangladesh W Cambodia B Canada B Chile B China Dijibouti
pt ndonesia m ndia m Irag Laos

Fakistan W 5pan® W Thailand Turkiye B Vietnam

C B Ecuador
Myanmar u Nepal m Migeria
W United Kingdom® ® United States

* A/H5N1: v souvislosti s thynem 95 % narozenych mladat rypouse sloniho na pobiezi Patagonie vyhlasil WCS (Wildlife Conservation Society)
aktualné cirkulujici virus A/H5N1 jako hrozbu pro druhovou rozmanitost.

Zdroj ECDC, WCS 11



Z4avér: CR SARS-CoV-2/ARI/ILI, 3. KT 2024

* EU/EHS: Prevazuje detekce chiipky nad SARS-CoV-2 a RSV, pficemz ve vSech zemich se detekce pohybuji nad
epidemickym prahem. Ve vétsiné pripadl je detekovan subtyp A/H1IN1pdm.

 CR: Majoritnim cirkulujicim virovym patogenem je jak v sentinel tak non-sentinel surveillance virus chfipky typu A, a to
predevsim A/HIN1 pdm, druhy nejcastéji detekovany patogen je RSV. Detekce SARS-CoV-2 naopak poklesla na 6 % a lze
konstatovat, Ze pokracuje sestupny trend. CR data vykazuji shodu s daty evropskymi.

* Dle hladdeni z vy3etfujicich laboratofi v CR nedochazi ke zvyéenému poctu pfimych zachytt Mycoplasma pneumoniae.
* SARS-CoV-2:V prosinci prevazuje detekce variant odvozenych od BA.2.86 —tedy JN.1 a pfipadné dalsi subvarianty JN.*.

« Nemocnost akutnich respira¢nich infekci (ARI) v CR ve 3. kalendafnim tydnu roku 2024 doséhla Urovné 1432 nemocnych
na 100 000 osob, coz je vzestup o 10 % oproti minulému tydnu. Narust se tyka zejména détskych vékovych skupin.
Aktualné nejvyssi nemocnost je hlaSena z Jihomoravského a Karlovarského kraje.

» V kategorii chfipce podobnych onemocnéni (ILI) je evidovan vyrazny narUst poctu nemocnych, a to o vice nez 80 %.
Nemocnost ILI pfesahla uroven hlasenou v predvanocnich tydnech.

* PUvodcem akutnich respiracnich onemocnéni je v soucasnosti nékolik respiracnich virll s dominanci viru chripky
A/H1lpdm.
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