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Po roce 2011, kdy hybrid Shiga toxin-produkuijici a
enteroagregativni E. coli (STEC/EAEC) 0104:H4 vyvolal

v Nemecku alarmujici epidemii prujmového
onemocneni s neobvykle vysokou progresi do
hemolyticko-uremického syndromu, byl zahajen

celosveétovy monitoring vyskytu hybridnich patotypu E.
coli.

Cilem nasi studie je detailni charakteristika klinickych
izolatu E. coli 0111 zachycenych na uzemi Ceskeé
republiky (CR) za poslednich 58 let. E. coli séroskupina
0111 patfi mezi Casté puvodce jak STEC, tak EAEC
infekce v CR a je tedy vhodnym kandidatem pro detekci
pripadnych STEC/ EAEC hybridu.

Na zaklade vyhlasky o epidemiologické bdelosti
473/2008 Sb. jsou do Narodni referencni laboratore pro
E. coli a shigely (NRL/ECS) zasilany klinické (vétsinové
rektalni) izolaty E. coliz celé CR.

Sbirka NRL/ECS z let 2013 az 2022 celkem obsahuje
550 kmenu E. coliO111.

299 Kklinickych izolatu E. coli 0111 z let 1965-1990
pochazi ze sbirky Ustavu lékarské mikrobiologie 2. LF
UK.

Pro ucely tohoto posteru byla provedena multiplex PCR
analyza a to pouze casti souboru, konkrétne 384
klinickych izolatu ze sbirek NRL ECS 2013 - 2022, které
byly dorucenys pruvodnimi protokoly a tedy s
informacemi vhodnymi pro statistické zhodnoceni.

Vysledky

Tabulka 1. Patotypy 384 klinickych izolata E. celi O111 analyzovanych v NRL/ECS
v letech 2013-2022

Patotyp Pocet (%) izolati | Markerové virulenéni geny patotypu
STEC 11 (2.9%) Stx1, (5), stxy, (2), stxiFsbx,, (3)
EPEC 183 (47.6%) eae

EAEC 177 (46.1%) aggR/aatA/aaiC

ETEC 0 elt/estid/estlB

EIEC 0 ipaH

Zadny 13 (3.4%) zadny z testovanych

*1 STEC kmen ztratil stx gen pii skladovani v laboratofi.

PCR analyza konfirmovala 11 izolatd STEC (2.9%; stx;,.
pozitivni), 183 izolati enteropatogenni E. coli (EPEC;
47.6%; eae pozitivni), 177 izolatid EAEC (46.1%; aggR,
aaiC nebo aatA pozitivni - single nebo v kombinaci);
enterotoxigenni (ETEC) a enteroinvazivni E. coli (EIEC)
nebyla prokdzana (viz Tab. 1.).

Izolaty pochazely od pacientu s gastrointestinalnimi obtizemi (jeden
a vice symptomu, vcetné prujmu), ve véku < 2 roky. Podil chlapcu a
divek byl 1.06.

Multiplex PCR odhalila 8 hybridi EPEC/EAEC (probihda WGS
konfirmace) a jednoho suspektniho hybrida STEC/ EAEC, kterého
vsak WGS nepotvrdila.

Hybridy vykazovaly ,stacked-brick” agregativni adherenci k lidskym
stfevnim epitelovwm bunkam. ktera ie tvpicka pro EAEC (viz Obr. 1.).
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Graf 1. Patotypy izolatu E. coli O111 analyzovanych v NRL/ECS v letech 2013-2022

Data NRL ECS ukazuiji, ze pocet izolatu E. coli 0111 zaslanych mezi
lety 2013 a 2019 narustal (nejvyraznéjiv letech 2015 a 2019) v
kontrastu s lety 2020-2022, kdy naopak doslo k vyraznemu poklesu -
mozny dusledek opatreni v souvislosti s pandemii COVID19 (Graf 1.).

V roce 2013 predstavoval EAEC dominantni patotyp s podilem az
74% vsech izolatu. V letech 2014 - 2019 zustavaji roéni podily EAEC :
EPEC podobné. Nasledny pokles EAEC patotypu je vyrazny v letech
2020 - 2022, pricemz v roce 2021 tvori na rocnim zachytu podil
pouze 7% izolatu.

Skutecnost, ze jsme neprokazali mezi kmeny E. coli 0111 zadny
hybrid STEC/EAEC naznacuje, ze jejich vyskyt v CR je vzacny, a tedy
riziko jimi vyvolanych epidemii v CR je v soucasné dobe nizke.

Sledovani vyskytu hybridu i mezi kmeny E. coli dalSich séroskupin je
nadale nutné, protoze takové kmeny se mohou objevit nahle a v
pripade zavleceni do citlivé populace predstavuji vysoké riziko vzniku
epidemii s tézkym pribéhem onemocnéni.
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