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Tydenni prfehled poctu osob s nové prokazanym onemocnénim COVID-19 dle
hlaseni krajskych hygienickych stanic a laboratofi (véetné rozdéleni na reinfekce),

Tabulka 1 (29.01-03. 02. 2024)

824 298 66

Prehled testtl dle MZCR, 29.1.—03/04. 2. 2024 1188

Prehled poctu provedenych PCR a antigennich testU, Tabulka 3

Tabulka 2 (29. 01 — 04. 02. 2024)

Pocet provedenych PCR testli | Pocet provedenych antigennich
testl

3791 23 198

Prehled poctu provedenych testl podle indikace, Tabulka 4

Tabulka 3 (29. 01 — 04. 02. 2024)

Diagnosticka Epidemiologicka

18 646 6229 1265

Zdroj: https://onemocneni-aktualne.mzcr.cz/covid-19
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Evropa:

Odhadovana distribuce variant zajmu (VOI) k
4. KT (median a IQR podilll ze 14 zemi) byla:

93 % (84—95 %) pro BA.2.86 (ktery zahrnuje
izolaty JN.1),

5% (3—10 %) pro XBB.1.5+F456L a

1 % (0,6—2 %) pro XBB.1.5-like .

Podil BA.2.86-like variant nadale roste,
pricemz XBB.1.5-like+F456L a XBB.1.5 vykazuji

klesajici trendy.

V Evropé vyrazné prevazuji detekce variant
odvozenych od BA.2.86 tedy JN.x

Zdroj: https://www.epicov.org/epi3/frontend#484f9b
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« V CR bylo od 05. 12. 2023 osekvenovanych 192 vzork{; majoritni

varianta je JN.1.4a JN.1.1

V ramci skupin kategorizovanych jako varianty zajmu v listopadu
stale prevazovala detekce variant BA.2.86 like (JN.1*), které
zaujimaiji 55,67% podil sekvenovanych variant (tmavomodra vysec
na grafu dole) nasledovana variantami EG.5 like (Erik) odvozenych
od XBB.1.9.2 (18,04 % - zelend vysec na grafu dole). V prosinci Cinil
podil variant odvozenych od BA-2.86 témér 50 %.
Ve shodé s dalSimi zemémi pozorujeme narust BA.2.86 like variant,
predevsim JN.1. Varianty se od sebe svymi klinickymi pFiznaky
nelisi. Former VOC Omicron GRA (B...
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Zdroj: https://www.epicov.org/epi3/frontend#484f9b

Zastoupeni 20 nejéetnéjsich variant v CR od 05. 12. 2023
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VOI dle ECDC ze dne 02. 02. 2024

Year and
Lineage + Country first Spike month
WHO additional detected mutations  first

label mutations  (community) of interest detected
Omicron XBB.1.5-like United N460K, n/a
(a) States S486P
F490S
Omicron XBB.1.5-likke n/a F456L, n/a
+ F456L (b) NA460K,
S486F,
(e.g. EG.5, F4908
FL.1.5.1,
XBB.1.16.6,
and FE.1)
Omicron BA.2.86 n/a 1332V, n/a
D339H,
R403K,
V445H,
G4468,
N450D,
L452W,
N481K,
483del,
E484K,
F486P

Zdroj: https://www.ecdc.europa.eu/en/covid-19/variants-concern
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Rekombinantni varianty

Kromé noveé se objevivsi kryptické varianty BA.2.87.x se objevuiji
nové rekombinanty mezi potomky XBB.x a JN.x:

Napriklad:

Pirola x Arcturus:
XDK =JN.1.1.1 x XBB.1.16.11

Pirola x Eris:
XDD =JN.1x EG.5.1.1 | |
XDS = JN.3.2.1x EG.5.1.3 _ SPIE ST SUBANL s

Pirola x Kraken: stk
XDN =JN.1. xJD.1* el 1

305 318 541
XDR =JN.1.1xJD.1.1.1
v14515Q 0183€ G339H L3681 va445p FA86S
NESA D1aE R346T G4465 N460K|F490S
. . 22F: XBB cums——— :
Pirola x Hyperion: v NTD RBD
305 318 Breakpoint 541
XDP =JN.1.4 x FL.15
5

Zdroj: https://www.epicov.org/epi3/frontend#lightbox-593324581
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BA.2.87 obsahuje rozsahlé delece A14-22 + A136-146,
dlsledkem je ztrata disulfidovych vazebnych mustkd a
pomeérné vyznamna zmeéna v reliéfu NTD (N-termindlni oblasti)
spike. Tato oblast je primarnim cilem virus neutralizacnich
protilatek.
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Zatim nelze predpovidat, do jaké miry se bude tato
varianta Sifit a zda obstoji v kompetici s rychle se
Sificimi subvariantami BA.2.86. Prvni WGS mimo JAR
byla recentné detekovana v Italii a rovnéz pocty
celogenomovych sekvenci této varianty v databazi
GISAID pribyvaji. Aktualné je znamo vice nez 80 000
WGS, coz naznacuje schopnost rychlého Sireni.
Klinicky dopad zatim nelze predikovat.

@utbreak
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BA.2.87 Private Mutations
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* V ramci ARI/ILI virologické sentinel surveillance byl median pozitivity testu na Urovni EU/EHP nejvyssi u chfipky, a to 39 %
(31-50 %) s pozorovanym rostoucim trendem. VSech 20 hlasicich zemi hlasi epidemickou vinu viru chfipky. Sedmnact zemi
hlasi celoplosné Sifeni. Naprosta vétsina zemi hlasi rostouci trend v sentinel i nonsentinel surveillance.

e Z1 270 potvrzenych detekci viru chripky v sentinelové surveillance predstavovalo 97 % typ A viru chripky a 3 % typ B viru
chfipky, ze subtypovanych vzorku ¢inil 82 % podil A(H1)pdm09 a 18 % bylo A(H3). 17 pozitivnich vzork( chfipky typu B bylo
dale urcéeno jako linie B/Victoria, 19 vzorka viru chtipky typu B nebylo charakterizovano.

e Strfedni pozitivita SARS-CoV-2 sentinel surveillance byla na drovni 4 %, incidence klesa od 49. tydne 2023. Klesajici trend
incidence SARS-CoV-2 byl zaznamenadn ve vSech zemich EU/EHP.

* Podil RSV v sentinel surveillance byl 4 % (sdruzeny: 6 %; IQR: 2—7 %) a ve srovnani s minulym tydnem byl nizsi. Nékteré zemé
nadale hlasi zvySenou pozitivitu nejen v sentinel surveillance ale predevsim v non sentinel virologické surveillance.

» Pocty pfipadd zavaznych akutnich respiracnich infekci (SARI) byly vyssi nez ve stejném obdobi loriského roku ve tfech z péti
hlasicich zemi.

Zdroj: https://erviss.org/
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Epidemicky prah pro virologickou surveillance v ramci WHO je definovan
jako podil vétsi nez 10 %.

* Detekce viru chripky se drzi nad 10% ECDC epidemickym prahem, a to na
27% ve srovnani s 29% v predchozim tydnu. Stfedni mira pozitivity pro 30
zemi byla 32 % (rozmeazi: 2-60 %) a 25 zemi uvedlo alespon 10 %. Tento
tyden byl ve 14 sledovanych zemich pozorovan rostouci trend v pozitivité
chripky.

e SARS-CoV-2 byl prokazan v 5 % vzorkl ve srovnani se 7 % v predchozim
tydnu. Stfedni mira pozitivity byla 4 % (rozsah: 0 %—19 %). Rostouci trend v
pozitivité SARS-CoV-2 byl tento tyden pozorovan v 6 reportujicich zemich
WHO: Kazachstan (14 %), Litva (14 %), Bulharsko (6 %), Nizozemsko (6 %),
Kyrgyzstan (4 %) a Slovinsko (3 %).

 Urovef RSV pozitivity byla 6 % ve srovnani s 8 % v pfedchozim tydnu.
Stredni mira pozitivity pro 25 zemi byla 4 % (rozsah: 0 %—25 %). Rostouci
trend v pozitivité RSV byl tento tyden pozorovan ve 4 reportujicich zemich:
Moldavska republika (19 %), Svycarsko (15 %), Lucembursko (5 %) a Litva
(3 %).

Zdoj: https://erviss.org/
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* Legenda: A — Influenza A; B — Influenza B; HRSV - Respiracni syncytidlni virus; HAdV — Adenovirus; HPIV — Parainfluenza; HV - Herpetické viry; MP — Mycoplasma; HMPV —

Metapneumovirus; CoV — Coronavirus; HRV — Rhinovirus;
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hBoV — Bocavirus; EV — Enterovirus; SM - SmiSena infekce
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V sentinelové i nonsentinelové virologické surveillance je iv 5. KT
jednoznacné dominujicim patogenem virus chripky typu A
(pravdépodobné predevsim A/H1pdm), virus chfipky typu A byl
urcen stejné jako v minulém tydnu u 70 % pozitivnich detekci.
Evidujeme jednu detekci A/H3 a Ctyri pozitivni detekce chfipky typu
B. Druhym majoritné cirkulujicim patogenem je RSV, pravdépodobné
predevsim RSV A, oproti 4% zastoupeni v minulém tydnu byl nyni
detekovan v 15 % pozitivnich vzorka.

Detekce SARS-CoV-2 ma trvale klesajici tendenci, ze 4 % ve 4. KT.
klesla na 2 %.

V ramci sentinelové surveillance bylo vysetfreno 76 vzorku, z nichz 56
bylo pozitivnich alespon na jeden z vySetfovaného spektra
respiraCnich patogend, i v této surveillance je majoritnim patogenem
virus chtipky typu A (A/H1N1 pdm), ktery byl detekovan u 66 %
vzorkl , celkem byl virus chfipky prokazan spolu s
nesubtypovatelnymi vzorky chfipky A u 78,5 % vzorku.

RSV se v sentinelovych vzorcich uplatiuje u 9 % pozitivnich detekci. V
porovnani s minulym rokem, kdy jasné prevazoval RSV B, evidujeme v
sentinel surveillance pouze RSV A.

SARS-CoV-2 v sentinel surveillance nebyl v 5. KT detekovan ani v
jednom pfipadé.

Kalendarni tyden (KT)
Detekce viru

Celkovy pocet
vysSetreni:

7‘ ARI/ILI: sentinel/non-sentinel virologicka surveillance v CR,

A

A H;pdm
AH,

B

HRSV
HAdV
HPIV

HV

MP
HMPV
CoV
HRV
hBoV

EV
SARS-CoV-2
SM
negativni
Pozitivni

5. KT

133 120 238 423 430

4 12 4 1 4
9 5 5 7
2 2
6 7 3 6 12
1 4 2 6 5
7 9 11 9 7
30 29 25 27 19
1 4 1 1

104 70 60 34 15
10 11 13 29 35
943 1016 894 1094 1069
393 344 497 717 740

1336 1360 1391 1811 1809

Podil.
58,1%
11,6%
0,1%
0,5%
15,3%
0,5%
0,9%
0,0%
1,6%
0,7%
0,9%
2,6%
0,1%
0,1%
2,0%
4,7%

* Legenda: A — Influenza A; B — Influenza B; HRSV - Respiracni syncytidlni virus;

HAdV — Adenovirus; HPIV — Parainfluenza; HV - Herpetické viry; MP —

Mycoplasma; HMPV — Metapneumovirus; CoV — Coronavirus; HRV —

Rhinovirus;

infekce

hBoV — Bocavirus; EV — Enterovirus; SM - SmiSena



Z4avér 1: CR SARS-CoV-2/ARI/ILI, 5. KT 2024

EU/EHS: PrevaZuje detekce viru chtipky typu A nad SARS-CoV-2 a RSV, pricemz ve vSech zemich se detekce viru chfipky
typu A pohybuje nad epidemickym prahem. Ve vétsiné pripadu je detekovan subtyp A/HIN1pdm. SARS-CoV-2 ma
sestupnou tendenci ve vsech hlasicich zemich EU/EHP, RSV incidence v nékterych zemich roste. Také v ptipadé SARI —
surveillance zdvaznych respiracnich infekci dominuje chfipka A/H1pdm, RSV se uplatnuje ve vékové kategorii 0 — 4 let. Lze
konstatovat, Ze ve vétSiné zemi EU/EHP probiha epidemie chripky.

CR: Majoritnim cirkulujicim virovym patogenem je jak v sentinel tak non-sentinel surveillance virus chfipky typu A, a to
predevsim A/HIN1 pdm, druhy nejcastéji detekovany patogen je RSV, jehoz incidence vykazuje oproti minulému tydnu
vzestupny trend. V sezédné& 2022/23 cirkuloval v CR vétdinové RSV B, ktery byl v nadpolovi¢ni vétiiné RSV pozitivnich
vzork( detekovan i v sezéné 2021/22 . V letoSnim roce se majoritné uplatriuje RSV A. Detekce SARS-CoV-2 nadale kles3, v
non sentinel surveillance se pohybuje na urovni 2 %, v sentinel surveillance nebyl v 5. KT detekovan. CR data vykazuiji

shodu s daty evropskymi.

SARS-CoV-2: prosincova epidemicka vina je ukoncena a jeji dopad na zdravotni systém nebyl zavazny.

Ackoli SARS COV?2 se stal opravdu jednim z respiracnich patogent vétSinové zpUsobujicim tak mirné respiracni
onemocnéni (rymeé podobné), nelze ze strany odbornik( a statniho zdravotniho dozoru ignorovat jeho plasticitu a
bourlivou evoluci.

V subsaharské Africe byla v poloviné prosince detekovana krypticka varianty BA.2.87, geneticky vzdalena od aktualné
cirkulujicich variant. Evolucné se tato varianta vystépila vice nez pred rokem, a od té doby se skryté vyvijela, proto
kryptickd. Do jaké miry se rozsitim globalné nelze predvidat a stejné tak nelze posoudit zavaznost klinickych projeva.
Kromé toho se objevuji rekombinanty mezi dfive a noveé cirkulujicimi variantami.



Z4avér 2: CR SARS-CoV-2/ARI/ILI, 5. KT 2024

* Ptadi chripka — riziko nakazy pro béznou populaci je nadale nizké, ale v pripadé, Ze u osob pecujici o drlibez v ohniscich
nebo podilejicich se na likvidaci ohnisek , se projevi respiracni symptomy, je tfeba tyto osoby otestovat na pritomnost viru
chfipky typu A, a pozitivni vzorky zaslat do NRL k vylouceni infekce subtypem H5.

« Nemocnost akutnich respira¢nich infekci (ARI) v CR v 5. kalenda¥nim tydnu roku 2024 dosahla Grovné 1943 nemocnych na
100 000 osob, coz predstavuje vzestup o 11 % oproti minulému tydnu. Nardst je evidovan ve vsech krajich i vSech vékovych
skupindch. Nejvyssi narlist nemocnych je nyni u dospélych. Aktualné nejvyssi nemocnost je v Jihomoravském,
Karlovarském, Moravskoslezském a Olomouckém kraji a na Vysociné.

* V kategorii chfipce podobnych onemocnéni (ILI) je evidovan dalsi vyrazny ndrust poctu nemocnych, a to o 54 %.
Dominantnim pUvodcem akutnich respiracnich onemocnéni jsou v souéasnosti viry chripky.

* V ramci aktivniho hlaseni zavaznych pripadl respiracnich infekci (tzv. SARI) bylo v aktualni chfipkové sezoné do 2. 2. 2024
hldseno celkem 138 klinicky zavaznych pripadl chripkové infekce vyzadujici hospitalizaci v reZimu intenzivni péce, z nichz

23 osob infekci podlehlo.
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