Zprava NRL ke dni 26. 02. 2024
SARS-CoV-2: mikrobiologicka situace v CR, chfipka — situace v CR a Evropé

NRL pro chfipku a nechtipkova respiracni virova onemocnéni
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Prehled testd dle MZCR, 19. 2. — 25. 2. 2024

Zdroj: https://onemocneni-aktualne.mzcr.cz/covid-19

Tydenni prfehled poctu osob s nové prokazanym onemocnénim COVID-19 dle
hlaseni krajskych hygienickych stanic a laboratofi (véetné rozdéleni na reinfekce),
Tabulka 1

Tabulka 1 (19.2.-24.2.2024)

241 81 11 333

Prehled poctu provedenych PCR a antigennich testU, Tabulka 2

Tabulka 2 (19. 2. - 25. 2. 2024)

Pocet provedenych PCR testli | Pocet provedenych antigennich
testl

2522 11977

Pfehled poctu provedenych testl podle indikace, Tabulka 3

Tabulka 3 (19. 2. —25. 2. 2024)

Diagnosticka Epidemiologicka

9812 3204 841
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V CR bylo od 26. 12. 2023 osekvenovanych 74
vzorku, z toho 56 s datem odbéru od ledna
2024; majoritni varianta je JN.1.4 a JN.1.1

V ramci skupin kategorizovanych jako varianty
zajmu v listopadu stale prevazovala detekce
variant BA.2.86 like (JN.1%*), které zaujimaji
89,2% podil sekvenovanych variant
(tmavomodra vysec na grafu dole),
nasledovana variantami EG.5 like (Erik)
odvozenych od XBB.1.9.2 (5,4 % - zelena vysec
na grafu dole).

Ve shodé s dalSimi zemémi pozorujeme
dominanci BA.2.86 like variant, predevsim JN.1.

Varianty se od sebe svymi klinickymi priznaky

nelisi.

Zdroj: https://www.epicov.org/epi3/frontend#484f9b

Zastoupeni 20 nejéetnéjsich variant v CR od 26. 12. 2023
Celkem 74 WGS
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Zastoupeni detekci sledovanych variant

VOC/VOI

VOI GRA (JN.1+JN.1.x) poprvé detekovan v Lucembursku/Islandu

Former VOC Omicron GRA (B.1.1.529+BA.x) poprvé detekovan v Botswané/Hong Kongu/JAR
VOI GRA (BA.2.86+BA.2.86.x excluding JN.1, JN.1.x) poprvé detekovan v Dansku/lzraeli/USA
VOI GRA (EG.5+EG.5.x) poprvé detekovan v Indonesii/Francii

VUM GRA (XBB.2.3+XBB.2.3.x) poprvé detekovan v Indii/USA

VUM GRA (XBB+XBB.x excluding XBB.1.5, XBB.1.16, XBB.1.9.1, XBB.1.9.2, XBB.2.3) poprvé detekovan v Indii

VOI GRA (XBB.1.5+XBB.1.5.x) poprvé detekovan v Rakousku/Indii/Bangladési
VOI GRA (XBB.1.16+XBB.1.16.x) poprvé detekovan v Indii

20 nejcetnéjsich variant v Evropé od 1. 2 2024
Celkem 2 061 WGS

Dominujici varianty

* IN.1-54,4%
* IN.1.4-159%

Zdroj: https://www.epicov.org/epi3/frontend#484f9b
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SARS-CoV-2: unik novych variant pred protilatkovou odpovedi u osob s hybridni

imunitou a osob nevakcinovanych, kteri prodélali covid-19

Pokles titru protilatek a minimalni schopnost virus
neutralizace novych variant u dospélych a déti, ktefi nebyli
nikdy vakcinovani

Pokles titru protilatek a schopnost virus neutralizace novych variant u
dospélych a déti s hybridni imunitou
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Pre-symptomatic

20% phase Asymptomatic fraction: no symptoms throughout the course of infection
64% zﬁ::gmptomanc Mild viral respiratory symptoms Mild illness: resolution or persistent symptoms (post-COVID conditions)
: "\ Pre-symptomatic Mild viral . A : : -
12% phase respiratory Dyspnoea or hypoxaemia Severe disease: resolution or persistent symptoms (post-COVID conditions)
» ; symptoms °
Pre-symptomatic I"\glsldi\rlgtilr . L Critical illness: death, resolution or
phase P Y Dyspnoea or hypoxaemia - critical illness persistent symptoms (post-COVID conditions)
symptoms
Day O Day 5 Day 10 Day 15 Day 20 Day 25 Day 30 Day 35

Severity spectrum

Zdroj: Meyerowitz, E.A., Scott, J., Richterman, A. et al. Clinical course and management of COVID-19 in the era of
widespread population immunity. Nat Rev Microbiol 22, 75—-88 (2024). https://doi.org/10.1038/s41579-023-01001-1
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V ramci ARI/ILI virologické sentinel surveillance jednoznacné

dominovaly detekce chripky, a to 29 % (15-48 %). Z 20 hlasicich

zemi, osmnact hlasi epidemickou vinu viru chripky. Osmnact
zemi hlasi celoplosné Sireni.

V 93 % byl detekovan virus chtipky typu A (76 % A/H1pdmO09 a
24 % A/H3), pouze v 7 % pozitivnich vzorkd byl prokazan virus
chripky typu B, pricemz ve vSech blize charakterizovanych
vzorcich byla potvrzena linie B/Victoria.

SARS-CoV-2 byl v sentinel surveillance zastoupen pouze 2 %.
Incidence od 49. tydne 2023 nadale klesa, a to ve vSech zemich
EU/EHP.

Podil RSV v sentinel surveillance byl 5 %, coz predstavuje mirné
zvyseni oproti minulému tydnu. Nékteré zemé nadale hlasi
zvySenou pozitivitu nejen v sentinel nebo non sentinel
virologické surveillance.

Zdroj: https://erviss.org/
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Legenda: A — Influenza A; B — Influenza B; HRSV - Respiracni syncytidlni virus; HAdV — Adenovirus; HPIV — Parainfluenza; HV - Herpetické viry; MP — Mycoplasma; HMPV — Metapneumovirus;

CoV — Coronavirus; HRV — Rhinovirus; hBoV — Bocavirus; EV — Enterovirus; SM - SmiSena infekce
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V sentinelové i nonsentinelové virologické surveillance byly v 8. KT
(neuplnd data) stejnou mérou zastoupeny 2 dominujici patogeny
virus chripky typu A (pravdépodobné predevsim A/H1pdm), u42 %
pozitivnich detekci. A/H3 v CR necirkuloval a virus chfipky B se drzel
na nizké drovni (3 %).

Druhym cirkulujicim dominujicim patogenem je RSV, ktery byl
detekovan ve 44 % pozitivnich vzorkd.

Detekce SARS-CoV-2 ma minoritni zastoupeni pouha 3 %.

V sentinel surveillance bylo v 8. KT v NRL vySetreno 52 vzorkd, z
nichz bylo 22 pozitivnich. Nebylo vySetfeno 10 vzorkd.

Dominuje cirkulace viru chtipky typu A (A/H1 pdm 2009), kterych
bylo 11 pozitivnich (50 %), v 7 pfipadech byla prokazana pritomnost
RSV (32 %), virus chripky B byl nebyl prokazan.

Minoritné byly zachyceny adenovirus, metapneumovirus, rhinovirus.

ARI/ILI: sentinel/non-sentinel virologicka surveillance v CR, 8. KT (neutplna data)
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Legenda: A — Influenza A; B — Influenza B; HRSV - Respiracni syncytidlni virus; HAdV —

Adenovirus; HPIV — Parainfluenza; HV - Herpetické viry; MP — Mycoplasma; HMPV —

Metapneumovirus; CoV — Coronavirus; HRV — Rhinovirus; hBoV — Bocavirus; EV —

Enterovirus; SM - SmiSena infekce




Zavér: CR ARI/ILI

ARI/ILI v sentinel a nonsentinel surveillance v 8. KT (nelplna data) v CR nadale cirkuluje virus chfipky typu A (42 %). V porovnani se 7. KT,
kdy byl virus chfipky A detekovan u 55 % pozitivnich vzork(d, doslo k poklesu. Pokud byly vzorky chfipky A subtypovany, byl prokazan
vyhradné subtyp A/H1pdm 2009 (u tohoto subtypu prevazuji detekce odpovidajici 5a.2a.1 (odpovidajici aktualnimu vakcinalnimu
kmenu) a 5a.2a (odpovidajici vakcindlnimu kmenu pro jizni polokouli 2024).

V CR jsme zaznamenali vzestup detekci RSV z 25 % v 7. KT na 44 % v 8. KT. SARS-CoV-2 byl v sentinel surveillance detekovan pouze
minoritné (3 %).

Z virologické sentinelové a nonsentinelové surveillance vyplyva, Ze vyskyt chfipky A pretrvava (42 % pozitivnich vzork(), ale epidemie je
na Ustupu. Na etiologii respiracnich onemocnéni se stejnou mérou podili RSV (44 % pozitivnich vzorka).

Nemocnost akutnich respiraénich infekci véetné chiipky (ARI) v CR v 8. kalendafnim tydnu roku 2024 dosahla hodnoty 1480 nemocnych
na 100 000 osob, cozZ predstavuje pokles 0 13,6 % oproti minulému tydnu. Pokles je evidovan ve vSech sledovanych vékovych skupinach.
Aktualné nejvyssi nemocnost je v Jihomoravském a Karlovarském kraji. Taktéz v kategorii chfipce podobnych onemocnéni (ILI) je
evidovan pokles poctu nemocnych, konkrétné o 33,5 %; nemocnost v této kategorii vSak zlstava naddle vysoka.

V CR se aktualné nachazime v sestupné fazi chfipkové epidemie.
V ramci aktivniho hlaseni zavaznych pfipad( respiracnich infekci (tzv. SARI) bylo v aktualni chfipkové sezoné do 23. 2. 2024 hlaseno

celkem 341 klinicky zdvaznych pfipadl chtipkové infekce vyzadujici hospitalizaci v reZimu intenzivni péce, z nichz 72 osob infekci
podlehlo.

Autofi zprdvy: RNDr. Helena Jifincovd, Timotej Suri MSc., Alena Janypkovd, MUDr. Radomira Limberkovd, MUDr. Jan Kynél, Ph.D.



