Zprava NRL ke dni 04. 03. 2024
SARS-CoV-2: mikrobiologicka situace v CR, chfipka — situace v CR a Evropé

NRL pro chfipku a nechtipkova respiracni virova onemocnéni
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Pfehled testd dle MZCR, 26. 2. — 3. 3. 2024

Zdroj: https://onemocneni-aktualne.mzcr.cz/covid-19

Tydenni prfehled poctu osob s nové prokazanym onemocnénim COVID-19 dle
hlaseni krajskych hygienickych stanic a laboratofi (véetné rozdéleni na reinfekce),
Tabulka 1

Tabulka 1 (26.2.—2.3.2024)

170 67 7 244

Prehled poctu provedenych PCR a antigennich testU, Tabulka 2

Tabulka 2 (26. 2. — 3. 3. 2024)

Pocet provedenych PCR testli | Pocet provedenych antigennich
testl

2242 10 349

Pfehled poctu provedenych testl podle indikace, Tabulka 3

Tabulka 3 (26. 2. — 3. 3. 2024)

Diagnosticka Epidemiologicka

8 486 2884 685
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« VCR bylo od 4. 1. 2024 osekvenovano
40 vzorkl; majoritni varianta je JN.1.4 a
JN.1.1

* V ramci skupin kategorizovanych v
listopadu jako varianty zajmu stale
prevazuje detekce variant BA.2.86 like
(JN.1*), které zaujimaji 92,5% podil
sekvenovanych variant (tmavomodra
vysec na grafu dole)

* Ve shodé s dalSimi zemémi pozorujeme
dominanci BA.2.86 like variant,

predevsim JN.1.

e Varianty se od sebe svymi klinickymi

priznaky nelisi.

Zdroj: https://www.epicov.org/epi3/frontend#484f9b
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Zastoupeni detekci sledovanych variant

VOC/VOl

VOI GRA (JN.1+JN.1.x) poprvé detekovan v Lucembursku/Islandu

VOI GRA (BA.2.86+BA.2.86.x excluding JN.1, JN.1.x) poprvé detekovan v Dansku/lzraeli/USA
Former VOC Omicron GRA (B.1.1.529+BA.x) poprvé detekovan v Botswané/Hong Kongu/JAR
VOI GRA (EG.5+EG.5.x) poprvé detekovan v Indonesii/Francii

VUM GRA (XBB.2.3+XBB.2.3.x) poprvé detekovan v Indii/USA

VUM GRA (XBB+XBB.x excluding XBB.1.5, XBB.1.16, XBB.1.9.1, XBB.1.9.2, XBB.2.3) poprvé detekovan v Indii

VOI GRA (XBB.1.5+XBB.1.5.x) poprvé detekovan v Rakousku/Indii/Bangladési
VOI GRA (XBB.1.16+XBB.1.16.x) poprvé detekovan v Indii

20 nejcetnéjsich variant v Evropé od 1. 2 2024
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q/;zu Virologicka surveillance ARI/ILI/SARI: ECDC Evropa k 8. KT 2024

* V ramci ARI/ILI virologické sentinel surveillance jednoznacné dominovaly detekce chfipky, a to 28 % (23—-33 %).
» Z 18 hlasicich zemi, patnact hlasi epidemickou vinu viru chripky. Osmnact zemi hlasi celoplosné Sireni.

* V 86 % byl detekovan virus chfipky typu A (85 % A/H1pdm09 a 15 % A/H3), pouze v 14 % pozitivnich vzorkd byl prokazan
virus chfipky typu B, pficemz ve vsech blize charakterizovanych vzorcich byla potvrzena linie B/Victoria.

* SARS-CoV-2 byl v sentinel surveillance zastoupen pouze 2 %. Incidence od 49. tydne 2023 nadale kles3, a to ve vSech zemich
EU/EHP.

e Podil RSV v sentinel surveillance byl 5 %, coz pfedstavuje mirné zvyseni oproti minulému tydnu. Nékteré zemé nadale hlasi
zvysenou pozitivitu nejen v sentinel, ale i v non sentinel virologické surveillance.

Poznamka: grafy nejsou dostupné

Zdroj: https://erviss.org/



q/;zu Vakciny proti chripce — ECDC data

Aktualizované doporuceni WHO pro sloZeni trivalentni vakciny pro sezdnu 2024-2025 (severni polokoule):
A/Victoria/4897/2022 nebo A/Wisconsin/67/2022 (H1IN1)pdmO09 (5a.2a.1);

A/Thailand/8/2022 nebo A/Massachusetts/18/2022 (H3N2) (2a.3a.1);

B/Austria/1359417/2021 (B/Victoria linie) V1A.3a.2.

Udaje o antigenni charakterizaci navrzené vakciny 2024-2025 pro severni polokouli:

Vybrané kmeny odpovidaji cirkulujicim virim, spadajicim do klady 5a.2a a 5a.2a.1 A(HIN1)pdmO09 a klady V1A.3a.2
B/Victoria. Tradicné problematictéji se jevi vybér kmene A/H3N2: viry spadajici do klad 2a.3a a 2a.3a.1 jsou méné
shodné. Na zakladé sérologickych studii po vakcinaci u lidi, inhibice hemaglutinace a neutralizace viru proti nékterym
recentnim kmendm z klady 2a.3a.1 byly u nékterych paneld sér vyznamné snizeny. Proto byl tento kmen aktualizovan.

ECDC zverejnilo odhady prozatimni ucinnosti vakciny proti chfipce (VE) pro sezénu 2023-2024.
Analyza udajl odeslanych ze studii primarni péce a nemocnic z vice zemi v obdobi od zari 2023 a leden 2024 uvedly,
ze az 53 % a 44 % ockovanych jedincl v primarni péci nebo v nemocnici byla chranéna pred mirnou a tézkou chripkou.

Zdroj: https://erviss.org/
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Legenda: A — Influenza A; B — Influenza B; HRSV - Respiracni syncytidlni virus; HAdV — Adenovirus; HPIV — Parainfluenza; HV - Herpetické viry; MP — Mycoplasma; HMPV — Metapneumovirus;

CoV — Coronavirus; HRV — Rhinovirus; hBoV — Bocavirus; EV — Enterovirus; SM - SmiSena infekce
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V sentinelové i nonsentinelové virologické surveillance byly v 9. KT
(neuplna data) zachyceny 2 dominuijici patogeny:

* Prvnim dominujicim patogenem je RSV, ktery byl detekovan ve 34 %
pozitivnich vzorku

e druhym dominujicim patogenem byl virus chripky typu A u 29 %
pozitivnich detekci (pravdépodobné predevsim A/H1pdm), A/H3 byl
zachycen jednou a virus chripky B se drzel na nizké drovni (2 %).

eV porovnanim s 8. KT naruUstaji detekce rhinovirtl 4 % vs 13 %

* Detekce SARS-CoV-2 ma minoritni zastoupeni pouha 3 %.

V sentinelové surveillance bylo v 9. KT v NRL vysetfeno 49 vzorkd, z nichz 27
bylo pozitivnich alespon na jeden ze sledovanych respiracnich patogend.
VySetfeno nebylo 14 vzorkd.

* Dominuje cirkulace rhinovirt 6/27 (22 %), dale byly zachyceny sezénni
koronaviry a metapneumoviry u 4/27 (14,8 %), chfipka typu A/Hlpdm
2009 a viry parainfluenzy u 3/27 (11 %), ve 2 pfipadech byla prokazana
pritomnost RSV (7 %), virus chripky B nebyl detekovan.

7‘ ARI/ILI: sentinel/non-sentinel virologicka surveillance v CR, 9. KT (neudplna data)

Kalendaini 8. 8. KT 9. 9. KT
tvden (KT) uplna data neuplna data
Detekce viru  |A 151 39% 61 29 %
A H,pdm 31 11
AH, 1 1
B 11 2% 6 2%
HRSV 156 33% 84 34 %
HAdV 8 6
HPIV 9 6
HV
MP 9 3
HMPV 11 8
CoV 11 8
HRV 20 4% 33 13%
hBoV 3 1
EV 2
SARS-CoV-2 24 5% 4 3%
SM 23 15
negativni 1269 843
Celkovy pocet
vySetieni: 1737 1092
Celkovy pocet
pozitivnich 468 249

Legenda: A — Influenza A; B — Influenza B; HRSV - Respiracni syncytidlni virus; HAdV —
Adenovirus; HPIV — Parainfluenza; HV - Herpetické viry; MP — Mycoplasma; HMPV —
Metapneumovirus; CoV — Coronavirus; HRV — Rhinovirus; hBoV — Bocavirus; EV —

Enterovirus; SM - SmiSena infekce




Zavér: CR ARI/ILI

ARI/ILI v sentinel a nonsentinel surveillance v CR v 9. KT (neuplna data) nadale cirkuluje virus ch¥ipky typu A (29 %). V porovnani s 8. KT, kdy
byl virus chfipky A detekovdn u 39 % pozitivnich vzorkt, doslo k poklesu. Pokud byly vzorky chfipky A subtypovany, byl prokdzan vyhradné
subtyp A/H1pdm 2009.

Zaznamenali jsme vzestup detekci RSV. Tento virus byl v 9. KT prokdzan u 34 % pozitivnich zachytl a mirné prevysuje detekci virta chripky A.
Soucasné byly ¢astéji nez v 8. KT zachyceny rhinoviry (13 %).

SARS-CoV-2 byl v sentinel surveillance detekovan pouze minoritné (3 %).

Nemocnost akutnich respiraénich infekci véetné chfipky (ARI) v CR v 9. kalendafnim tydnu roku 2024 dosahla hodnoty 1380 nemocnych na
100 000 osob, coz predstavuje pokles o0 6,8 % oproti minulému tydnu. Pokles je evidovan ve vsech sledovanych vékovych skupinach.
Aktualné nejvyssi nemocnost je v Jihomoravském kraji. Taktéz v kategorii chripce podobnych onemocnéni (ILI) je sice evidovan pokles
poCtu nemocnych, konkrétné o 38 %, ale nemocnost ILI je nadale zvysSena.

V CR se aktudalné vyskytuji lokalni aZ regionalni epidemicka ohniska respiraénich onemocnéni.

Ptes pokles detekci viru chfipky typu A ve virologické surveillance jsou plvodcem respiracnich nemoci v soucasnosti predevsim viry chripky
a RS viry.

V ramci aktivniho hlaseni zavaznych pfipad( respiracnich infekci (tzv. SARI) bylo v aktualni chfipkové sezoné do 1. 3. 2024 hlaseno celkem

376 klinicky zdvaznych pripadl chtipkové infekce vyZzadujici hospitalizaci v reZimu intenzivni péce, z nichZ 86 osob infekci podlehlo.

Autofi zprdvy: RNDr. Helena Jifincovd, Timotej Suri MSc., Alena Janypkovd, MUDr. Radomira Limberkovd, MUDr. Jan Kynél, Ph.D.



