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Zastoupeni detekci sledovanych variant

VOC/VOI Podil
VOI GRA (JN.1+4JN.1.x) poprvé detekovan v Lucembursku/
Islandu 92.60%

Omicron GRA (B.1.1.529+BA.x) poprvé detekovan v

Botswané/Hong Kongu/JAR 3.98%
VOI GRA (BA.2.86+BA.2.86.x excluding JN.1, JN.1.x) poprvé

detekovan v Dansku/lIzraeli/USA 1.28%
VUM GRA (XBB.2.3+XBB.2.3.x) poprvé detekovan v Indii/USA  1.28%
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Emerging variant analysis 2024-03-19

Variants of Interest (VOI)

Emerging Variants by Spread
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q/;zu Virologicka surveillance ARI/ILI/SARI: ECDC Evropa k 11. KT

Syndromicka surveillance akutnich respiracnich infekci (ARI) a chfipce podobnych onemocnéni (ILI) v primarni a sekundarni
péci naznacuje, Ze vyskyt respiracnich ndkaz v EU/EHP celkové klesd, nicméné v nékterych zemich naddle zlstava nad
zakladni Urovni. ZvySeny vyskyt respiracnich onemocnéni je nadale z velké ¢asti zplsoben chripkou. Kratkodobé
predpovédi vyskytu ILI a ARI v zemich EU/EHP jsou zverejnény na RespiCast ECDC.

Vétsina hlasicich zemi zjistuje v sentinelovém systému sledovani vyskytu akutnich respiracnich onemocnéni v zatizenich
primarni péce pozitivitu chripky u vice nez 10 % izolatl, coz odpovida stredni nebo nizké intenzité chripky. Detekovano je
nadale rozsahlé geografické rozsireni chripky. Mezi 273 detekcemi sezénni chripky v sentinelové primarni péce bylo 192
(70 %) oznaceno jako virus chfipky typu A a 81 (30 %) jako virus chfipky typu B. Celkovy pocet detekci v EU/EHP z(stava
nizky, pricemz narast podilt chripky typu B je zplsoben snizenou detekci chripky typu A. U chfipky typu A bylo
subtypovano 107 (70 %) variant A(HIl)pdmO09, ktera prevlada ve vétsiné zemi, a 45 (30 %) variant A(H3), zbyvajicich 40
izolatu nedotypovano nebo zjistén jiny typ viru chripky A. Z detekci chfipky typu B bylo 39 izolatd definovano jako linie
B/Victoria, zatimco zbyvajicich 42 nebylo douréeno nebo byla linie nezndma. Pribézné odhady ucinnosti vakciny proti
chfipce pro sezdénu 2023 - 2024 naznacuji, ze az 53 %, resp. 44 % ocCkovanych osob detekovanych s onemocnénim chripkou
v zafizenich primarni péce a v nemocnicich bylo chranéno proti mirnému a tézkému priabéhu chripky.

Dale se vyskytuji chfipce podobna onemocnéni (ILI). Aktivita RSV se celkové na Grovni EU/EHP celkové snizila: median
pozitivity RSV v sentinelové primarni péci byl 3 % (sdruzeny: 4 %; IQR: 1-8 %), na Urovni jednotlivych zemi se tedy situace
rizné lisi. Aktivita SARS-CoV-2 je ve vSech zemich EU/EHP nizka: medidn sentinelové pozitivity SARS-CoV-2 v primarni péci
byl 1 % (sdruzeny: 2 %; IQR: 0-3 %)

Zdroj:https://www.ecdc.europa.eu/en/publications-data/communicable-disease-threatsreport-10-16-march-2024-week-11
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Procento vSech vzorkl od pacientl prichazejicich na
mista sentinelové SARI, které byly pozitivnhé testovany

na:

Virus chripky byl 8 % ve srovnani s 10 % v
predchozim tydnu. Median pozitivity ze 16 zemi a
oblasti byl 9 % (rozsah: 0 %—26 %). Mezi vzorky SARI
bylo tento tyden ze sité hlaSeno 121 detekci viru
chripky, vétsinou se jednalo o chripku typu A (57 %).
V ramci subtypizace prevazuji detekce A(H1)pdmO9
65 % nad detekci A(H3) - 35 % .

SARS-CoV-2 podil detekci Cini 3 %, stejné jako v
predchozim tydnu, Median pozitivity z 15 zemi a
oblasti byl 3 % (rozsah: 0 %—25 %).

RSV - podil detekci mirné poklesl na 7 % ve srovnani
s 8 % v predchozim tydnu. Median pozitivity z 12
zemi a oblasti byl 1 % (rozsah: 0 %—44 %).

Zdroj: https://www.erviss.org/

Virologicka surveillance ARI/ILI/SARI: WHO-11.KT
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q/;zu Hodnoceni vakciny proti chripce v sezoné 2023-2024

WHO doporucené sloZeni trivalentni vakciny pro sezonu 2023-2024 bylo:
* A/Victoria/4897/2022 nebo A/Wisconsin/ 67/2022 (H1N1)pdmO09-like virus (subklada 5a.2a.1)
* A/Darwin/9/2021 nebo A/Darwin/6/2021 (H3N2) (klada 2a);
* B/Austria/1359417/2021 (Linie B/Victoria) (podklada V1A.3a.2).

Od 40. tydne 2023 do 11. tydne 2024 bylo geneticky charakterizovdano 2 087 A(H1)pdmOQ9, 784 A(H3) a 112 B/Victoria virll ze sentinelovych a
nesentinelovych zdrojl. Z vird A(H1)pdmQ9, které byly sekvenovany, 1 261 spadalo do klady 5a.2a a 809 do klady 5a.2a.1. Z charakterizovanych
kmen( vir( A(H3), bylo 10 hlaseno jako klada 2a.3a, 740 jako klada 2a.3a.1, jeden byl zarazen do klady 2a.3b a 30 spadalo do vakcina¢ni klady 2a.
Vsechny viry B/Victoria byly hlaseny jako podklada V1A.3a.2.

Udaje o antigenni charakteristice uvedené ve zpravé o sloZeni vakciny na severni polokouli WHO 2024-2025 naznacuji, ze sou¢asné slozky vakciny
pro severni polokouli dobte odpovidaji cirkulujicim podkldadam 5a.2a a 5a.2a.1 A(HIN1)pdmO09 a V1A.3a.2 B/ Victoria.

Cirkulujici kmeny A(H3) - 2a.3a a 2a.3a.1 vykazuji mensi miru kros reaktivity. Na zakladé sérologickych studii po vakcinaci bylo zjisténo, Ze
inhibice hemaglutinace a neutralizace viru proti nékterym nedavnym virim 2a.3a.1 byla u nékterych vysetfovanych sér vyznamné snizena.

Prozatimni odhad ucinnosti vakciny proti chripce pro sezonu 2023—-2024 ECDC hodnoti jako 53% a 44% . Vakcina vykazuje ochranu proti tézkému
onemocnéni chfipkou.

Aktualizované doporuceni WHO pro slozeni trivalentnich vakcin pro pouziti béhem chripkové sezény 2024-2025 na severni polokouli zdstava
stejné pro subtypy AH1pdm 200+ a B/Victoria, pro subtyp A/H3N2 byly vybrany nové kandidatni kmeny z klady 2a.3a.1:

* A/Victoria/4897/2022 popt. A/Wisconsin/67/2022 (H1IN1)pdmO09-like virus (klada 5a.2a.1);
* A/Thailand/8/2022 nebo A/Massachusetts/18/2022 (H3N2) (klada 2a.3a.1);
* B/Austria/1359417/2021 (Linie B/Victoria) (klada V1A.3a.2).



qézv ARI/ILI: sentinel/non-sentinel virologickd surveillance v CR, 12. KT (nelplna data)
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Respiracni sezona 2023-24 pomalu kondi, epidemicka vina SARS-CoV-2 se soustredila prakticky do jediného obdobi s maximem od 49. KT 2023 do
1. KT 2024, od poloviny prosince jsme zaznamenali nastup chfipkové sezony, ktera byla charakterizovana pomérné vysokym pikem s maximem v
5. —6. KT a byla doprovazena vyssi mirou zdvaznych onemocnéni, ve vétsiné pripadl byl detekovan subtyp A/H1pdm. RSV epidemicka vina jesté

dozniva a jeji maximum bylo zachyceno v 6. — 7. KT.

Ve 12. KT bylo v NRL v ramci virologické surveillance vysetfeno 47 vzorku, s jednim zachytem chfipky typu B, mirné prevazuji detekce rhinovird

(7x), dalSimi detekovanymi viry byl metapneumovirus (2x), sezénni koronaviry (4x), RSV (2x).

Legenda: A — Influenza A; B — Influenza B; HRSV - Respiracni syncytidlni virus; HAdV — Adenovirus; HPIV — Parainfluenza; HV - Herpetické viry; MP — Mycoplasma; HMPV — Metapneumovirus;

CoV — Coronavirus; HRV — Rhinovirus; hBoV — Bocavirus; EV — Enterovirus; SM - SmiSena infekce
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V kumulované sentinel a nonsentinelové virologické surveillance byl
zaznamenan pokles jak pozitivnich detekci tak vysetrenych vzorkd.

Zcela zretelny je pokles mezi 11. a 12. KT detekci viru chfipky typu A
(véetné subtypll) z 15 % na 4,5 %. Detekce chfipky typu B zUstala na
stejné 4% urovni, mirny nardst pozorujeme v zastoupeni RSV virQ - ze
35 % na 37 %, které jsou v soucasné dobé dominantnimi cirkulujicimi
respiracnimi viry. Soucasni sezona je charakterizovana i cirkulaci
metapneumovir(, které predstavuji 8 % podil detekovanych virovych
patogend. Dalsimi typickymi respiracnimi patogenu cirkulujicimi v tomto
obdobi jsou sezénni koronaviry (5,5 %) a predevsim rhinoviry (23 %).

ARI/ILI: sentinel/non-sentinel virologicka surveillance v CR, 12. KT (neuplna data)

Detekce viru 11.KT 12.KT 11.KT-%  12.KT-%

A 26 6 10 % 3%
A H pdm 12 3 4,5 % 1,5 %
AH, 1 0,4 %

B 10 8 4% 4%
HRSV 93 74 35% 37 %
HAdV 3 1 1% 0,5%
HPIV 4 5 1,5% 2,5%

HV 1 0,50%
MP 10 6 4% 3%
HMPV 24 16 9% 8 %
CoV 9 11 3,4% 5,5%
HRV 55 46 20 % 23 %
hBoV 2 0,7%
EV
SARS-CoV-2 8 4 3% 2%
SM 12 20 4,5 % 10%
Pozitivni 269 201 25,4 % 19,5 %
Negativni 1058 828
1327 1029

Legenda: A — Influenza A; B — Influenza B; HRSV - Respiracni syncytialni virus; HAdV —
Adenovirus; HPIV — Parainfluenza; HV - Herpetické viry; MP — Mycoplasma; HMPV —
Metapneumovirus; CoV — Coronavirus; HRV — Rhinovirus; hBoV — Bocavirus; EV —

Enterovirus; SM - SmiSenad infekce



q/;zu ECDC/WHO — pocet pripadd onemocnéni ptaci chfipkou A/HIN2

V Ciné& byly hlageny &tyFi nové humanni pFipady nakazy ptaci chiipkou A(HON2). Pacientem byl $estilety chlapec z provincie Anhui, datum onemocnéni 12.3.2024.
Ve zpravé nebyly uvedeny Zzadné dalsi informace o zdroji a zavaznosti onemocnéni. Kromé toho byly v provinciich Guangxi, Jiangxi a Guangdong hlaseny dalsi tfi
zjistény Zadné nové pripady mezi blizkymi kontakty pripada.

Od roku 1998 do 14.3.2024 bylo celosvétové potvrzeno 135 pripadl A(HIN2) u lidi, véetné dvou umrti. Vétsinou se jednalo o déti s mirnym pribéhem
onemocnéni. V&tdina téchto pFipadd se vyskytla v Ciné (122 pFipadd). V EU/EHP nebyly hlddeny 7adné takovéto pFipady u lidi.

Hodnoceni ECDC: Sporadické pripady ptaci chripky A (HIN2) u lidi byly pozorovany pouze mimo zemé EU/EHP, zejména u malych déti. Pfimy kontakt s
infikovanymi ptaky nebo kontaminovanym prostfedim je nejpravdépodobnéjsim zdrojem lidské infekce viry ptaci chfipky. Riziko pro lidské zdravi v EU/EHP je v
soucasnosti povazovano za velmi nizké.

Graf: Distribuce potvrzenych lidskych pripad( infekce virem ptaci chiipky A(HIN2) podle roku a zemé hlaseni pripadu, 1998-2024 (aktualizovano 13. bfezna,
n=135)

Distribution of confirmed human cases of avian influenza A{H9N2) virus infection by year of
onset and country, 1998-2024 (updated on 213 March, n=135)
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Zavér: CR ARI/ILI

* V ramci kumulativni sentinelové a nonsentinelové surveillance ARI/ILI byla v 12. KT prokadzana prevaha detekce RSV (37 %) a rhinovir( (23
%). V porovnani s minulym tydnem se v obou pripadech jednalo o mirné zvyseny podil.

* Zcela zfetelny je pokles mezi 11. a 12. KT detekci viru chfipky typu A (véetné subtypl) z 15 % na 4,5 %. Detekce chfipky typu B z(stala na
stejné 4% urovni.

* Soucasni sezéna je charakterizovana i cirkulaci metapneumovir(, které predstavuji 8 % podil detekovanych virovych patogent. DalSimi
typickymi respira¢nimi patogenu cirkulujicimi v tomto obdobi jsou sezénni koronaviry (5,5 %)

* V ramci aktivniho hlaseni zdvaznych pfipadu respiracnich infekci (tzv. SARI) bylo v aktudlni chfipkové sezoné do 15. 3. 2024 hlaseno celkem
400 klinicky zavaznych ptipadd chripkové infekce vyZadujici hospitalizaci v rezimu intenzivni péce, z nichz 94 osob infekci podlehlo.

* Hodnoceni vakciny proti chfipce v sezéoné 2023-24:

* V zemich ECDC bylo osekvenovano 1 261 A/H1pdm spadajici do klady 5a.2a, a 809 kmenu spadajici do stejné klady jako vakcindlni kmen
5a.2a.1. VCR bylo oskevenovano 56 kment (49 - 5a.2a, a 7 kmen( - 5a.2a.1) Z charakterizovanych kmend vird A(H3), bylo 10 hlaseno jako
klada 2a.3a, 740 jako kldda 2a.3a.1, jeden byl zafazen do klady 2a.3b a 30 spadalo do vakcinacéni klady 2a. VSech 8 ¢eskych sekvenci spadalo
do klady 2a.3a.1. VSechny viry B/Victoria byly hlaseny jako podklada V1A.3a.2.

* Prozatimni odhad ucinnosti vakciny proti chfipce pro sezéonu 2023—-2024 ECDC hodnoti jako 53% a 44% . Vakcina vykazuje ochranu proti
tézkému onemocnéni chfipkou.
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