Pravidelna zprava o aktualné cirkulujicich respiracnich virech, vcetné
sekvenaénich dat - situace v CR a Evropé k 13. 01. 2025

NRL pro chfipku a nechfipkova respiracni virova onemocnéni

Evropa — souhrn 1. KT

Celkova aktivita sledovanych respiracnich agens (viry chfipky, RSV, SARS-CoV-2) se v poslednich tydnech zvysuje, ale z(istdva na
oCekavané urovni srovnatelné se stejnym obdobim v predchozich letech. Z 20 zemi, které poskytly udaje za 1. tyden, hlasi osm
zemi vyssi nez vychozi Uroven aktivity ILI (onemocnéni podobnych chripce)/ARI (akutnich respiracnich infekci).

Aktivita chripkového viru se od 46. tydne naddle zvysuje a 11 zemi hlasilo v 1. tydnu pozitivitu testd v primarni péci na drovni
10 % nebo vyssi. Souhrnnd mira pozitivity testli v primarni péci v EU/EHP v 1. tydnu Cinila 29 %. Dvé zemé hl3sily vysokou
intenzitu a 13 zemi celoplosné Sifeni. Celkoveé v detekcich prevazuje chripka A(HIN1)pdmO09.

Ze 520 detekovanych virll chfipky v 1. KT byla vétSina vir chfipky typu A (84 %), u subytpovanych vzorkl predstavovala mira
detekce A(H1)pdmO09 86 % a A(H3) 14 %.

Aktivita RSV v poslednich tfech tydnech mirné stoupa, pri¢emz souhrnna mira pozitivity testd v primarni péci v EU/EHP Cinila v
1. tydnu 10 %.

Po Cervencovém vrcholu se aktivita SARS-CoV-2 nadale snizuje, pricemz mira pozitivity je nizSi nez v roce 2024 v tomto rocnim
obdobi.

Graf na strané 2 naznacuje disproporci cirkulace jednotlivych respiracnich vir(i v zavislosti na vékové kohorté. Nejvétsi
disproporce se tyka SARS-CoV-2 (vysoka incidence u kohorty 15-64 let) a RSV (vysoka incidence u nejmladsi kohorty).
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Cumulative influenza virus detections by genetic clade, 2024-W40 to 2025-W01

@ Barchart _ Table

A(H1)pdm09_Sa.2a(C.1)_A/Netherlands/10468/2023
A(H1)pdm09_5a.2a(C.1.9)_A/Lishoa/188/2023
A(H1)pdm09_5a.2a.1(D)_A/Victoria/4897,/2022
A(H3)_2a.3a.1(3)_A/Thailand/8/2022
A(H3)_2a.3a.1(].2)_A/Croatia/10136RV/2023
A(H3)_za.3a.1(1.2.1)_A/WestVirginia/51/2024
A(H3)_2a.3a.1(1.2.2)_A/Lishoa/216/2023
A(H3)_SubgroupMotListed

B(Vic)_SubgroupMotListed
B(Vic)_V1A.3a.2(C)_B/Austria/1359417/2021
B(Vic)_V1A.3a.2(C.5.1)_B/Catalonia/2279261N5/2023
B(Vic)_V1A.3a.2(C.5.6)_B/Switzerland/329/2024
B(Vic)_W1A.3a.2(C.5.7)_B/Guangxi-Beiliu/2298/2023

Waccine clades are shown in bold.

Weekly influenza virus detections by genetic clade and subtype

@ Count (' Percentage

40 A(H1)pdmo9 40

A(H3)

Count

60

40

35

30

25

20

a0

B/Vic

T
100 120 140 160

Counts

A(H1)pdm0S_5a.2a(C.1)_A/Netherlands/10468/2023

B A(H1)pdm09_5a.2a(C.1.9)_A/Lisboa/188/2023

B A(H1)pdm09_S5a.2a.1(D)_~A/Victoria/4897/2022

M A{H3)_2a.3a.1{))_A/Thailand/a/2022
A[H3)_2a.3a.1(1.2)_A/Croatia/10136RV/2023

B A(H3)_2a.3a.1(l.2.1)_A/WestVirginia/51/2024
A[H3)_2a.3a.1(1.2.2)_A/Lishoa/216/2023
A(H3)_SubgroupMotlisted

B B(vic)_SubgroupMotListed

B B(vic)_ViA.3a.2(C)_B/Austria/1359417/2021

B B(vic)_V1A.3a.2(C.5.1)_B/Catalonia/2279261N5/2023

RMVIFY V1A %A 210 5 /Y R/Switzarland/27a/2n74

R cle

10']’&’

1‘51&

Influenza molekularni surveillance Evropa k 1. KT 2025

Sekvenacni data naznacuji pomérné
dobrou korelaci vakcinalnich a
cirkulujicich kment v ptipadé
A/H3N2. Vétsina kmenu
A/H1IN1pdm spada do klady
5a.2a.(C.1.9), kterd se mirné lisi od
klady 5a.2a.1(D), kam spada
vakcinalni kmen. V§echnY sekvence
A/H3 spadaji do stejné klady 2a.3a.1
jako vakcinalni kmen.

V pripadé B/Viktoria spada vétsina
do klady V1A.3a.2 (C.5.1).

Vakcinalni kmeny jsou zvyraznény.

Zdroj: https://erviss.org/ >
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Genomicka epidemiologie SARS-CoV-2 v Evropé
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Nejcetnéjsi varianty v Evropé od 13. 12. - 06. 01. 2025

e Celkem 800 WGS

» Detekce varianty XEC v Evropé opétovné stoupla a
zatim dominuje (40,9 %).

Dominujici varianty
« XEC-40,9% M
¢ KP3.1.1-155% ¥
. XEC.2-11,1 %@

Varianty SARS-CoV-2 v Evropé 13.12.2024 - 06.01.2025

Jiné varianty (42 variant)
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Zdroj: GISAID epicov >
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V kumulované sentinelové i nonsentinelové surveillance jsou aktualné
nejcastéji detekovany viry chripky A (51 % pozitivnich detekci), viry
chripky B (10 % pozitivnich detekci), Mycoplasma pneumoniae 16 %
pozitivnich detekci. Pokles pozorovany s nastupem chripky se v
poslednich dvou tydnech pozastavil, pohybuj se nyni pod 15 %. Podil
detekci RSV je zatim minoritni (1,7 %), stejné jako podil jinde ve svété
sledovaného metapneumoviru (HMPV 0,4 %).

Podil chfipky typu A i B prekrocil 60 % pozitivnich detekci. Viry chripky
typu A byly detekovany v 50,6 % vSech pozitivnich zachytl a viry
chripky B v necelych 10 %. Stejné jako v Evropé, detekce Hlpdm (88
vzork( kumulativné) prevazuji nad H3 (12 vzork( kumulativné)

Zachyt SARS-CoV-2 nadale klesa (2,9 %).
Rhinoviry jsou stabilné detekovany u necelych 5 % vysetreni.

Legenda: A — Influenza A; B — Influenza B; HRSV - Respiraéni syncytialni virus; HAdV — Adenovirus;
HPIV — Parainfluenza; HV - Herpetické viry; MP — Mycoplasma; HMPV — Metapneumovirus; CoV —

Coronavirus; HRV — Rhinovirus; hBoV — Bocavirus; EV — Enterovirus; SM - SmiSena infekce

Virologicka surveillance — data za tri KT
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Virologicka surveillance — prehjled detekci chfipky za tfi KT
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ARI/ILI: sentinel/nonsentinel virologicka surveillance v CR, 52. — 2. KT (nelplnd data)
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52. KT |Podil |1. KT Podil 2. KT Podil
Infl A 151| 37,6% 212 41,9% 121 50,6%
Infl B 50| 12,4% 83 16,4% 23 9,6%




qézv ARI/ILI: sentinel/nonsentinel virologicka surveillance v CR, 2. KT (neuplna data)
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Legenda: A — Influenza A; B — Influenza B; HRSV - Respiracni syncytidlni virus; HAdV — Adenovirus; HPIV — Parainfluenza; HV - Herpetické viry; MP — Mycoplasma; HMPV — Metapneumovirus;

CoV — Coronavirus; HRV — Rhinovirus; hBoV — Bocavirus; EV — Enterovirus; SM - SmiSena infekce
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Pocet novych pfipadd
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Nejvice pripadl Mpox je hlaSeno z Afriky - celkové pies 40 000 pripadd, vice nez 9 000 potvrzenych a vice nez 40 potvrzenych pripadld amrti,
kromé DRC se jedna o tyto zemé: Burundi (pres 3 000 potvrzenych pfipadli a jedno umrti), Uganda (celkem 1 552 pfipad( hlaseno, véetné 12
umrti), Rwanda hlasila 69 pripad(, Kena 31 ptipadd, Zambie Ctyti pripady a Zimbabwe dva pfipady (Globalni zprava WHO o Mpox (udaje k 5.
lednu 2025).

Mimo Afriku, byly hlaseny pripady spojené s cestovanim

EU/EHP: Ostatni zemé:

e Svédsko (jeden ptipad v srpnu 2024); Thajsko (jeden pfipad v srpnu 2024),

¢ Némecko (jeden pripad v fijnu a pét v prosinci 2024); Indie (jeden pripad v zari 2024),

¢ Belgie (dva pripady v prosinci 2024); Spojené kralovstvi (pét pripadu v fijnu a listopadu 2024),
¢ Francie (jeden pripad v lednu 2025). Spojené staty (USA) (jeden pripad v listopadu 2024),

Kanada (jeden pripad v listopadu 2024),
Pakistan (jeden pripad v prosince 2024),
Oman (jeden pripad v prosinci 2024)
Cina (pét pfipadt v lednu 2025).

Indie, Pakistan a Omanu : pripady jsou spojeny s cestovanim do Spjenych arabskych emirat(
Sekundarni pfenos byl potvrzen v Némecku, Belgii, Spojeném kralovstvi a Ciné.

Zdroj: CIDRAP, WHO



7;217 Lidské pripady ptaci chripky H5 v Severni Americe - aktualizace k 10. 1. 2025

Exposure Associated with

Celkovy pocet postizenych stad krav stoupl na 924 v 16 statech, za posledni

Commercial Agriculture and

meésic se virus noveé rozsifil na 66 stad ve dvou statech (Kalifornie a Michigan). Related Operations
Pocet potvrzenych pfipadl se neméni, vjednom pripadé doslo k amrti Poultry Farms  Other Exposure
(pacient z Lousiany, u kterého byla prokazana infekce genotypem D.1.1. Dairy Herds  and Culling Animal | Source | State
State (Cattle) Operations Exposure Unknown Total
3 nakazy byly potvrzeny na zakladé surveillance SARI. o
California 36 0 0 1 37
D Vi . i r V v 7 v/ 7 . 7 :
CDC eviduje i pravdépodobné pripady nakazy dle zdroje nakazy Colorado . o . . "
Zdroj drubez: owa o ) o . )
* WaShmgton (3) Louisiana 0 0 1 0 1
* Arizona (2) Michigan 2 0 0 0 2
Dojné kravy: Missouri 0 0 0 1 1
« Kalifornie (1) Oregon 0 1 0 0 1
Neznamy zdroj: Texas 1 0 0 0 1
* Delaware (1) Washington 0 11 0 0 11
Celkovy pocet onemocnéni v 2024 v Severni Americe je 67 pfipadu, véetné Wisconsin 0 1 0 0 1
K.:sma’dy. CDC nadale povazuje riziko pro osoby mimo chovy drubeze a kravza  _ 40 - . , co
nizké. Total

Zdroj: CDC, USDA/APHIS



Epidemiologicky souhrn:

HId%ena celkova nemocnost akutnich respiraénich infekei (ARI) v CR ve 2. tydnu roku 2025 je na Grovni 1416 nemocnych na 100 000 obyvatel.
Pocty nemocnych dospélych osob s ARI presahly Uroven evidovanou v poslednim predvanocnim tydnu a jsou srovnatelné s pocty hlasenymi
v dobé chripkové epidemie. Vzhledem k tomu, Ze Skolni dochdazka zacala teprve v minulém tydnu, pocet nemocnych déti zatim predvanocni
urovné jesté nedosahl, i mezi détmi se vsak nemocnost ARI vyrazné zvysuje.

ARI/ILI WHO, EU/EHP ve 52. KT:

* V Evropé pozorujeme nastup epidemie chfipky, dominujicim subtypem je A/H1pdm.

e RSV:V nékterych zemi je zaznamenan vyssi pocet hospitalizaci v souvislosti s infekci RSV.

* SARS-CoV-2 incidence nadale klesa, v zemich EU/EHP pozorujeme nadale pokles detekci varianty KP.3. a a vzestup variant XEC, obé varianty
jsou odvozeny od JN.1.11.1.

ARI/ILI v CR v 1. KT 2025 (pfedbé&?na virologickd data) vychdzejici z kumulované sentinelové i nonsentinelové surveillance

* Vsouladu s hlasenim za Evropu i ve virologické surveillance pozorujeme narust detekci vir(i chfipky A (50,6 % pozitivnich detekci) s
vétsSinovym zachytem A/H1lpdm 2009, pocet pozitivnich detekci viru chfipky typu B v porovnani s minulym tydnem poklesl na 9,6 %
(neuplna data) Virologicka data ukazuji na probihajici epidemii chripky..

* Podil detekci Mycoplasma pneumoniae se pohybuje kolem 15 %), podil detekci rhinovir kolem 10 % . Ani u RSV( 1,7 %) ani u HMPV (0,4 %)
nezaznamendavame vzestupny trend.

* Pri kontaktu zejména s vysoce rizikovymi osobami napt. ve zdravotnickych a socialnich zafizenich se navstévam doporucuje pouziti
respiratoru, aby se zabranilo zavleceni nakaz do téchto zarizeni.

* A/H5N1 USA - situace nevykazuje vyznamné zmény, pozornost budi genotyp D.1.1, ktery mize u ¢lovéka zplisobovat zdvaznd onemocnéni.
 Mpox clade Ib — virus je zatim lokalizovan v zemich subsaharské Afriky sousedicich s DRC, pfipady importu v souvislosti s cestovanim jsou
sledovany a nedochazi k dalsSimu Sifeni v zemich mimo subsaharskou Afriku.
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