Pravidelna zprava o aktualné cirkulujicich respiracnich virech, vcetné
sekvenaénich dat - situace v CR a Evropé k 20. 01. 2025

NRL pro chfipku a nechfipkova respiracni virova onemocnéni

Evropa — souhrn 2. KT

Celkova aktivita sledovanych respiracnich agens (viry chripky, RSV, SARS-CoV-2) se v poslednich tydnech v nékolika zemich
zvysuje, ale neprekracuje uroven pozorovanou v predchozich zimnich obdobich. Z 20 zemi, které poskytly udaje za 2. tyden,
hldsi 11 zemi vyssi nez vychozi Uroven aktivity ILI (onemocnéni podobnych chfipce)/ARI (akutnich respiraénich infekci).

Aktivita chripky zGstdva vysoka, pricemz 19 zemi hlasi pozitivitu testd v primarni péci na drovni 10 % nebo vyssi. Nesentinelové
ukazatele zdvaznych onemocnéni (hospitalizace, pfijeti na jednotku intenzivni péce a umrti) se od 48. tydne zvysuiji.

Aktivita chripkového viru v primarni a sekundarni péci zUstava vysoka a v poslednich 13 tydnech pozitivita testll v primarni péci
nadale stoupd. Pocet hospitalizaci v dlsledku chfipky je v sou¢asné dobé na podobné Urovni jako béhem epidemického vrcholu
v sezéné 2022/23, ktery v nékolika zemich vyvolal znacny tlak na systémy zdravotni péce a zatizil kapacitu nemocnic.

Ze 1 616 detekovanych vir(i chfipky v 2. KT byla vétsina viri chfipky typu A (72 %), u subtypovanych (N=801) vzorkd
predstavovala mira detekce A(H1)pdmO09 76 % a A(H3) 24 %.

Celkoveé aktivita respiracniho syncytidlniho viru (RSV) v EU/EHP klesa, nicméné epidemiologicka situace na urovni jednotlivych
zemi je rGznoroda.

Po Cervencovém vrcholu se aktivita SARS-CoV-2 nadale snizuje, pricemz mira pozitivity je nizSi nez v roce 2024 v tomto rocnim
obdobi.
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Cumulative influenza virus detections by genetic clade, 2024-W40 to 2025-W02
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molekularni surveillance Evropa k 2. KT 2025

Sekvenacni data naznacuji pomérné
dobrou korelaci vakcinalnich a
cirkulujicich kment v ptipadé
A/H3N2. Vétsina kmenu
A/H1IN1pdm spada do klady
5a.2a.(C.1.9), kterd se mirné lisi od
klady 5a.2a.1(D), kam spada
vakcinalni kmen. V§echnY sekvence
A/H3 spadaji do stejné klady 2a.3a.1
jako vakcinalni kmen.

V pripadé B/Viktoria spada vétsina
do klady V1A.3a.2 (C.5.1).

Vakcinalni kmeny jsou zvyraznény.

Zdroj: https://erviss.org/ >
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Genomicka epidemiologie SARS-CoV-2 v Evropé
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Nejcetnéjsi varianty v Evropé od 20. 12. - 10. 01. 2025

 Celkem 903 WGS
» Detekce varianty XEC v Evropé opétovné stoupla a
zatim dominuje (43,3 %).

Dominujici varianty

* XEC-433%fr

« KP3.1.1-132% ¥
« XEC.2-92% ¥

Varianty SARS-CoV-2 v Evropeé 20.12.2024 - 10.01.2025

Jiné varianty (45 variant)

NF.1
MC.21.1

AEC.4

XEC MC.1

LE.1.3.1

KEK

LP.8.1

MC.10.1

KP.3.1.1

Zdroj: GISAID epicov



po— ARI/ILI: sentinel/nonsentinel virologicka surveillance v CR, 1. — 3. KT (neuplna data)

Virologicka surveillance — data za tri KT
V kumulované sentinelové i nonsentinelové surveillance jsou aktualné

R ) _ . o o 1. Podil 2. Podil 3. Podil
nejCastéji detekovany viry chfipky A (45,1 % pozitivnich detekci), viry B o | aoen | oms | eoan | oiew | oomn
chripky B (17,4 % pozitivnich detekci), Mycoplasma pneumoniae AH,pdm 35 6,9% 39 7,7% 11 3,2%
17,7 % pozitivnich detekci. Pokles Mycoplasma pneumoniae AH, 3 0,6% 3 0,6% 1 0,3%

, , .. , , B 16,4% a7 ,3% 17,4%
pozorovany s nastupem chripky se v poslednich dvou tydnech = 2 i = &
) , , i LT A , HRSV 16 3,2% 11 2,2% 10 2,9%
pozastavil. Podil detekci RSV je zatim nizky (2,7 %), stejné jako podil — p 0.8% - 1.0% - 1.4%
jinde ve svété sledovaného metapneumoviru (HMPV 2 %). HPIV 13 2,6% 15 3,0% 4 1,2%
HV 0 0,0% 0 0,0% 0 0,0%
, ve . v ve .y ’ , . ve MP 70 13,8% 64 12,7% 61 17,7%
o ’ ’ ’
Podil chfipky typu AII B prekrocil 6(3 % p02|t.|v.n|c’h de'fekCLOVlry.chrlpky HMIPY . s 9 > . T
typu A byly detekovany v 45,1 % vSech pozitivnich zachytu a viry CoV 8 1,6% 18 3,6% 5 1,4%
chfipky Bv 17,4 % . Stejné jako v Evropé, detekce Hlpdm (122 vzork HRV 42 8,3% 51 101% 17 4,9%
kumulativné) prevazuji nad H3 (16 vzork( kumulativné). Nastup :\B/OV ; gé; i ;2; (2’ ggj
chfipky typu B témér soucasné s nastupem chripky typu A neni ) o 4.9% - 4.8% - 1.4%
obvykly. M 25 4,9% 17 3,4% 17 4,9%
) ] ) pozitivni 506  29,3% 505  255% 345  27,2%
Zachyt SARS-CoV-2 nadadle klesa (1,4 %). negativni 1220 1478 924

Rhinoviry jsou stabilné detekovany u necelych 5 % vysetreni.
Virologicka surveillance — prehjled detekci chfipky za tfi KT

Legenda: A — Influenza A; B — Influenza B; HRSV - Respiraéni syncytialni virus; HAdV — Adenovirus; L Eadil 2 Eedil = Eodil
0, 0, 0,

HPIV — Parainfluenza; HV - Herpetické viry; MP — Mycoplasma; HMPV — Metapneumovirus; CoV — Ul 174 SEbE: 5 2267 Lol =ohR

Infl B 83 16,4% 47 9,3% 60 17,4%

Coronavirus; HRV — Rhinovirus; hBoV — Bocavirus; EV — Enterovirus; SM - SmiSena infekce
Celkem 50,8 % 47.9% 62,5 %
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Legenda: A — Influenza A; B — Influenza B; HRSV - Respiracni syncytidlni virus; HAdV — Adenovirus; HPIV — Parainfluenza; HV - Herpetické viry; MP — Mycoplasma; HMPV — Metapneumovirus;

CoV — Coronavirus; HRV — Rhinovirus; hBoV — Bocavirus; EV — Enterovirus; SM - SmiSena infekce
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Celkovy pocet postizenych stad krav stoupl na 924 v 16 statech, za posledni

meésic se virus noveé rozsifil na 66 stad ve dvou statech (Kalifornie a Michigan).

Pocet potvrzenych ptipadu stoupl na 67, v jednom pripadé doslo k amrti
(pacient z Lousiany, u kterého byla prokazana infekce genotypem D.1.1.)

3 nakazy byly potvrzeny na zakladé surveillance SARI bez znamého zdroje.
CDC eviduje i pravdépodobné pripady nakazy dle zdroje nakazy:

Celkovy pocet onemocnéni v 2024 v Severni Americe je 68 ptipadd, véetné
Kanady. CDC naddle povazuje riziko pro osoby mimo chovy driibeze a krav za
nizké. WHO doporucuje zvyseni bdélosti pri laboratornim vysetreni a zvyseni
podilu subtypovanych vzorkl - predevsim u pacient( s pozitivni epidemickou
anamnézou (kontakt s infikovanymi ptaky Ci savci).

Kambodza odhlasila prvni pripad ndkazy a umrti v souvislosti s infekci HSN1.
28lety muz byl pozitivné diagnostikovan 9. ledna 2025 a nasledujici den
zemrel na dechovou tisen. V Kambodzi cirkuluje nejen endemicka clade
2.3.2.1c, alei clade 2.3.4.4b.

Zdroj: CDC, USDA/APHIS

7‘ Lidské pripady ptaci chripky H5 v Severni Americe - aktualizace k 20

Exposure Source

State
California
Colorado
lowa
Louisiana
Michigan
Missouri
Oregon
Texas
Washington
Wisconsin

Source
Total

Exposure Associated with
Commercial Agriculture and
Related Operations

Poultry Farms

Dairy Herds  and Culling
(Cattle) Operations
36 0

1 9

0 1

0 0

2 0

0 0

0 1

1 0

0 11

0 1

40 23

. 1. 2025

Other
Animal
Exposure’

0
0

0

Exposure
Source
Unknown’

2

0

State
Total

38

10

11

67



Epidemiologicky souhrn:

HId%ena celkova nemocnost akutnich respiraénich infekei (ARI) v CR ve 3. tydnu roku 2025 je na Grovni 1499 nemocnych na 100 000 obyvatel,
coz predstavuje vzestup o necelych 6 %. Podle ocekavani se nemocnost zvySuje zejména u déti, nejvyssi vzestup (témér o 30 %) je evidovan u
déti ve véku 6-14 let. Nejvyssi nemocnost ARI je v Jihomoravském kraji, mezi regiony vSak nejsou vyznamné rozdily. V kategorii chfipkovych
onemocneéni (ILI) se aktualni nemocnost zvysila o vice nez 90 %, coz je u chfipkové epidemie typické. Podle dat ECDC a WHO vyskyt chripky v
evropskych zemich zUstava vysoky nebo ma vzestupny trend.

ARI/ILI WHO, EU/EHP ve 2. KT:

* V Evropé pozorujeme nastup epidemie chfipky, dominujicim subtypem je A/H1pdm.

e RSV: podil pozitivnich detekci odpovida sezéné.

*  HMPV — neni v zemich EU/EHP pozorovan ve zvysené mife, ktera by neodpovidala sezonnimu charakteru.
e SARS-CoV-2 incidence nadale klesa.

ARI/ILI v CR v 3. KT 2025 (pfedbé&?na virologickd data) vychdzejici z kumulované sentinelové i nonsentinelové surveillance

* Vsouladu s hlasenim za Evropu i ve virologické surveillance pozorujeme vysoky podil detekci vir(i chfipky A (45,1 % pozitivnich detekci) s
vétsSinovym zachytem A/H1lpdm 2009, pocet pozitivnich detekci viru chfipky typu B v porovnani s minulym tydnem stoupl na 17,4 %
(neuplna data). Virologicka data ukazuji na probihajici epidemii chripky.

* Podil detekci Mycoplasma pneumoniae mirné stoupl na 17,7 %, podil detekci rhinovirll se nadale pohybuje kolem 5 % . Ani u RSV( 2,9 %)
ani u HMPV (2 %) nezaznamendvame vzestupny trend, ktery by neodpovidal sezéné, podil detekci téchto paramyxovirll je nadale nizky.

* Pri kontaktu zejména s vysoce rizikovymi osobami napt. ve zdravotnickych a socialnich zafizenich se navstévam doporucuje pouziti
respiratoru, aby se zabranilo zavleceni nakaz do téchto zarizeni.

* A/H5N1: situace v USA nevykazuje vyznamné zmény, pozornost budi genotyp D.1.1, ktery mGze u ¢lovéka zpUsobovat zavazna onemocnéni.
Kambodza hlasi prvni pripad onemocnéni s umrtim v tomto roce.
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