Pravidelna zprava o aktualné cirkulujicich respiracnich virech, vcetné
sekvenaénich dat - situace v CR a Evropé k 17. 03. 2025

NRL pro chfipku a nechfipkova respiracni virova onemocnéni

Evropa — souhrn 10. KT

Podil detekci respiracnich virli v surveillance primarni a sekundarni péce v zemich EU/EHP naznacuje, Zze v EU/EHP v poslednich tydnech
pretrvava znacna mira aktivity respiracnich virQ. Stale je hlasena epidemie chripky spolecné s epidemii respiracniho syncytialniho viru. Ze 1
424 detekovanych virt chripky bylo 57 % vir( chtipky typu B. VétSina (64 %) subtypovanych chfipkovych vird A byla A(H3).

Vsechny ukazatele v zemich EU/EHP svédci pro pokracujici rozsahlou a intenzivni chiipkovou aktivitu, kterou zpsobuji spole¢né cirkulujici
viry A(H1)pdmO09, A(H3) a B/Vic. VétsSina zemi jiz dosahla nebo prekonala vrchol aktivity a presla od chfipkové sezény s prevahou chtipky A ke
ko-dominanté chfipky A/B nebo k prevaze chfipky B. Souhrnné udaje ze sledovani primarni péce v zemich EU/EHP naznacuiji, Ze pocatecni
vrchol aktivity, kterému dominovaly viry chripky typu A, jiz pominul. Ve vétsiné hlasicich zemi je nadale pozorovan klesajici trend v poctu
hospitalizaci pro onemocnéni chripkou.

Po vrcholu v 52. tydnu 2024 se aktivita RSV v zemich EU/EHP mirné sniZila, ale z(stava zvysena. V zemich, kde epidemie zacala pozdéji, je
pozorovan zvyseny a rostouci prenos, zatimco v zemich, kde epidemie vypukla drive, je Uroven prenosu nizka.

Aktivita SARS-CoV-2 se rovnéz pohybuje na minimalni drovni. U dospélych osob a seniorl se podil hospitalizaci pro onemocnéni COVID-19
vyrovnava hospitalizacim v dlisledku onemocnéni chripkou. Tato data naznacuji dlleZitost vakcinace proti SARS-CoV-2 predevsim u
dospélych a starSich osob.
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7- o Virologicka surveillance Influenza/RSV/SARS-CoV-2: ECDC Evropa k 10. KT 2025
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* Podil pozitivnich detekci v primarni péci (u praktickych |ékara) a u hospitalizovanych

Reporting countries EU/EEA summary
Indicator Syndrome or pathogen Week 10 Week 9 Description Value
ILI/ARI test positivity in Influenza 21 21 Pooled 35%
primary care (median; IQR) (39; 31-45%)
RSV 19 19 6.6%
(6; 8.2—7.4%)
SAR5S-Co\-2 13 19 2.1%
(0.2; 0-1.8%)
SARI test positivity in Influenza 6 g Pooled 15%
hospitals {median; IQR) (12; 11-24%)
RSV 5] 9 9.9%
[10; 8.3-13%)
SARS-CoV-2 <] 8 2.2%
(2; 1.9-2.1%)
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Cumulative influenza virus detections by genetic clade, 2024-W40 to 2025-W10
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Genetically characterised influenza virus distribution, week 40, 2024 to week 10, 2025

B(Vic)_V1A.3a.2(C)_B/Austria/1359417/2021 Subtype distribution Subclade distribution
_B(‘Jic)_‘JlA.B_a.2(C.S)_B,’StocI-choIrn,"B,"EDE2 Subtype . . subclade o -
B(Vic)_W1A.3a.2(C.5.1)_B/Catalonia/2279261N5/2023
B(Vic)_V1A.33.2(C.5.6)_B/Switzerland/329/2024 A(H1)pdm03 2234 6 5a.2a(C.1.9) 1986 a9
B(Vic)_V1A.3a.2(C.5.7)_B/Guangxi-Beiliu/2298/2023
0 500 1000 5a.2a.1(D) 191 ]
Counts 5a.2a3(C.1) 57 3
Waccine clades are shown in bold.
A(H3) 1280 26 2a.3a.1(1.2) 937 74
* Soucasné slozky vakciny pro severni hemisféru dobre odpovidaji cirkulujicim 22.310.22) 174 1
vir(l klddy 5a.2a a 5a.2a.1 A(HIN1)pdmO09 a klady V1A.3a.2 B/Victoria. Zda 2232.10.21) 131 10
se, Ze slozky vakciny dobre odpovidaji virdm klady A(H3N2) 2a.3a.1 (J), ale 2232.101) n 09
méné odpovidaji nékterym novéjsim virilm subklady A(H3N2) 2a.3a.1 (J2), et 10 o
které se vyznacuji substitucemi S145N, N158K nebo K189R HA (samostatné ey ’ v
. . vV, Ve .« o . .o s s v, Vv Not assigned 15 -
nebo v kombinaci). Vétsina virt A(H3N2) identifikovanych po celém svété a v o~ . . as jm » .
Evropé od unora 2024 patfi do subklady 2a.3a.1 (J2). aacs . .
* Vétsina v soucasnosti cirkulujicich chripkovych kmend je citliva na bézné Vinsa(csel 0 H
pouzivana antivirotika proti chfipce, pficemz jen velmi malo zjisténych vird s “ ’
V4 7 Vé 7 Vé v ’rv . . 0 Ve V1A.3a.2(C.5) 2 0.1
zobrazenych v systému ERVISS vykazalo v této sezoné snizenou citlivost vuci N . )
inhibitordm neuraminidazy nebo vici baloxaviru/marboxilu.
Zdroj: https://erviss.org/



.. A.

SZU

Genomicka epidemiologie SARS-CoV-2 v Evropé
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Nejcetnéjsi varianty v Evropé od 17. 02. — 05. 03. 2025

e Celkem 475 WGS
* Detekce varianty XEC v Evropé klesla na 25,9 %.
e Varianty maji spole¢ného predka JN.1.1, u

nékterych dochazi k reverznim zaménam
aminokyselin v antigennich hot spots.

Dominujici varianty

« XEC-259%¥

- XEC2-55% ¥

¢ MC.10.1-53%

Varianty SARS-CoV-2 v Evropé 17.02. - 05.03.2025

XEC.2

MC.10.1

XEC.4
XEC.8

Zdroj: GISAID epicov 6

Jiné varianty (53 variant)



pu— ARI/ILI: sentinel/nonsentinel virologicka surveillance v CR, 9. — 11. KT (neulplnd data)

Virologicka surveillance — data za tfi KT

V kumulované sentinelové i nonsentinelové surveillance v 10. KT doséahl Kalendaini tyden (KT) 9. Podil 10. Podil 11. Podil
, Ve . v . ’ P . v Voo Detekce viru A 215 33,0% 185 30,3% 104 39,1%
o ’ ’ ’

podlllchvrlpky typu,A i B 67,3WA) vsech p02|t|vn|ch f}let’ekCL NEJC?SteJI.jSOU AH,pdm Dl el o

aktudlné detekovany viry chripky A (43,6 % pozitivnich detekci) a viry AH, 15 23% 19 31% 8 3,0%

ve o ey ’ p ’ B 200 30,7% 161 26,4% 63 23,7%

chrl.p.ky B (23,7 % pozitivnich detekci). Pokl'es lze pozorovat v podilu HRSY T T 0T

pozitivnich detekci Mycoplasma pneumoniae na 1,5 %. HAAV 5 08% 2 03% 1 04%

HPIV 2 0,3% 4 0,7% 1 0,4%

. . HV 0 0,0% 1 0,2% 0 0,0%

Posledni 4 kalendarni tydny pozorujeme vzestupny trend pozitivnich MP 33 51% 15 25% 4  15%

’ . , ’ e v v o ’ HMPV 33 5,1% 32 5,2% 10 3,8%

detekci RSV, od minulého tydne stoupl tento podil témér o 7 %, podil — e ozl & iaal @ e

jinde ve svété sledovaného metapneumoviru (HMPV) se drzi na nizké HRV 35 54% 49 80% 9 34%

’ . o hBoV 1 0,2% 0 0,0% 0 0,0%

urovni (3’8 A)) EV 1 0,2% 0 0,0% 0 0,0%

SARS-CoV-2 8 1,2% 5 0,8% 1 0,4%

ve . . v o .. v v v oes SM 23 3,5% 23 3,8% 4 1,5%

Chtipka A: stejné jako jinde v Evropé prevazuji detekce A/H1pdm (383 e o VS R R B
vzork(l) nad A/H3 (120 vzork(). Jednd se o kumulativni data za respiracni negativni 1560 1467 1015
sezénu 2024-25 Celkovy pocet vysetreni: 2211 2077 1281

Vsechny charakterizované viry typu B patfi do linie B/Victoria. Virologick4 surveillance —detekce chiipky za t¥i KT

Zachyt SARS-CoV-2 se drzi na sezdonnim minimu.

Kalendarni tyden (KT) 9. Podil 10. Podil 11. Podil

A bez dalsi
Legenda: A — Influenza A; B — Influenza B; HRSV - Respira¢ni syncytidlni virus; HAdV — Adenovirus; subtypizace 241 37,0% 229 37,5% 116 43,6%
HPIV — Parainfluenza; HV - Herpetické viry; MP — Mycoplasma; HMPV — Metapneumovirus; CoV — B 200 30,7% 161 26,4% 63 23,7%
Celkem 441 67,7% 390 63,9% 179 67,3%

Coronavirus; HRV — Rhinovirus; hBoV — Bocavirus; EV — Enterovirus; SM - SmiSenad infekce
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Legenda: A — Influenza A; B — Influenza B; HRSV - Respiracni syncytidlni virus; HAdV — Adenovirus; HPIV — Parainfluenza; HV - Herpetické viry; MP — Mycoplasma; HMPV — Metapneumovirus;

CoV — Coronavirus; HRV — Rhinovirus; hBoV — Bocavirus; EV — Enterovirus; SM - SmiSena infekce



7;2” H5N1 clade 2.3.4.4b, USA, MERS-CoV-2 Saudska Arabie

In the Last 30 Days, in Cattle, there were:

° H5N1 2’3’4’4b — D13 15 New Confirmed Cases in 4 States
V USA nyni ve stadech krav cirkuluje genotyp D.1.3, ktery nahradil genotyp Namber of New Confirmed Cases in Catle by State =
cirkulujici v roce 2024 (B.3.13). Sekvence vzorkl od krav potvrdily Last 30 Days Lo

pfitomnost adaptivni mutace v PB2: E627K. Tato mutace je dlouhodobé

povazovana za klicovou pro prenos na clovéka. - o
Infekénost viru byla potvrzena pfi vyrobé dlouho zrajicich syri (60 dn(i a déle) y w i
z nepasterizovaného mléka (zdroj: Promedmail) " S\ - i, S
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e MERS-CoV: Od 6. zafi 2024 do 28. unora 2025 byly nahlaseny WHO 4 laboratorné potvrzené pripady infekce MERS-CoV, vCetné 2 umrti.
Jeden ze 4 pripadl byl sekundarni prenos viru ve zdravotnickém zarizeni (nozokomialni infekce), Zddné dalsi sekundarni pripady nebyly
zjistény. Tyto pripady naznacuji, Ze virus nadale predstavuje riziko v endemickych oblastech (zdroj Promedmail).

* Mozambik hlasi narustajici pocet pfipadu zanétl spojivek, z nichz v loriském obdobi mnoho vedlo k oslepnuti, predevsim v dusledku
domaci samolécby toxickymi preparaty. V loriské epidemii byly jako kauzalni agens potvrzeny adenovirus.
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Mpox Ib - prvni pfipad v Brazilii

* Ministerstvo zdravotnictvi potvrdilo prvni pfipad mpox -
MPXV clade 1b - v Brazilii u 29leté Zeny v Sao Paulu. Ta byla v
kontaktu s pfibuznym, ktery pobyval v Demokratické
republice Kongo.Clade 1b byla potvrzena celogenomovym
sekvenovanim a genom byl 5. bfezna nahran do GISAID
(EP1_ISL_19762724). Dosud nebyly identifikovany zadné dalsi

sekundarni pfipady.

* Import MPXV claade Ib hlasi rovnéz Francie a Tanzanie.

Zdroj: https://promedmail.org/promed-post/?id=8722738

Cameroon

Equatorial Guinea---

-9 y
Republic of the Congo™~

Clade | mpox cases reported
during the 2024 to 2025 outbreak

Clade | mpox reported historically, but
notin 2024 to 2025 outbreak

No clade | mpox reported in 2024 to
2025 outbreak or no data available

https://www.gov.uk/guidance/clade-i-mpox-affected-countries
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Epidemiologicky souhrn:

Hl43ena celkova nemocnost akutnich respiraénich infekci (ARI) v CR v 10. tydnu roku 2025 se oproti minulému tydnu zvysila o 3,1 % a je na Urovni 1584
nemocnych na 100 000 obyvatel. Nejvyssi nemocnost ARI je aktudlné v Kralovéhradeckém kraji. V kategorii chfipkovych onemocnéni (ILI) se v aktudlnim tydnu
celkova nemocnost snizila 0 22,1 % oproti minulému tydnu. Pocty nemocnych ILI se postupné snizuji ve vSech vékovych skupindch a ve dvanacti krajich. Nadale
plati, Ze chiipkova epidemie v CR za&ina pfechazet v regiondlni ohniska chfipkovych onemocnéni.

V aktualni chiipkové sezoné bylo do 14. 3. 2025 hlaseno celkem 470 klinicky zavaznych pfipadl chtipkové infekce vyZadujici hospitalizaci v rezimu intenzivni
péce, z nichZz 128 osob nasledkim infekce podlehlo.

ARI/ILI WHO, EU/EHP v 10. KT:

V Evropé stale pozorujeme probihajici epidemii chfipky ( soucasné cirkuluji A/H1pdm, A/H3N2 a B/Victoria) a epidemii RSV.

Data ECDC a WHO potvrzuji, Zze prestoze v radé evropskych zemi zacina chripkova epidemie pomalu slabnout, vyskyt chripky v evropskych zemich je nadale
vyznamny.

SARS-CoV-2: incidence je nadale nizka. Dominujici variantou je stale XEC, globalné pozorujeme vyssi miru Sifeni varianty M.1, v obou pfipadech se jedna o
varianty odvozené od KP.3.1.1.

ARI/ILI v CR v 11. KT 2025 (pfedbé&Zna virologicka data) vychazejici z kumulované sentinelové i nonsentinelové surveillance

Podil detekci chfipky typu AiB v 11. KT nadale klesa a predstavuje 67,3 % pozitivnich detekci. Stale prevazuji detekce vir( chfipky A (43,6 % pozitivnich
detekci) nad viry chfipky B (23,7 % pozitivnich detekci), za dominantné cirkulujici subtyp povarujeme A/H1N1pdm 2009. Pokles Ize pozorovat v podilu
pozitivnich detekci Mycoplasma pneumoniae na 1,5 %.

Podil detekci RSV nadale stoupa, od minulého tydne pozorujeme vzestup o témér 7 %, coz potvrzuje nastup epidemické viny RSV. Podil jinde ve svété
sledovaného metapneumoviru (HMPV) se drZi na nizké Grovni (3,8 %).

Zachyt SARS-CoV-2 dosahuje sezénniho minima, epidemickou vinu jsme zaznamenali od konce srpna do zacatku fijna.

Souhrn: Chripkova epidemie je na poklesu, ale stale pretrvavaji vysoké pocty detekci viru, nastupuje epidemicka vina RSV.

H5N1: v USA nyni cirkuluje ve stadech krav novy f genotyp D.1.3 namisto B.3.13, v sekvencich u krav byla potvrzena zasadni adaptivni mutace pro prenos na
¢lovéka v genu pro polymerdzovy komplex PB2:E627K. Virus preziva proces vyroby dlouho zrajicich syri z nepasterizovaného mléka.

Mpox Ib: import hlasi nové Tanzanie, Francie a import véetné sekundarniho prenosu hlasi Brazilie.

MERS-CoV-2 nahlasila 4 pripady véetné dvou umrti a jednoho nozokomialniho prenosu, virus stale cirkuluje v endemickych oblastech.

Autofi zprdvy: RNDr. Helena Jifincovd, Timotej Suri MSc, Alena Janypkovd, MUDr. Jan Kyné&l, Ph.D.



