sekvenaénich dat - situace v CR a Evropé k 26. 5. 2025

NRL pro chfipku a nechfipkova respiracni virova onemocnéni

Pravidelna zprava o aktualné cirkulujicich respiracnich virech, vcetné
b

WHO region Evropa — souhrn 20. KT

* Vyskyt onemocnéni podobnych chfipce (ILI) a/nebo akutnich respiracnich infekci (ARI) je zvySeny v 1 ze 33 hlasicich zemich.

* Chripkova sezdna 2024/25 je u konce a ukazatele chfipkové aktivity se vratily na mezisezénni aroven.

* Pozitivita RSV v primarni a sekundarni péci pomalu klesd na mezisezénni Uroven.

* Aktivita SARS-CoV-2 v primarni i sekundarni péci sice v poslednich tydnech vzrostla, ale presto zlstava na nizké drovni.

* V 20. KT bylo v ramci sentinelové primarni péce detekovano 32, prevazné influenza A (75 %). U 17 subtypovanych vzork( byla influenza
A(H1)pdmO09 detekovana u 65 % a A(H3) u 35 % vzorkd.

* Vramci hldseni SARI bylo v 20. KT v ramci evropského regionu detekovano 19 virl chfipky. Pfevazné se jednalo o typ A (71 %), subtypy se
urcovaly u péti vzorkd, u 3 se jednalo o A(H3) au 2 o A(H1)pdmO09.

* SARS-CoV-2 byl v rdmci SARI zachycen u 3 % ptipad( a RSV také u 3 % pfripadda.
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quv Virologicka surveillance Influenza/RSV/SARS-CoV-2: ECDC Evropa k 20. KT 2025
S.

Podil pozitivnich detekci v primarni péci (u praktickych |ékarli) a u hospitalizovanych EU/EHP

Reporting countries EU/EEA summary
Indicator Syndrome or Week 20 Week 19 Description Value
pathogen
ILI/ARI test positivity Influenza 16 17 Pooled 2.3%
in primary care (median; IQR) (3; 0.8-3.6%)
RSV 15 16 1.8%
(2; 0.6—7.7%)
SARS-CoV-2 15 15 5%
(0.9; 0—3.1%)
SARI test positivity in Influenza 8 9 Pooled 1.4%
hospitals (median; IQR) (1.4; 0—3.4%)
RSV 8 8 1.6%
(0.4; 0-1.6%)
SARS-CoV-2 7 8 3.6%
(2; 0.9-4.5%)

3
Zdroj: https://erviss.org/
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Cumulative influenza virus detections by genetic clade, 2024-W40 to 2025-W20

@ Barchart O Table

A(H1)pdm09_5a.2a(C.1)_A/Sydney/5/2021 #
A(H1)pdm09_5a.2a(C.1.9)_A/Lisboa/188/2023
A(H1)pdm09_5a.2a.1(D)_A/Victoria/4897/2022
A{H1)pdm09_SubgroupNotListed
A(H3)_2a.3a.1(1)_A/Thailand/8/2022
A(H3)_2a.3a.1(J.1)_A/Sydney/856/2023
A(H3)_2a.3a.1{J.2)_A/Croatia/10136RV 2023+
A(H3)_?a.3a.1(1.2.1)_A/WestVirginia/51/2024
A(H3)_2a.3a.1(J.2.2)_A/Lisboa/216/2023
A(H3)_2a.3a.1(J.4)_A/France/IDF-IPP29542/2023
A{H3)}_2a_A/Darwin/9/2021
A{H3)_SubgroupNotListed
B{Vic)_SubgroupNotListed
B(Vic)_V1A.3a.2(C)_B/Austria/1359417/2021
B(Vic)_V1A.3a.2(C.5)_B/Stockholm/3/2022-
B(Vic)_V1A.3a.2(C.5.1)_B/Catalonia/2279261NS/2023
B(Vic)_V1A.3a.2(C.5.6)_B/Switzerland/329/2024
B(Vic)_V1A.3a.2(C.5.7)_B/Guangxi-Beiliu/2298/2023

T T T T T
a 500 1000 1500 2000 2500 3000 3500

Counts
Vaccine clades are shown in bold.

Cumulative antiviral susceptibility, 2024-W40 to 2025-W20

A(H1)pdm09 2517 il 4362 30 4315 1;
A[H3) 1705 2 2624 3 2615 2
B/Vic 1842 0 2660 3 2658 2

RI+HRI: reduced inhibition + highly reduced inhibition. The number of viruses with reduced or highly reduced inhibition by antiviral therapies was determined via phenotypic or genotypic assessment.

Zdroj: https://erviss.org/



L% SARS-CoV-2: Evropa distribuce variant k 19. 5. 2025

Globalni data:

* Plvodné dominantni varianty XEC, XFC a LP.8.1.1 postupné vytésiuje varianta NB.1.8.1, ktera je odvozena od XDV.

* PrestozZe varianty maji spole¢ného predka JN.1.1, v ramci reverznich zamén a konvergentnich mutaci aminokyselin v antigennich mistech,
se objevila varianta NB.1.8.1, jejiZ mozaikovy genom pfinasi evolu¢ni vyhodu. Epidemické piky doprovazené zavainéjSimi onemocnénimi
hlasi Cina, Singapur, Thajsko, Taiwan, narGst podilu NB.1.8.1 v sekvenaénich datech hldsi USA a Dansko. Pfestoze virus neutralizujici
protilatky radi tuto variantu do stejné antigenni skupiny jako vakcindlni kmeny, z populaénich dat vykazuje tato varianta jasny rlistovy
potencial. Na zakladé téchto zprav nelze vyloucit letni epidemickou vinu covid - 19.

* WHO oznacila tuto variantu za monitorovanou (VUM).
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SARS-CoV-2: globalni data k 26. 5. 2025

Evropa 26. 4. az 26. 5. 2025:
» Za posledni mésic bylo osekvenovano 7202 vzorkd.
* V Evropskych sekvenacnich datech stale prevlada LP8.1.1 (33 %), ale pozorujeme i vzestup detekci NB.1.8.1 (5 %).
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SARS-CoV-2: Priklady konvergentni evoluce variant @Hm})
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ARI/ILI WHO, EU/EHP ve 20. KT:

* Vyskyt onemocnéni podobnych chfipce (ILI) a/nebo akutnich respiracnich infekci (ARI) je zvySeny jen v 1 ze 33 hlasicich zemich.
* Chripkova sezdna 2024/25 je u konce a ukazatele chfipkové aktivity se vratily na mezisezénni Groven.

* Pozitivita RSV v primarni a sekundarni péci pomalu klesa na mezisezénni droven.

» Aktivita SARS-CoV-2 v primarni i sekundarni péci sice v poslednich tydnech vzrostla, ale presto zUstava na nizké urovni.

ARI/ILI v CR v 21. KT 2025

* Virologicka data vychazejici z kumulované sentinelové i nonsentinelové surveillance budou z technickych ddvodU k dispozici az v pfistim
tydnu.

* Vysledky 9 vzorku zaslanych v rdmci virologické surveillance ARI/ILI do NRL ukazaly pozitivitu rhinovird (2x), rhino/enteroviry bez rozliseni
(1x) a viry parainfluenzy (2x).

SARS-CoV-2:

* objevuje se nova varianta NB.1.8.1, ktera pravdépodobné stoji za vzestupem poctu onemocnéni v JV Asii. Vzestupny trend u této varianty
potvrzuji i sekvenacni data z USA a Danska. Nelze vyloucit, Ze se objevi spiSe nevyrazna letni epidemicka vina covid 19.

* Abychom mohli zpresnit predikci, prosime laboratore o zasilani pozitivnich vzork(, a to nejen SARS-CoV-2, ale i RSV a chripky A/B, stejnym
zpUsobem jako v sezéné.

A/H5N1 2.3.4.4.b — nejsou k dispozici Zddna nova data

Autofri zpravy: RNDr. Helena Jirincovd, MUDr. Radomira Limberkovad



