Pravidelna zprava o aktualné cirkulujicich respiracnich virech, vcetné
sekvenaénich dat - situace v CR a Evropé k 12. 5. 2025

NRL pro chfipku a nechfipkova respiracni virova onemocnéni

WHO region Evropa — souhrn 18. KT

Vyskyt onemocnéni podobnych chfipce (ILI) a/nebo akutnich respiracnich infekci (ARI) je zvySeny v 1 z 25 hlasicich zemich.

Chripkova sezdna 2024/25 je u konce a vétsina ukazatel( chiipkové aktivity nadale klesa na mezisezdnni Uroven.

Pozitivita RSV v primarni a sekundarni péci nadale pomalu klesa ze svého maxima na konci prosince.

Aktivita SARS-CoV-2 z(stdva na celoregiondlni Urovni nizkd, s uréitymi odchylkami na Urovni jednotlivych zemi.

V 18. KT bylo v ramci sentinelové primarni péce detekovano 58 vir( chfipky se znamym typem. Prevazovala chfipka typu A (57%), u 16
z nich byl uréen subtyp, u 11 vzorkd A(H3) (69%) a u 5 vzork( A(H1)pdmO09 (31%).

V ramci hlaseni SARI bylo v 18.KT v ramci evropského regionu detekovano 42 virli chfipky, cozZ Cinilo 4 % vSech zachyt(, prevdziné se
jednalo o typ A (63 %).

SARS-CoV-2 byl v rdmci SARI zachycen u 2% pfipadl a RSV u 5 % pfripadd.
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7- o Virologicka surveillance Influenza/RSV/SARS-CoV-2: ECDC Evropa k 18. KT 2025
SZ

* Podil pozitivnich detekci v primarni péci (u praktickych Iékard) a u hospitalizovanych

Reporting countries EU/EEA summary
Indicator Syndrome or Week 18 Week 17 Description Value
pathogen
ILI/ARI test positivity Influenza 14 18 Pooled 3.3%
in primary care (median; IQR) (1; 0-6%)
RSV 12 16 3.4%
(2; 0-8.3%)
SARS-CoV-2 12 16 3.6%
(0; 0-2.3%)
SARI test positivity in Influenza 8 10 Pooled 3.6%
hospitals (median; IQR) (2.1; 1.6-5.9%)
RSV a8 10 4.3%
(2.7; 1.6-6.3%)
SARS-CoV-2 7 9 2.4%

(1.8; 0.4-2.3%)
3
Zdroj: https://erviss.org/



ﬁw | Influenza molekularni surveillance Evropa k 18. KT 2025

Cumulative influenza virus detections by genetic clade, 2024-W40 to 2025-W18
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* Soucasné slozky vakciny pro severni hemisféru dobre odpovidaji cirkulujicim
virm klady 5a.2a a 5a.2a.1 A(H1IN1)pdmO09 a klady V1A.3a.2 B/Victoria. Zda
se, ze slozky vakciny dobre odpovidaji virim klady A(H3N2) 2a.3a.1 (J), ale
méné odpovidaji nékterym novéjsim virdm subklady A(H3N2) 2a.3a.1 (J2),
které se vyznacuji substitucemi S145N, N158K nebo K189R HA (samostatné
nebo v kombinaci). Vétsina vird A(H3N2) identifikovanych po celém svété a v
Evropé od unora 2024 patfi do subklady 2a.3a.1 (J2).

* Vétsina v soucasnosti cirkulujicich chfipkovych kmend je citliva na bézné
pouZzivana antivirotika proti chfipce, pficemz jen velmi malo zjisténych vir(
zobrazenych v systému ERVISS vykdazalo v této sezéné snizenou citlivost vUCi
inhibitordm neuraminidazy nebo vici baloxaviru/marboxilu.

20C

Genetically characterised influenza virus distribution, week 40, 2024 to week 18, 2025

Subtype distribution

Subclade distribution

Subtype N % Subclade N %
A{H1)pdm09 3887 42 5a.2a(C.1.9) 3213 83
5a.2a.1(D) 517 13

5a.2a(C.1) 157 4

A(H3) 2468 27 2a.3a.1().2) 1852 76
2a.3a.1().2.2) 352 14

2a.3a.1().2.1) 176 7

2a.3a.1(J) 43 2

2a.3a.1().1) 27 1

2a.3a.1().4) 2 0.1

Not assigned 16 =

B/Vic 2844 31 V1A.3a.2(C.5.1) 1788 63
V1A.3a.2(C.5.6) 523 18

V1A.3a.2(C.5.7) 442 16

V1A.32.2(C) 72 3
V1A.32.2(C.5) 4 0.1

Not assigned 15 -

Zdroj:

https://erviss.org/



SARS-CoV-2: Evropa distribuce variant ke 12. 5. 2025

Nejcetnéjsi varianty v Evropé od 12. 4.—15. 5. 2025

e Celkem 607 WGS

e PlOvodné dominantni variantu XEC nahradila

LP.8.1.1
e Varianty maji spolecného predka JN.1.1,

u nékterych dochazi k reverznim zaménam

aminokyselin v antigennich hot spots.
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.;ZU ARI/ILI: sentinel/nonsentinel virologicka surveillance v CR, 17. — 19. KT (neuplna data)

V kumulované sentinelové i nonsentinelové surveillance v 18. KT podil vsech Virologicka surveillance — data za tfi KT

IR " Ve s Ve . 0 Kalendafni tyden (KT) 17. Podil 18. Podil 19. Podil
pozitivnich detekci chripky typu A klesl na nulu, podil chfipky B je klesl 2 %. Deteken i B T T T T T
A H,pdm 0 0,0% 0 0,0% 0 0,0%
| vtomto tydnu jsou nejéetnéjsimi viry RSV (26,9 %), rhinoviry (29 %) a AH, 0 00% 0 00% 0 00%
. p oy , ’ B 3 1,4% 2 1,7% 2 2,2%
metapneumoviry (8,6 %). Pokles podilu pozitivnich detekci Ize pozorovat u HRSV 71 340% 26  220% 25 26,9%
metapneumovirl a rhinovird, naopak u RSV pozorujeme vzestup. HAdV 2 1L0% 3 25% 3 32%
HPIV 9 4,3% 3 2,5% 2 2,2%
HV 0 0,0% 0 0,0% 0 0,0%
U pozitivnich detekci Mycoplasma pneumoniae pozorujeme trvale nizky podil MP 13 62% 3 25% 1 11%
ey p . o HMPV 30 14,4% 19 16,1% 8 8,6%
pozitivnich detekci — 1,1 %. — T T T
HRV 48 23,0% 44  37,3% 27 29,0%
Chtipka: kumulativni data za respiracni sezénu 2024-25 ukazuji prevazujici R S 50 S e T L L
. ve o ’ g s . . EV 0 0,0% 1 0,8% 1 1,1%
detekce viru chfipky A/H1pdm (397 vzorkd) v Uvodni fazi epidemie, subtyp SARS-CoV-2 3 14% 3 25% 7 75%
A/H3 (173 vzorku) charakterizuje konec sezdny. Za netypicky lze povazovat SM 11 53% 8 68 10 108%
bvh hiiokv Ai B d ické ving pozitivni 209 21,6% 118 18,0% 93 14,4%

soubéh chripky Ai B v epidemické viné. negativni = EeE =

o v v . Celkovy poc
Zachyt SARS-CoV-2 byl prokazan u 7,5% pozitivnich vzorku, coz predstavuje Vfge‘;!n‘.,’;m 969 654 645

vzestup 0 5 %. : _— . v. v
P ’ Virologicka surveillance —detekce chripky za tri KT

Kalendafni tyden (KT) 17. Podil 18. Podil 19. Podil
A bez dalsi
subtypizace 13 6,2% 1 0,8% 0 0,0%
Legenda: A — Influenza A; B — Influenza B; HRSV - Respiracni syncytialni virus; HAdV — Adenovirus; B 3 1,4% 2 1,7% 2 2,2%
Celkem 16 7,7% 3 2,5% 2 2,2%

HPIV — Parainfluenza; HV - Herpetické viry; MP — Mycoplasma; HMPV — Metapneumovirus;
CoV — Coronavirus; HRV — Rhinovirus; hBoV — Bocavirus; EV — Enterovirus; SM - SmiSenad infekce



7;2,, ARI/ILI: sentinel/nonsentinel virologicka surveillance v CR, 19. KT
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Legenda: A — Influenza A; B — Influenza B; HRSV - Respiracni syncytidlni virus; HAdV — Adenovirus; HPIV — Parainfluenza; HV - Herpetické viry; MP — Mycoplasma; HMPV — Metapneumovirus;

CoV — Coronavirus; HRV — Rhinovirus; hBoV — Bocavirus; EV — Enterovirus; SM - SmiSena infekce



gia H5N1 USA, UK

USDA HPAI Confirmed Cfsgs in Livestock Herds
CDC neuvadi nové pfipady onemocnéni ¢lovéka. =] Lot Topotod now contmod caso Wocnester ey 72025
APHIS: za poslednich 30 dnu hldsi 44 nové infikovanych stdd Idaho, Kalifornie a Arizona. Doposud
byla v USA potvrzena ptaci chripka u 1053 stad dojnych krav v 17 statech. e S rational Update S s

In the Last 30 Days, in Cattle, there were:
44 New Confirmed Cases in 3 States

Legend

Number of New Can]fi:;:l;g g:;(;s in Cattle by State, ! ?UM
Japonsko pokracuje v hlaseni hromadného uhynu mofskych ptak( doprovazenym nalezy
nemocnych a uhynulych tulent a morskych vyder. Savci i ptaci vykazuji neurologické a respiracni " B
priznaky typické pro ptaci chfipku A/H5, 2.3.4.4b, u 90 % vysetfenych kadaverd, byla ptaci chfipka w e -
prokazéna. o el a = o fu] e L

AL

V Mexiku stale probiha vysetrovani presného zdroje infekce virem A(H5N1) u trileté divky z Duranga, ktera onemocnéla
7. bfezna, byla hospitalizovana 13. bfezna pro dechovoui tisen a zemrela 6. dubna na respiracni komplikace zplsobené
infekci. V oblasti jsou prokdzana ohniska A/H5 u drlibeze i volné Zijicich ptaka.

Zdroj: Promedmail, CIDRAP, CDC, Poultrymed



q/;zu Mpox la/lb, llb

MPXV la/lb

* Afrika po optimistickych zpravach Celi dalsimu nardstu poctu pfipadl mpox, kdy se nedafi pferusit fetéz nakazy
v postizenych zemich. Na pfednim misté v poctu pfipadd MPXv b infekce je nyni Uganda, ktera hlasi vyssi poct
novych pfipadd (200 — 300 novych pfipadi/tyden, celkovy pocet pFfevysSujici 5000 onemocnéni a 40 prokazanych
umrti), nez endemickd zemé Demokraticka republika Kongo.
V DRC nadale cirkuluji obé varianty MPXV jak la tak Ib.

 V Burundi po pfijatych opatienich nadale klesaji pocty novych ptipadd (50/tyden).

MPXV Ilb

e V Sierra Leone se nedafri nastavit opatreni tak, aby doslo k poklesu incidence mpox llb, v poslednich tydnech hlasi
Sierra Leone 200 novych pripadu tydné. Kumulativni pocet pripadu Cini 1 140, véetné 9 umrti.
24 000 osob bylo ockovano.
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ARI/ILI WHO, EU/EHP v 18. KT:

* Chripkova sezéna 2024/25 je u konce a vétsSina ukazatell chripkové aktivity nadale klesa na mezisezdénni Uroven.
* Pozitivita RSV v primarni a sekundarni péci nadale pomalu klesa ze svého maxima na konci prosince.
» Aktivita SARS-CoV-2 zUstava na celoregionalni Urovni nizka, s uréitymi odchylkami na urovni jednotlivych zemi.

ARI/ILI v CR v 19. KT 2025 (piedbé?na virologicka data) vychazejici z kumulované sentinelové i nonsentinelové surveillance

* V kumulované sentinelové i nonsentinelové surveillance v 19. KT podil detekci vir(i chripky klesl na 2 %. V tomto tydnu nebyla detekovana
chfipka A. Uvod sezdny byl charakterizovan ndstupem A/H1N1pdm, vrchol sezdny soub&hem chfipky A/H1IN1pdm a B/Victoria, v zavéru
cirkuluji prevazné viry chripky A/H3N2 a B/Victoria.

* Pozitivita RSV stoupla témér o 7 % na 26,9 %. Sestupny trend naopak vykazuji detekce metapneumovirl - HMPV (8,6 %) a rhinovirll (29 %).

* U pozitivnich detekci Mycoplasma pneumoniae pozorujeme trvale nizky podil detekci odpovidajici 1 %.
* V pripadé SARS-CoV-2 naopak podil detekci stoupl o vice nez 5 % na 7,5 % pozitivnich zachyta.
* A/H5N1 2.3.4.4.b Mexiko hlasi fatalni onemocnéni ¢lovéka, Japonsko hlasi hromadné uhyny mofrskych ptaka a nékterych savcl (tuleni

a morské vydry). Globalni Sifeni viru véetné prenosu na savce vede k nutnosti pokracovani aktivni surveillance.
* Mpox: V subsaharské Africe stoupa incidence viru i pfes mezinarodni pomoc formou dodavky vakcin a probihajici o¢kovaci kampan.

Autofi zpravy: RNDr. Helena Jifincovd, MUDr. Radomira Limberkovd, Alena Janypkovad



