V zemich EU/EEA (37. KT) stejné jako v CR dominuje cirkulace SARS-CoV-2 bez vlivu na miru hospitalizaci. Viry chfipky a RSV

cirkuluji jen velmi omezené. Cirkulace SARS-CoV-2 je zvySena ve vSech vékovych skupinach, v nékterych zemich je pozorovan
sestupny trend. Tézké onemocnéni se tyka osob starsich 65 let véku.

Doporucené ockovani pro sezénu 2025/26
Chripka:

Vakciny pripravované na vajickach (kurecich embryich) Vakciny pripravované na bunécné kulture:
* A/Victoria/4897/2022 (H1N1)pdmO09-like virus; A/Wisconsin/67/2022 (H1N1)pdmO09-like virus;
* A/Croatia/10136RV/2023 (H3N2)-like virus; A/District of Columbia/27/2023 (H3N2)-like virus;

B/Austria/1359417/2021 (B/Victoria lineage)-like B/Austria/1359417/2021 (B/Victoria lineage)-like
virus. virus.

SARS-CoV-2:

EMA doporucuje vakcinaci zalozenou na varianté LP.8.1, pripadné i JN.1 i KP.2. Proteinova vakcina je schvalena ve stejném
slozeni jako v lonském roce.

Dominujici varianty (GISAID):
 XFG (76 %); NB.1.8.1 (10 %); and XFC (5 %) (n=97).
* XFG a NB.1.8.1 patfi mezi monitorované varianty (VUM) ECDC i WHO. V USA se zvysuje pocet detekci varianty XFY.
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Vypocet procentualniho zastoupeni v ramci 20 nejcetnéjsich variant SARS-CoV-2 mimo sezénu
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7;2(, Prehled rekombinaci ve vyvoji aktualné cirkulujicich variant SARS-CoV-2
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V soucasné dobé je v USA zaznamenana vyssi dynamika a transmisibilita u varianty XFG nez u
varianty NB.1.8.1. WHO proto pfidala tuto variantu na seznam sledovanych variant (VUM).
https://www.cidrap.umn.edu/covid-19/who-adds-xfg-sars-cov-2-variants-under-monitoring
Varianta XFG vykazuje vyssi escape charakter pred protilatkami navozenymi poslednimi
vakcina¢nimi boostery (KP.2, JN.1 a v nékterych zemich rovnéz LP.8.1)

Antigenic and virological characteristics of SARS-CoV-2 variants BA.3.2, XFG, and NB.1.8.1
Guo, Caiwan et al. The Lancet Infectious Diseases, Volume 25, Issue 7, e374 - e377

G1a4s
F456L T2N

K478, xov1.5.1 P52 N 1245 Ng 1.8 4425 NB 1.8.1

Froes KPS e LR N1,  pg X673, pg 4 4
V1104L S31del
/ BA.2.10 * XBB.1.9 *
” e =i IC50 = bind
—=_, lower RADEION S BA.5 BT with JN.1/XDV+F456L infection (n=21)
Recombination Recombination —s
\ XBB
’ ” K x88.1.190 = el \ :
Recomb =P ~JNB.18.1

s2
- BA3™BA32
" LF79
X T228 L335s
Omicron o
e - UN.1.16.1 Soar=r LF 7 2925 XFH
£ R190S H445R
npL " - BA2 ™% g 2 88 L4553 g 4 “n N4S7D
Nimbus" (NB.1.8.1) oss3e T872
F456L T2N
V1104L KP3 F59S XEC A435S XEC.25.1
R3M6T F186L

6.

g g | e om  ih et |ie rh
§ 5 10 2 0] W | 8 &
[3] £

o ; 0% 1

g

ination

@TRyanGregory

Chronic infection
» L~ BA.2.86 —b@



https://www.cidrap.umn.edu/covid-19/who-adds-xfg-sars-cov-2-variants-under-monitoring
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7, Antigenni charakterizace — vazba protilatek a vazba na ACE2 u aktualné cirkulujicich
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Antigenic and virological characteristics of SARS-CoV-2 variants BA.3.2, XFG, and NB.1.8.1

Guo, Caiwan et al.
The Lancet Infectious Diseases, Volume 25, Issue 7, e374 - e377 4



qf, Antigenni mapa — dvé davky mRNA posledniho boosteru JN.1/KP.2 a reaktivita s

8 NB.1.8.1 a XFG

Antigenic and virological characteristics of
SARS-CoV-2 variants BA.3.2, XFG, and NB.1.8.1
Guo, Caiwan et al.

The Lancet Infectious Diseases, Volume 25,
Issue 7, e374 - e377
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Fylogeneticka analyza dat — sekvenacni podobnost
analyzovanych vzork( (2. run MiSeq pro 8 vzork)
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b ARI/ILI: sentinel/nonsentinel virologicka surveillance v CR, 38. KT

SZU

e Pocet provedenych vysetreni v ramci sentinelové a
nonsentinelové surveillance béhem zari stoupa, coz
odpovida stoupajici morbidité.

* Nejcastéji byly detekovany viry SARS-CoV-2 (46,8 %),
rhinoviry (29,4 %), sezonni koronaviry (10,1 %) a viry
parainfluenzy (3,7 %).

* Ve dvou pripadech byl detekovan virus chripky A/H3.

Legenda: A — Influenza A; B — Influenza B; HRSV - Respiracni syncytialni virus; HAdV — Adenovirus;
HPIV — Parainfluenza; HV - Herpetické viry; MP — Mycoplasma; HMPV — Metapneumovirus;
CoV — Coronavirus; HRV — Rhinovirus; hBoV — Bocavirus; EV — Enterovirus; SM - SmiSenad infekce

Virologicka surveillance — data za tfi KT
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7;2,, ARI/ILI: sentinel/nonsentinel virologicka surveillance v CR, 36. KT 2024 - 38. KT 2025

Detekce respiracnich virll — kumulativni pocty
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Legenda: A — Influenza A; B — Influenza B; HRSV - Respiracni syncytidlni virus; HAdV — Adenovirus; HPIV — Parainfluenza; HV - Herpetické viry; MP — Mycoplasma; HMPV — Metapneumovirus;

CoV — Coronavirus; HRV — Rhinovirus; hBoV — Bocavirus; EV — Enterovirus; SM - SmiSena infekce



q/;zu Zavér souhrn - virologickd surveillance ARI/ILI (EU/EEA 37. KT, CR 38. KT)

* Aktudlni epidemicka situace je klidna a odpovida po&atku sezény jak v EU tak v CR. Téméf na celém Gzemi
zaznamenavame nastup epidemické viny SARS-CoV-2, dopad na miru hospitalizaci je zatim maly.

* V CR rovnéz dominantné cirkuluji viry SARS-CoV-2 (46,8 %), spolu s daldimi respiraénimi viry typickymi pro toto
obdobi: rhinoviry (29,4 %), sezénni koronaviry (10,1 %) a viry parainfluenzy (3,7 %).

e K dispozici je nova vakcina proti covid-19, zalozena na vakcinalnim kmenu LP.8.1.

* Aktualni vyvoj SARS-CoV-2 neni znepokojivy a v soucasné dobé v dusledku sifeni sledovanych variant nehrozi
vyznamna epidemicka vina ani vyssSi mira hospitalizaci. Seniofi a rizikovi pacienti, kteri nebyli o¢kovani poslednim
boosterem, mohou stale zvazit ockovani vakcinou obsahujici LP.8.1. EMA pripousti i oCkovani vakcinou obsahuijici
KP.2 nebo JN.1.

* Evidujeme jiz prvni zachyty viry chtipky A/H3, coz by mohlo naznacit ¢asnéjsi nastup epidemické viny chtipky.

 Dne 19. zafi 2025 byl vydan METODICKY POKYN k sentinelové, molekuldrni a SARI surveillance respira&nich vird
v sezoné 2025-2026 v Ceské republice pro obdobi od 40. kalenda¥niho tydne roku 2025 do 39. kalend&fniho
tydne roku 2026. V mimorespiracni sezéné je mozné zasilat vzorky v nizsich poctech odpovidajici nemocnosti a
ndvstévam PL/PLDD. NRL dékuje vSem KHS i Iékarlim za spoluprdci.
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