Zprava - virologicka surveillance ARI/ILI véetné molekularni surveillance
SARS-CoV-2 k 13/10/2025

NRL pro chfipku a nechfipkova respiracni virova onemocnéni
RNDr. Helena Jifincova, Ing. Lucie Mrazkova, Ph.D., Mgr. Lenka Knapova, MUDr. Radomira Limberkova

V EU/EHP je pozorovan SARS-CoV-2 jako stale majoritné cirkulujici, ale pozorujeme jeho klesajici cirkulaci, dopad na miru hospitalizaci je maly.
Zavaind forma COVID-19, postihujici zejména osoby ve véku 65 let a starsi, zGstdva na nizkych Grovnich ve srovnani s predchozimi epidemiemi,
ackoli existuje kumulativni dopad z pokracujici cirkulace. Aktualné dominujici variantou je STARTUS a jeho subvarianty (XFG.*).

Cirkulace respiracniho syncytialniho viru (RSV) a chtipky zUstava na nizkych drovnich.

Pocet pacientU, ktefi se dostavi do primarni péce s priznaky respiracniho onemocnéni, véetné onemocnéni podobnych chripce, zGstava nizky,
ale ve vétsiné zemi roste, jak se v tomto ro¢nim obdobi o¢ekava. Nejprudsi narUst je pozorovan u déti mladsich 15 let.
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szu EU/EEA klicové indikatory ARI/ILI SARI piehled ve 40. KT

Reporting countries EU/EEA summary
Indicator Syndrome or pathogen Week 40 Week 39 Description Value
ILI/ARI consultation rates in primary care ARI 12 rates 15 rates Distribution 7 Baseline
(5 MEM) (11 MEM) of country 2 Low
MEM categories
Il 15 rates 18 rates 11 Baseline
{15 MEM) (17 MEM) 3 Low
1 Medium
ILI/ARI test positivity in primary care Influenza 14 14 Pooled 2.6%
(median; IQR) (0; 0-0.7%)
RSV 14 13 0.2%
(0; 0-0%)
SARS-CoV-2 13 12 13%
(11;9.3-21%)
SARI rates in hospitals SARI 8 10 - -
SARI test positivity in hospitals Influenza 7 8 Pooled 3.3%
(median; IQR) (0.6; 0-5.4%)
RSV 7 8 0.2%
(0; 0—0%)
SARS-CoV-2 b 7 8.5%
(5; 3.3-8.6%)
Intensity Influenza 13 20 Distribution of 15 Baseline
(country-defined) country gualitative 3 Low
categories
Geographic spread Influenza 17 19 Distribution of 8 No activity
(country-defined) country gualitative 8 Sporadic
categories 1 Regional
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Prehled cirkulace majoritnich variant SARS-CoV-2 v USA

Sequences over time in United States
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Prehled vyskytu SARS-CoV-2 v odpadnich
vodach v Evropé k 8/10/2025

SARS-CoV-2 Wastewater Levels

Qualitative Estimates

@michael_hoerger Michael Hoerger, PhD. MSCR, MBA
Links to national dashboards: pmc19.com/global
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CDC — monitoring odpadnich vod ve vztahu k prevladajicimu
osidleni/hospodareni v USA
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Procentualni zastoupeni v rdmci 20 nejCetnéj

Evropa 13.9.-13. 10. 2025
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Zastoupeni variant SARS-CoV-2 v CR podle relativni frekvence v ¢ase

o e —————————————
100% [ BEGEERR

HFG.34

o
a0 W xFG3

XFG.2
B xrc

HECA
B xec:z

XEC

o - -
20% ® ro:

0% F .y T T
Jan 2025 Feb 2025 Mar 2025 Apr 2025 May 2025 Jun 2025 Jul 2025 Aug 2025 Sep 2025 Ot 2025 Mcio

[ ]
Date B Mo
B LpE1d

&0%

40%

Relative frequency %

LREA

V poslednim mésici v Evropé prevlada varianta XFG (895 vzorkUl), ndsledovana XFG.3 (391 vzorkl). o &

V poslednim mésici se potykame s problémem neaktualizovanou klasifikaci linii v GISAID, jedna se . o
zejména o linii JN.1.40 (80 vzorku), kterou NextClade urcuje jako jednotlivé linie XFG a i z @

fylogenetické analyzy sekvenacnich dat vyplyva, ze se jedna o fylogenetickou vétev XFG. e
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Graf detekovanych variant SARS-CoV-2 v CR v obdobi 27. 8.- 1. 10. 2025
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Zastoupeni detekovanych linii XFG

Q5.2(3%)— —_—
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Absolutni pocet

Varianta

\ XFG.X (90 %)

Z 32 celogenomové sekvenovanych vzork(l z obdobi zafi - Fijen 2025 odbéru 28. 7. — 1. 10. 2025, byly v CR pfevazné zachyceny
varianty XFG (v 90%). Jedna se o rekombinantni varianty s mirnou schopnosti imunitniho uniku (fylogeneticky samostatna vétev), ale s
nizkym rizikem tézkého pribéhu. Ockovani kmeny LP.1.8.1 jsou ucinnd proti symptomatickému i zavaznému pribéhu (fylogeneticky
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Zastoupeni variant SARS-CoV-2 v CR podle relativni frekvence v ¢ase

100%

90%

80%

70%

60%

50%

40%

.'l
.." Nextclade

HPL3
mQS.2
mNW
H PR
XEP
m KS
mLB
HJN
W NL

30%

H NB

20%

W XEK

B XFG

10%

0%

Leden Unor Bfezen Duben Kvéten Cerven Cervenec Srpen Zafi Rijen

HPQ
W LF

Od konce srpna cirkuluji na Gzemi CR pFevazné varianty XFG - Stratus. Tyto varianty jsou sledované podle WHO i ECDC.
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Dendrogram — fylogeneticka celogenomova sekvenacni analyza
zakotvenad k vakcinalnimu kmenu LP.8.1 (32 vzorkl + 4 vakcinalni kmeny)
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Celogenomovy dendrogram odrazi pocCty
mutaci a vyjadruje evolucni vzdalenost
jednotlivych sekvenovanych linii. Spike protein
ma primy vliv na transmisibilitu a vazbu virus-
neutralizaCnich protilatek. V S proteinu se linie
zachycené v obdobi 27.8. -1. 10. mezi sebou lisi
jen velmi malo (pfevainé zachycené jsou linie
které byli vakcinalnimi pro sezénu 2024/2025.
Ackoliv jsou na vzdalenéjsi fylogenetické vétvi
jejich celkovy pocet mutaci je nizsi nez u
varianty XBB.1.5. VSechny zachycené linie i
vakcinalni kmeny patfi do varianty Omicron.

Dendrogram — fylogeneticka analyza Spike proteinu
zakotvena k LP.8.1 (32 vzork( + 4 vakcinalni kmeny)
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ARI/ILI: nonsentinel virologickd surveillance v CR, 41. KT

V non-sentinel surveillance sbira NRL hlaseni z laboratori vySetfujicich respiracni ciry.

Sezona ARI 2025/2026

Uzemni jednotka Virologické pracovisté Detekce viru 41.KT 2025 Det. viru kumulativné od 40.KT 2025
pozit. celkem pozit. celkem
Praha NRL Praha 27 58 60 117
+ OKM FN Bulovka 4 88 6 146
Stiedocesky kraj FN Motol 55 124
Vidia-Diagnostika 14 36 33 69
Kréalovéhradecky kraj FN Hradec Kralové 8 141 11 273
Liberecky kraj Krajska nemocnice Liberec
Ustecky kraj Masarykova nemocnice Usti n.L. 83 83
Diagnostika Usti n.L. 18 35
Karlovarsky kraj OKM Nemocnice Karlovy Vary 41
Plzensky kraj FN Plzen 18 113 39 231
JihoCesky kraj Nemocnice Ceské Budéjovice 33 136
Nemocnice Strakonice 9 68 22 155
Vysoéina Nemocnice Havliékuv Brod
Nemocnice Jihlava 27 100 27 100
Pardubicky kraj OKM Nemocnice Pardubice 10 81
Jihomoravsky kraj OKM FN Brno 17 65 32 129
FN u Sv. Anny Brno 16 112 21 191
Moravskoslezsky kraj ZU v Ostravé - virol.odd. 0 30 0 60
Celkovy pocet vySetieni 148 912 366 1971
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ARI/ILI: sentinel/nonsentinel virologicka surveillance v CR, 41. KT

PocCet provedenych vySetreni v ramci sentinelové a
nonsentinelové surveillance béhem zafri stoupad, coz
odpovida stoupajici morbidité.

Nejcastéji byly detekovany SARS-CoV-2 (52,7 %),
rhinoviry (22,3 %), sezonni koronaviry (8,8 %).

SARS —CoV-2 podil pozitivit stoupl na vice nez 50 %.
Ve tfech pripadech byl detekovan virus chripky A.

Kalendarni tyden (KT)

Legenda: A — Influenza A; B — Influenza B; HRSV - Respiracni syncytialni virus; HAdV — Adenovirus;
HPIV — Parainfluenza; HV - Herpetické viry; MP — Mycoplasma; HMPV — Metapneumovirus;
CoV — Coronavirus; HRV — Rhinovirus; hBoV — Bocavirus; EV — Enterovirus; SM - SmiSenad infekce

Virologicka surveillance — data za tfi posledni KT

Kalendarni tyden (KT)

Detekce viru

A bez dalsi subtypizace

B
Celkem

A

A H;pdm
AH
B
HRSV

HAdV

HPIV

HV

MP

HMPV

CoV

HRV

hBoV

EV
SARS-CoV-2
SM
pozitivni

3

39. Podil  40.
1 0,8% 2
1 0,8% 0

2 0,8% 2

39.

13
35

53
12
126

podil
0,9%
0,0%
0,9%

podil
0,8%
0,0%
0,0%
0,8%
0,0%
0,8%
5,6%
0,0%
0,8%
0,0%
10,3%
27,8%
0,0%
1,6%
42,1%
9,5%
15,6%

41.

40.

15

16
88
1
1
74
8
218

podil
2,0%
0,0%
2,0%

podil
0,5%
0,0%
0,5%
0,0%
0,5%
2,8%
6,9%
0,5%
2,3%
0,0%
7,3%
40,4%
0,5%
0,5%
33,9%
3,7%

41. podil
3 2,0%
0,0%
0,0%
0,0%
0,0%
4 2,7%
3 2,0%
2 1,4%
1 0,7%
0,0%
13 8,8%
33 22,3%
0,0%
4  2,7%
78 52,7%
7 4,7%
148

Kumulativné od 36 kt
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7;2,, ARI/ILI: sentinel/nonsentinel virologicka surveillance v CR, 39. KT 2024 - 41. KT 2025

Detekce respiracnich virll — kumulativni pocty
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Legenda: A — Influenza A; B — Influenza B; HRSV - Respiracni syncytidlni virus; HAdV — Adenovirus; HPIV — Parainfluenza; HV - Herpetické viry; MP — Mycoplasma; HMPV — Metapneumovirus;

CoV — Coronavirus; HRV — Rhinovirus; hBoV — Bocavirus; EV — Enterovirus; SM - SmiSena infekce



7;20 Zavér souhrn - virologicka surveillance ARI/ILI (EU/EHP 40. KT, CR 41. KT)

EU/EHP

Aktualni epidemicka situace je klidna a odpovida pocatku sezony jak v EU tak v CR. Témeér na celém uzemi EU zaznamenavame sestupny trend v podilu
zachyt( SARS-CoV-2, pocet hospitalizaci je zatim m’zkY. Zavazna forma COVID-19, postihujici zejména osoby ve véku 65 let a starsi, zustava na nizkych
Urovnich ve srovnani s predchozimi epidemiemi, ackoli existuje kumulativni dopad z pokracujici cirkulace. Aktualné dominuijici variantou je STRATUS a
jeho subvarianty (XFG.*).

Cirkulace respirac¢niho syncytidlniho viru (RSV) a chtipky zlstava na nizkych urovnich.

Pocet pacientu, ktefi se dostavi do primarni péce s pfiznaky respiracniho onemocnéni, véetné onemocnéni podobnych chfipce, zGstava nizky, ale ve
vétsiné zemi roste, jak se vtomto ro¢nim obdobi oCekava. Nejprudsi narust je pozorovan u déti mladsich 15 let.

V CR dominantné cirkuluji viry SARS-CoV-2 (vice neZ 50 %), od konce srpna pfevazneé varianta XFG (Stratus) a jeji subvarianty XFG.*, spolu s dalsimi
respiracnimi viry t?/picky'/mipro toto obdobi: rhinoviry (cca 22 %), sezdnni koronaviry (9 %) .Pocatek epidemické viny covid-19 koreluje se zahajenim
Skolni dochazky. Klinicke priznaky covid-19 se vétSinou nelisi od akutnich respiracnich infekci vyvolanych jinymi respira¢nimi viry, ve vSech pripadech
mohou byt doprovazeny GIT projevy (napf. prijem).

Stale evidujeme sEoradické zachyty viru chripky. Tyto sporadické detekce jsou pro toto obdobi neobvyklé a mohly by naznacCovat Casnéjsi nastup
epidemicke viny chripky v letosni sezoné.

Prosime o zasilani vzorkl pozitivnich na ch¥ipku, SARS-CoV-2 pfipadné RSV na sekvenaci a izolaci viru (idealné zamrazené).

Praktické lékafFe spolupracuijici na surveillance prosime o zaslani SARS-CoV-2 pozitivnich odbérl, pokud provadite antigenni testy, prosim, paralelné
nam odeberte druhy vzorek (napf. z druhé nosni dirky a krku do virologického média, ktery distribuuji KHS). Dale bychom chtéli poprosit o vyplnéni
pfiznakd nemoci na Zadance pro budouci fenotypové analyzy.

Epidemiologicky souhrn:

Ve 41. tydnu roku 2025 dosahla v CR nemocnost akutnich respira¢nich infekciéARI) urovné 1081 na 100 000 obyvatel, coZ predstavuje mirny vzestup o
necela2 % v FC)I(,)Irovnénl' s predchozim tydnem. Nemocnost se pohybuje na hodnoté obvyklé pro toto ro¢ni obdobi. Mezi jednotlivymi kraji nejsou
vyznamné rozdily.

V soucasnosti je idealni ¢as na ockovani proti respiracnim infekcim, zejména proti chripce, covidu-19,nebo pneumokokovym onemocnénim.



