Zprava - virologicka surveillance ARI/ILI véetné molekularni surveillance
SARS-CoV-2 k 11/05/2026

NRL pro chfipku a nechfipkova respiracni virova onemocnéni
Ing. Lucie Mrazkova, Ph.D., Mgr. Jan Nahlovsky, Alena Janypkova, MUDr. Radomira Limberkova

EU/EHP 18. KT

Pocet lidi hlasicich priznaky respiracniho virového onemocnéni je na zakladni az nizké drovni, coz odpovida situaci v pozdni
sezOné/mezisezdné.

Aktivita viru chfipky se témér ve vSech zemich vratila na mezisezdnni Uroven, pricemz ve vsech vékovych skupinach byla
hlaSena nizka mira detekce a hospitalizaci.

Respiracni syncytidlni virus (RSV) zlstava hlavnim prispévatelem k soucasné aktivité respiracnich virli, zejména u zavaznych
onemocnéni. Jeho cirkulace je ale nizka a klesa, i kdyz ve srovnani s poslednimi tydny se pokles zpomalil, coz naznacuje konec
sezony RSV.

Aktivita SARS-CoV-2 svédci pro trvaly prenos v primarni péci, celkova zatéz vsak zUstdva napri¢ zemémi a vékovymi skupinami

velmi nizka. V Evropském regionu bylo za posledni mésic osekvenovano 44 vzork(l SARS-CoV-2, ve kterych prevlddd varianta
BA.3.2.x (Cikada).

Zdroj: erviss



% EU/EEA virologicka surveillance: porovnani sentinel surveillance (a), SARI surveillance (b) a

L8 detekce SARI podle véku (c) v 18. KT 2026

a)

ILIfARI virological surveillance in primary care - weekly test positivity
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b)

- SARIvirological surveillance in hospitals - weekly test positivity
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- EU/EEA klicové indikatory ARI/ILI, SARI prehled v 17. a 18. KT 2026

Key indicators in week 18, 2026

Reporting countries EU/EEA summary
Indicator Syndrome or pathogen Week 18 Week 17 Deescription Value
ILI/AR| consultation rates in primary cars ARI 15 rates 16 rates Distribution 9 Baseline
19 MEM) (10 MEM) of country

MEM categories

LI 17 rates 18 rates 16 Bazzsline
(16 MEN) (17 MEM)
ILIfARI test positivity in primary care Influenza 13 13 Pooled 0.5%
{median; IQR) (0; 033}
RS\ 17 17 345
(4.8; 1.3-6.8%)
SARS-Col-2 17 17 2.1%
(1.1; 0-3.3%)
SARI rates in hospitals SAR 12 rates 13 rates Distribution & Baselins
{5 MEM) |7 MEM) of country

MEM caregories

SAR| vest positivity in hospitals Influenza =l 10 Pooled 1.7
{median; IQR) (1.1; 0—33)
RS\ -] 10 58%
[7.4; 5.7-12%)
SARS-Col-2 -] 10 0.8%
[0.3; 0-0.9%)
Intensity Influenza 20 21 Distribution of 15 Bassline
[country-defined) country gualitative 4 Lowe
fategories
Geographic spread Influenza 13 20 Distribution of 5 No activity
|country-defined) country gualitative 11 Sporadic
categories 1 Lol
2 Regional

Zdroj: ERVISS. Dostupné z: https://www.erviss.org



ECDC Intenzita chripkové aktivity a geografické rozsireni chripky — 18. KT 2026
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Distribuce sledovanych variant (BA.2.86,

Distribution of 2-weekly country variant proportions
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Objem sekvenace v 16. a 17. tydnu 2026
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Variants of Interest (VOI)
Year and
Lineage + Countryfirst Spike month Impact  Impact
WHO additional detected mutations  first Impact on on on Transmission
label mutations (community) of interest  detected transmissibility immunity severity in EU/EEA
Omicron BA.2.86 n/a 1332V, n/a Baseline (6) Baseline Baseline Community
D339H, (6-8)
R403K,
V445H,
G446S,
N4500,
L452W,
N481K,
483del,
E484K,
F4g6P
. L] L]
Variants under monitoring
Year and
Lineage + Countryfirst Spike month Impact Impact
WHO additional detected mutations  first Impact on on on Transmission
label mutations (community) of interest detected  transmissibility immunity severity in EU/EEA
| Omicron NB.1.8.1| n/a G184sS, n/a No evidence No No Community
A435S, evidence evidence
K478l
| Omicron XFG | n/a S31P n/a No evidence No No Dominant
K182R, evidence evidence
K444R,
N487D,
T5721
Omicron BA.3.2 South Africa (1) November No evidence No No Community
2024 evidence evidence

Count

Zdroj: ERVISS. Dostupné z: https://www.erviss.org, GISAID dostupné na: https://www.epicov.org/
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European Centre for Disease Prevention and Control. SARS-CoV-2 variants of concern as of 30 January 2026 [online]. Stockholm: ECDC, 2026.
Dostupné na: https://www.ecdc.europa.eu



https://www.erviss.org/
https://www.epicov.org/
https://www.ecdc.europa.eu/

.;ZU D ARS-Co onitorovane varis 3 varis = one 16

Distribuce sledovanych variant v Evropé v 16. tydnu - 17. tydnu (BA.2.86, BA.3.2, XFG, NB.1.8.1)
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Distribuce sekvenovanych variant

SARS-CoV-2 variant distribution, weeks 16-17, 2026
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Kontinent Evropa Severni Amerika Asie
Pocet sekvenaci 44 312 269
Evropa 11.4.-11.5. 2026 Severni Amerika 11. 4. - 11. 5. 2026 Asie 11.4.-11.5.2026
[y D(1.36%)

XFG.2.1(2, XFG.14.0.100.71% KFG.1.1(1.819%
HFG.23(2.27% 1 BA3.2.2(15.91%) FGLL101719%) )(D\,.:g-i.m :;aﬁ)
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HFG(2.27%) —— : L2, RE.2.1.2(2.26%) —
RV.1(2.27%) RE21.4(13.64%] LI, [ RC.5(12.30%) | 'm-
RE.2.2(2.27%) — T —— P0.2.1.16( I,'
/ 2(2.56%) : XEG14.1.1(272%] |
T | ARELTES e /|
S0.344.550%) — 5. PY.1.1(3.17%)
RE.2.2.5{4.55%) RE.2.3(13.64%) ‘ PO 4 7% : LF.7(3.17%
BA.Z(4.55%) | | RE.1.1.4(4.98%)] .
RU.1{6.82%) —— RE.2.5(5.08%) —— _J
RE.1.1.5(7.24%)

: VUM (KP3.1.1+KP3.1.1 (..
: Former VUM (LEB.1+LPE.1... —
LUM (HB..80 P NES 1L, Formar VUM (CHA1+CH.AT..
Former VOC Omicron (B.1.1.. — _
MOLOKN A+ 1N 1 * svchuding,
VU (BA.3.2+BA3.2.%17.72%)

Farmer WOC Omicron (B.1.1.. —|

Evropa 11.4.-11.5. 2026 (VUM) Severni Amerika 11. 4.-11. 5. 2026 (VUM) Asie 11.4.-11.5. 2026 (VUM)

VUM (BA3.2+BA32*(208. ) ——

e WO (N1 +IN Y excluding..

I vum (XFG+XFG.#)(255) —] —— VUM (NB.1.81+NB1B1(.. |

T VUM (BA.32+BA3.2.7)(63.6...

| vum ocrs+xre7iaa12%) |

I VUM XFG+XFG )22 47%)

I VUM NB_1.8.'I+NB.'I_B.'I.“}!...I
BA.3.2.x (Cikada) Z graf(i (VUM) vyplyva, Ze na kazdém ze zobrazenych kontinent( je r(zné zastoupeni sledovanych variant (VUM).
[ 1 NB.1.8.1 (Nimbus) V Evropském regionu prevlada varianta BA.3.2.x (Cikada). V severni Americe a v Asii je nejvyssi cetnost variant

[ 1 XFG.x (Stratus) odvozenych od NB.1.8.1 (Nimbus).

w Zdroj: GISAID. EpiCoV™ Database: SARS-CoV-2 genome sequences [online]. Miinchen: GISAID, 2008 [cit. 2025-11-10]. Dostupné z: https://www.gisaid.org/ 28



B XFG52 |l T | W kP23
= B ¥FG5A B rui B &Rz
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Date
) _ B xEC2 ME1.21 B N
V Evropském regionu za posledni mésic bylo osekvenovano 44 vzorkd SARS-CoV-2, ve kterych prevlada B X MC10 C TR
varianta BA.3.2.x (Cikada). Z variant odvozenych od BA.3.2.x se 9 variant umistilo mezi top 20 nejéetnéjSimi ® oV MC.1 = 1[;._-1_1
variantami v Evropském regionu: BA.2 (v GISAID uréeno odlisné nez podle Nextclade BA.3.2.x, jiz bylo feSeno XEB.2.3 L RLERR 0 HA
na webexu NRL), BA.3.2, BA.3.2.2, RE.2.1.4, RE.2.2, RE.2.2.5, RE.2.3, RU.1 a SQ.3. Z variant odvozenych od XFG ® xBB1S52 LR HK3
(Stratus) byly v Evropském regionu detekovany: XFG, XFG.1.1, XFG.3, XFG.3.1, XFG.21, XFG.22, XFG.23 a RV.1. @ xBE191 L7 ® FL151
Z variant odvozenych od NB.1.8.1 (Nimbus) byly v Evropském regionu detekovany: PQ.2.1.1 a PQ.39.1. @ xBB1570 L5 @ EG313
Varianty BA.3.2, XFG a NB.1.8.1 spadaji mezi monitorované varianty (VUM) podle WHO i ECDC. ® XBB1S5 WoKs1 @ EG51]
B xBe122 B KpP33 B =G5
B XBE1166 B Kp32 B =G
B XEE1151 B kP31l B BAzz2
B xBE116 KP31 @ BAZ2361
B xesi1 B KkPr3 B BAZTS
U
T

w Zdroj: GISAID. EpiCoV™ Database: SARS-CoV-2 genome sequences [online]. Miinchen: GISAID, 2008. Dostupné z: https://www.gisaid.org/ "X



i ARI/ILI: sentinel/nonsentinel virologicka surveillance v CR, 19. KT 2026 (pfedb&Znd data)

Virologicka surveillance — data za 4 posledni KT
« V 19. KT nebyl zachycen zadny vzorek obsahuijici virus chripky.

Kalendarni tyden (KT) 16. Podil 17.  Podil  18. podil 19. podil Kumulativné od 40.KT
* Dominantné cirkulujicimi respiracnimi viry jsou nyni Detekce viru A 2 1 1 0 3348
rhinoviry (39,3 %) a respiracni syncytidlni virus (RSV), jehoz AHypdm L . 2 . =
, e , ve 147wy AH, 0 0 0 0 229
podil na pozitivnich detekcich Cini témér 24 %. 8 X ) 0 0 ”
HRSV 77 351% 48 27,7% 16 11,7% 20 23,8% 1522
« Dal3imi majoritné cirkulujicimi respiraénimi viry jsou viry — e - -
J J HPIV 28 12,8% 16 9,2% 19 14,7 % 15 17,8% 420
parainfluenzy (17, 4 %) a metapneumovirus (13 %). HY 2 0 0 0 35
MP 0 1 0 0 52
HMPV 17 7,7% 19 10,9 % 10 7,8% 11 13 % 154
* SARS-CoV-2 nebyl vtomto tydnu detekovan. Cov 3 14% 2 1 0 194
HRV 59 26,9% 68 39,3% 68 54,9 % 33 39,3% 1476
, o Lo , , . , . hBoV 2 0 2 0 18
* Celkovy pocet hlasenych detekci v non-sentinelové surveillance EV 0 0 0 0 32
se i nadale snizuje, coz svéd¢i pro koncici respiraéni sezénu. P - - - . -
SM 20 9,1% 10 5,8% 4 3,9% 3 3,5% 446
pozitivni 219 173 126 84 9319
negativni 791 688 597 423 32963

Celkovy pocet
vySetreni: 1010 861 723 507 42282

Legenda: A — Influenza A; B — Influenza B; HRSV - Respiracni syncytidlni virus; HAdV — Adenovirus; HPIV —
Parainfluenza; HV - Herpetické viry; MP — Mycoplasma; HMPV — Metapneumovirus; CoV — Coronavirus; HRV —
Rhinovirus; hBoV — Bocavirus; EV — Enterovirus; SM - SmiSend infekce



Detekce respiracnich vird — kumulativni pocty
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Legenda: A — Influenza A; B — Influenza B; HRSV - Respiracni syncytidlni virus; HAdV — Adenovirus; HPIV — Parainfluenza; HV - Herpetické viry; MP — Mycoplasma; HMPV — Metapneumovirus;

CoV — Coronavirus; HRV — Rhinovirus; hBoV — Bocavirus; EV — Enterovirus; SM - SmiSena infekce
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7- Zavér - Virologicka surveillance ARI/ILI v CR 19. KT 2026 a EU/EHP 18. KT

EU/EHP 18. KT

Pocet lidi hlasicich pfiznaky respira¢niho virového onemocnéni je na zakladni az nizké Grovni, coZ odpovida situaci v pozdni sezéné/mezisezoné.

Aktivita viru chfipky se témér ve vSech zemich vratila na mezisezdnni Uroven, pricemz ve vSech vékovych skupinach byla hlasena nizka mira detekce a
hospitalizaci.

Respiracni syncytialni virus (RSV) zlGstdva hlavnim prispévatelem k soucasné aktivité respiracnich vir(, zejména u zavaznych onemocnéni. Jeho cirkulace je
nizka a klesa, i kdyz ve srovnani s poslednimi tydny se pokles zpomalil, coz naznacuje konec sezény RSV.

Aktivita SARS-CoV-2 svédci pro trvaly pfenos v primarni péci, celkova zatéz vsak zUstavd napti¢ zemémi a vékovymi skupinami velmi nizka.

Virologicka surveillance CR 19. KT

V 19. KT nebyl zachycen zadny vzorek obsahujici virus chfipky.

Dominantné cirkulujicimi respiracnimi viry jsou nyni rhinoviry (39,3 %) a respiracni syncytialni virus (RSV), jehoz podil na pozitivnich detekcich Cini témér 24 %.
DalSimi majoritné cirkulujicimi respiracnimi viry jsou viry parainfluenzy (17, 4 %) a metapneumovirus (13 %).

SARS-CoV-2 nebyl v tomto tydnu detekovan.

Celkovy pocet hldasenych detekci v non-sentinelové surveillance se i naddle sniZuje, coz svédci pro koncici respiracni sezénu.

Komentar k epidemickeé situaci

Epidemiologicky souhrn byl ukoncen v 10. KT a bude soucasti zpravy pouze v mimoradnych situacich.
Data o nemocnosti nadale uvadime na webu SzU.



