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EU/EHP 22. KT

Evropsky systém sledovani (TESSy) je vyrazovan z provozu a nahrazovan systémem EpiPulse Cases.
Data ERVISS nelze béhem tohoto prechodného obdobi aktualizovat.
Vydavani zprav bude obnoveno 22. Cervna.

Zdroj: erviss
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Variants of Interest (VOI)
Year and
Lineage + Countryfirst Spike month Impact  Impact
WHO additional detected mutations  first Impact on on on Transmission
label mutations (community) of interest  detected transmissibility immunity severity in EU/EEA
Omicron BA.2.86 n/a 1332V, n/a Baseline (6) Baseline Baseline Community
D339H, (6-8)
R403K,
V445H,
G4465,
N450D,
L452W,
N481K,
483del,
E484K,
F486P
. L] L]
Variants under monitoring
Year and
Lineage + Countryfirst Spike month Impact Impact
WHO additional detected mutations  first Impact on on on Transmission
label mutations (community) of interest detected  transmissibility immunity severity in EU/EEA
| Omicron NB.1.8.1| n/a G184sS, n/a No evidence No No Community
A435S, evidence evidence
K478l
| Omicron XFG | n/a S31P n/a No evidence No No Dominant
K182R, evidence evidence
K444R,
N487D,
T5721
Omicron BA.3.2 South Africa  (r) November No evidence No No Community
2024 evidence evidence

Zdroj: ERVISS. Dostupné z: https://www.erviss.org, GISAID dostupné na: https://www.epicov.org/
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European Centre for Disease Prevention and Control. SARS-CoV-2 variants of concern as of 30 January 2026 [online]. Stockholm: ECDC, 2026.
Dostupné na: https://www.ecdc.europa.eu
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Z grafi (VUM) vyplyva, Ze na kazdém ze zobrazenych kontinent( je rlizné zastoupeni sledovanych variant (VUM).
V Evropském regionu prevladaji varianty odvozené od BA.3.2.x (Cikada). V severni Americe prevladaji varianty
odvozené od XFG (Stratus) a v Asii je nejvyssi ¢etnost variant odvozenych od NB.1.8.1 (Nimbus).

w Zdroj: GISAID. EpiCoV™ Database: SARS-CoV-2 genome sequences [online]. Miinchen: GISAID, 2008 [cit. 2025-11-10]. Dostupné z: https://www.gisaid.org/ 3



Zastoupeni variant SARS-CoV-2 v Evropé podile relativni frekvence v case
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Zastoupeni variant v epidemické viné SARS-CoV-2 v Evropé od 8. 3. 2025 —- 8. 6. 2026

Top 20 Lineages Timegraph

Click Legend to show/hide series {} ¥EG D_ M1
2,000 ' XFG.3 O N
4000 O neasd || XFG34 |
> LF7 {F XEC
3,000 > ¥FG.3.4.1 Lr XFG.2
g PQ.2 O PQ1
=0 O XFC O PF2
1,000 O naass | XFGS54 |
{r ¥FG5.1
0 y - ; - ’ = o 7 O £
2025-03 2025-05 2025-07 2025-09 2025-11 2026-01 2026-03 2026-05 {} XFG.3.1
Date xov
=) =) O Lr8aad

Vzhledem k vrcholu epidemie SARS-CoV-2 v minulém roce Ize oéekdvat narust incidence SARS-CoV-2 az béhem prazdninovych mésicu.
V soucasné dobé evidujeme nizky pocet klinickych vzork(i s detekci SARS-CoV-2, a proto sekvenace vzork( pozitivnich na SARS-CoV-2 z tohoto
obdobi budou probihat zpétné, az se naplni kapacita sekvendtoru. Stejna situace, tedy nedostatek klinickych vzork(i v disledku nizké morbidity

je pozorovana napfi¢ EU/EHP regionem.

w Zdroj: GISAID. EpiCoV™ Database: SARS-CoV-2 genome sequences [online]. Miinchen: GISAID, 2008. Dostupné z: https://www.gisaid.org/



i ARI/ILI: sentinel/nonsentinel virologicka surveillance v CR, 23. KT 2026 (pfedb&Zna data)

Ve 23. KT byl zachycen jeden vzorek obsahujici virus chripky Virologicka surveillance — data za 4 posledni KT
typu A.

Kalendarni tyden (KT) 20 podil 21  podil 22. podil 23 podil Kumulativné od 36.KT
. v . s s e v s e . . , Detekce viru A 2 1,6% 0,0% 0,0% 1 1,6% 3354
Dominantné cirkulujicimi respiracnimi viry jsou nyni
. . . . A Hlpdm 0,0% 0,0% 1 1,5% 0,0% 56
rhinoviry (31,3 %), a viry parainfluenzy (26,6 %) AH, 0,0% 0,0% 0,0% 0,0% 230
v s 7 . . oy e s s B 0,0% 0,0% 0,0% 0,0% 24
predstavujici majoritu pozitivnich detekci. RSy —T T T T T -1 1562
HAdV 4 3,1% 3 2,6% 6 9,2% 3 4,7% 198
, Y. ) HPIV 32 250% 19 165 8 123 17  26,6% 529
Stdle v nezanedbatelné mire cirkuluje RSV (9,4 %). HV 00% 1 09% 0,0% 0,0% 36
MP 3 2,3% 1 0,9% 0,0% 0,0% 65
HMPV 14 10,9% 16 13,9 8 12,3 6 9,4% 204
DalSimi majoritné cirkulujicimi respiracnimi viry jsou o 2 o W 0’5 ST EUSAE MO 241
. HRV 51 39,8% 60 52,2 26 40,0 20 31,3% 1745
metapneumoviry (9,4 %). hBov 0,0% 0,0% 0,0% 0,0% 20
EV 0,0% 0,0% 0,0% 1 1,6% 35
SARS-CoV-2 0,0% 0,0% 1 1,5% 1 1,6% 1310
Podil detekci SARS-CoV-2 predstavuje 1,6 %. — —t —
pozitivni 128 17,5% 115 16,6 65 14,1 64 14,5% 10119
negativni 603 579 397 377 37180
Vs v 7 v Vs 7 . 7 C Ik Y ¢ t s tv l:
Celkovy pocet hldsenych detekci v non-sentinelové eleovy pocet vysetren! 7 o4 1o w 47299
surveillance se i nadale snizuje, coz svédci pro koncici
. v , Kalendarni tyden (KT) 20 podil 21  podil 22. podil 23 podil Kumulativné od 36.KT
resplracnl Sezonu. A bez dalsi subtypizace 2 0,0% 0 0,0% 1 1,5% 1 1,6% 3640
B 0 0,0% 0 0,0% 0 0,0% 0 0,0% 24
Celkem 2 0,0% 0 0,0% 1 1,5% 1 1,6% 3664

V prevenci kojencl nelze zapominat na doznivajici RSV

epidemickou vinu.
Legenda: A — Influenza A; B — Influenza B; HRSV - Respiracni syncytidlni virus; HAdV — Adenovirus; HPIV —

Parainfluenza; HV - Herpetické viry; MP — Mycoplasma; HMPV — Metapneumovirus; CoV — Coronavirus; HRV —
Rhinovirus; hBoV — Bocavirus; EV — Enterovirus; SM - Smisena infekce



600

400

Pocet detekci
[¥5]
8

200

100

0

Detekce respiracnich vird — kumulativni pocty

1
40. 42. 44. 46. 48. 50. 52. 2. 4. 6. 8. 10. 12. 14. 16. 18. 20. 22. 24. 26. 28. 30. 32. 34. 36. 38. 40. 42. 44. 46. 48. 50. 52. 2. 4. 6. 8. 10. 12. 14. 16. 18. 20. 22. 24. 26. 28. 30. 32. 34. 36. 38.
KT

'\

TN

Legenda: A — Influenza A; B — Influenza B; HRSV - Respiracni syncytialni virus; HAdV — Adenovirus; HPIV — Parainfluenza; MP — Mycoplasma; HMPV — Metapneumovirus;

CoV — Coronavirus; HV - Herpetické viry; HRV — Rhinovirus; hBoV — Bocavirus; EV — Enterovirus; SM - SmiSena infekce
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Podily detekci respiraénich virt véetné Mycoplasma pneumoniae v sezénach 2024/2026
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Z prehledného grafu je patrné, Zze nékteré respiracni viry cirkuluji celoro€né, a jejich zastoupeni muze byt nezanedbatelné,
byt absolutni hodnoty zUstavaji na nizké Urovni. Prikladem celoroc¢né cirkulujicich vird jsou SARS-CoV-2 a rhinoviry.



Antigenni charakteristika cirkulujicich variant ve vztahu k virusneutralizacni
aktivité antisér pri ch proti vakcinalnim kmentum SARS-CoV-2

Statement on the antigen composition of COVID-19 vaccines
Annex TAG-CO-VAC 14052026 final
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https://www.who.int/news/item/16-05-2026-statement-on-the-antigen-composition-of-covid-19-vaccines
https://cdn.who.int/media/docs/default-source/documents/epp/tag-co-vac/annex-tag-co-vac_16052026_final.pdf?sfvrsn=79806eec_4

Zavér - Virologicka surveillance ARI/ILI v CR 23. KT 2026 a EU/EHP 22. KT

SZU

EU/EHP 22. KT

* Evropsky systém sledovani (TESSy) je vyrazovan z provozu a nahrazovan systémem EpiPulse Cases.

Data ERVISS nelze béhem tohoto prechodného obdobi aktualizovat.

Vydavani zprav bude obnoveno 22. ¢ervna.

V Evropském regionu bylo za posledni mésic osekvenovano 30 vzorkd SARS-CoV-2, ve kterych prevlada varianta BA.3.2.x (Cikada).

Virologicka surveillance CR 23. KT

* Ve 23. KT byl zachycen jeden vzorek obsahuijici virus chripky typu A.

* Dominantné cirkulujicimi respira¢nimi viry jsou nyni rhinoviry (31,3 %) a viry parainfluenzy (26,6 %) predstavujici majoritu pozitivnich
detekci. Stale v nezanedbatelné mire cirkuluje RSV (9,4 %). DalSimi majoritné cirkulujicimi respiracnimi viry jsou metapneumoviry (9,4 %).

* Podil detekci SARS-CoV-2 predstavuje 1,6 %.

* Doporuceni pro slozeni vakciny nebylo aktualizovano (zdroj EMA). Soucéasna vakcina je u¢inna proti vsem cirkulujicim variantam vyjma
odvozenych BA.3.2 (Cikada), kdy lze ocekavat snizenou ucinnost. Informace jsou dostupné na stankach EMA (viz odkazy na slide 9)

* Celkovy pocet hlasenych detekci v non-sentinelové surveillance se i nadale snizuje, coz svéddi pro koncici respiracni sezoénu. V prevenci
kojencl nelze zapominat na doznivajici RSV epidemickou vinu.

Komentar k epidemickeé situaci

* Epidemiologicky souhrn byl ukoncen v 10. KT a bude soucasti zpravy pouze v mimoradnych situacich. Data o nemocnosti nadale uvadime
na webu SzU.



