Zprava - virologicka surveillance ARI/ILI véetné molekularni surveillance
SARS-CoV-2 k 22/06/2026

NRL pro chfipku a nechfipkova respiracni virova onemocnéni
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EU/EHP 24. KT
Evropsky systém sledovani (TESSy) je vyrazovan z provozu a nahrazovan systémem EpiPulse Cases.
Data ERVISS nelze béhem tohoto pfechodného obdobi aktualizovat.

Vydavani zprav bude obnoveno 29. Cervna.

Zdroj: erviss
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Variants of Interest (VOI)
Year and s | Y i
Lineage+ Countryfirst Spike month Impsct  Impact Pocet sekvenaci v GISAID pro WHO Evropsky region
WHO additional detected mutations  first Impact on on on Transmission
label mutations (community) of interest  detected transmissibility immunity severity in EU/EEA 12.000 11,801
Omicron BA.2.86 n/a 1332V, n/a Baseline (6) Baseline Baseline Community
D339H, (6-8)
RA03K, 10,000
V445H,
G446S,
N450D, 8,000
L452W, =
NA81K, 3
483del, 5 5,000
E484K,
F486P 4,000
. L] L]
Variants under monitoring .-
Year and 0
Lineage+ Countryfirst Spike month Impact  Impact May 2025 Aug 2025 Mow 2025 Feb 2026 May 2026
WHO additional  detected mutations  first Impact on on on Transmission Date
label mutations (community) of interest detected  transmissibility immunity severity in EU/EEA
| Omicron NB.1.8.1| n/a G184sS, n/a No evidence No No Community
A435S, evidence evidence
K478l
| Omicron XFG | n/a S31P n/a No evidence No No Dominant
K182R, evidence evidence
K444R,
N487D,
T5721
Omicron BA.3.2 South Africa (1) November No evidence No No Community
2024 evidence evidence

Zdroj: GISAID dostupné na: https://www.epicov.org/

European Centre for Disease Prevention and Control. SARS-CoV-2 variants of concern as of 29 May 2026 [online]. Stockholm: ECDC, 2026.
Dostupné na: https://www.ecdc.europa.eu
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Kontinent Evropa Severni Amerika Asie
Pocet sekvenaci 34 117 348
Evropa 22.5.—22. 6. 2026 Severni Amerika 22. 5. - 22. 6. 2026 Asie 22.5.-22.6. 2026
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Asie 22.5.—22.6.2026 (VUM)

VUM (BA.3.2+BA3.27)(15.8%)

Severni Amerika 22.5.—22. 6. 2026 (VUM)
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Z grafd (VUM) vyplyva, Ze na kazdém ze zobrazenych kontinentd je rlizné zastoupeni sledovanych variant (VUM).

V Evropském regionu prevladaji varianty odvozené od XFG (Stratus). Tato data maji nizsi vypovédni hodnotu kvali
nizkému poctu sekvenaci. V severni Americe prevladaji varianty odvozené od XFG (Stratus) a v Asii je nejvyssi ¢etnost
variant odvozenych od NB.1.8.1 (Nimbus).

BA.3.2.x (Cikada)
[ 1 NB.1.8.1 (Nimbus)
[ XFG.x (Stratus)

w Zdroj: GISAID. EpiCoV™ Database: SARS-CoV-2 genome sequences [online]. Miinchen: GISAID, 2008 [cit. 2025-11-10]. Dostupné z: https://www.gisaid.org/ 3



Zastoupeni variant SARS-CoV-2 v Evropé podile relativni frekvence v case

0% .
May 2025 Jul 2025 Sep 2025 Nov 2025 Jan 2026 Mar 2026 May 2026
Date

V Evropském regionu bylo za posledni mésic osekvenovano 34 vzorkd SARS-CoV-2, ve kterych prevlada
varianta XFG (Stratus). Pocet sekvenci pod 35 neddva ani pfiblizny nahled do sou¢asné kolujicich variant. V CR
se momentdalné SARS-CoV-2 nesekvenuje, nebot se ¢eka do naplnéni kapacity sekvenatoru. Data za CR budou
zpracovana a doplnéna do evropskych databazi zpétné. Narast zachytl SARS-CoV-2 o¢ekavdme po 32. KT.
Varianty BA.3.2, XFG a NB.1.8.1 spadaji mezi monitorované varianty (VUM) podle WHO i ECDC.
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Dominantné cirkulujicimi respiracnimi viry jsou stale
rhinoviry (cca 58 %).

DalSimi vyznamné zastoupenymi patogeny jsou
metapneumoviry (10 %), viry parainfluenzy (8,3 %) a
adenoviry (6,7 %).

Vyskyt RSV je na Ustupu a v soucasné dobé cCini jejich podil
necela 3 %.

Ziskané podily jsou vypocitavany z malého poctu
vySetienych a pozitivnich vzorkd, na coz musime brat zretel.

Celkovy pocet vysetfenych vzork( i pozitivnich detekci v
non-sentinelové i sentinelové surveillance se i nadale
snizuje, coz svédci pro konec respiracni sezony.

Virologicka surveillance — data za 4 posledni KT

Kalendarni tyden (KT)

Detekce viru A
AH,pdm
AH
B
HRSV
HAdV
HPIV
HV
MP
HMPV
CoV
HRV
hBoV
EV
SARS-CoV-2
M

pozitivni

3

negativni
Celkovy pocet vysetreni:

Kalendarni tyden (KT)
A bez dalsi subtypizace
B

Celkem

22.

121
467

588

22.
2
0
0

podil

1,7%

0,8%

0,0%

0,0%

4,1%

5,0%
20,7%
0,8%

0,0%

10,7%
0,8%
44.,6%
0,0%

1,7%

0,8%

8,3%

20,6%

podil
1,9%
0,0%
0,0%

23.

104
517

621

23.

podil
1,0%
0,0%
0,0%
0,0%
5,8%
4,8%
26,0%
0,0%
0,0%
8,7%
1,9%
35,6%
3,8%
1,0%
1,0%
10,6%
16,7%

podil
1,5%
0,0%
1,5%

24.

469
566

24

podil

1,0%

0,0%

0,0%

0,0%

2,1%

7,2%
28,9%
0,0%

0,0%

5,2%

2,1%
43,3%
1,0%

2,1%

3,1%

4,1%

17,1%

podil
1,6%
0,0%
1,6%

25.

370
430

25.

podil

0,0%

0,0%

0,0%

0,0%

3,3%

6,7%

8,3%

0,0%

0,0%

10,0%
1,7%
58,3%
0,0%

5,0%

0,0%

6,7%

14,0%

podil
0,0%
0,0%
0,0%

ARI/ILI: sentinel/nonsentinel virologicka surveillance v CR, 25. KT 2026 (pfedbé&Znd data)

Kumulativné od 40.KT
3354

56
229
23
1565
205
573
37
56
222
206
1769
24
40
1149
504
10012
36140

46152

Kumulativné od 36.KT
3354
23
3377

Legenda: A — Influenza A; B — Influenza B; HRSV - Respira¢ni syncytidlni virus; HAdV — Adenovirus; HPIV —
Parainfluenza; HV - Herpetické viry; MP — Mycoplasma; HMPV — Metapneumovirus; CoV — Coronavirus; HRV —
Rhinovirus; hBoV — Bocavirus; EV — Enterovirus; SM - SmiSena infekce



Detekce respiracnich vird — kumulativni pocty
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Legenda: A — Influenza A; B — Influenza B; HRSV - Respirac¢ni syncytialni virus; HAdV — Adenovirus; HPIV — Parainfluenza; MP — Mycoplasma; HMPV — Metapneumovirus; CoV — Coronavirus; HV - Herpetické
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Zavér - Virologicka surveillance ARI/ILI v CR 25. KT 2026 a EU/EHP 24. KT
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EU/EHP 24. KT
* Evropsky systém sledovani (TESSy) je vyrazovan z provozu a nahrazovan systémem EpiPulse Cases.
* Data ERVISS nelze béhem tohoto prechodného obdobi aktualizovat.

* Vydavani zprav bude obnoveno 29. Cervna.

Virologicka surveillance CR 25. KT

* Dominantné cirkulujicimi respiracnimi viry jsou stale rhinoviry (cca 58 %).

* DalSimi vyznamné zastoupenymi patogeny jsou metapneumoviry (10 %), viry parainfluenzy (8,3 %) a adenoviry (6,7 %).
* Vyskyt RSV je na Ustupu a v soucasné dobé Cini jejich podil neceld 3 % vsech pozitivnich zachytu.

* Ziskané podily jsou vypocitdvany z malého poctu vysetfenych a pozitivnich vzork(, na coz musime brat zretel.

* Celkovy pocet vysetrenych vzork( i pozitivnich detekci v non-sentinelové i sentinelové surveillance se i nadale snizuje.

Komentar k epidemické situaci

* Epidemiologicky souhrn byl ukoncéen v 10. KT a bude soucasti zpravy pouze v mimoradnych situacich. Data o nemocnosti nadale uvadime
na webu SZU.



