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EU/EHP 43. KT

Aktivita respiracnich virG v primarni i sekundarni péci ve vSech hldsicich zemich zlstava na nizké nebo zdkladni drovni.
Hlavnim faktorem aktivity respiracnich virt je SARS-CoV-2 s medianem pozitivity testu v primarni péci 5,2 % a 4,8 %

v sekundarni péci. Je hlaSen rostouci pocet detekci v laboratornim systému a vétsina detekci v sekundarni péci se tyka osob
nad 65 let véku.

Aktivita viru chripky je na zakladni nebo nizké Urovni. Detekce v sekundarni péci se tykaji prevazné osob nad 65 let véku.
Vétsina detekovanych virl chiipky patfi do typu A, subtypu A/HIN1/pdm09.

Aktivita respiracniho syncytialniho viru (RSV) je velmi nizka.

Zdroje: ERVISS. Dostupné z: https://www.erviss.org; GISAID. EpiCoV™ Database: SARS-CoV-2 genome sequences [online]. Minchen: GISAID, 2008. Dostupné z: https://www.gisaid.org/
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% EU/EEA virologicka surveillance: porovnani sentinel surveillance (a), SARI surveillance (b) a
C U8 detekce SARI podle véku (c) v 43. KT 2026
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Zdroj: ERVISS. Dostupné z: https://www.erviss.org



i EU/EEA klicové indikatory ARI/ILI, SARI prehled v 42. a 43. KT 2026

Reporting countries EU/EEA summary
Indicator Syndrome or pathogen Week 43 Week 42 Description Value
ILI/ARI consultation rates in primary care ARl 16 rates 18 rates Distribution 3 Baseline
(13 MEM) (13 MEM) of country 5 Low
MEM categories
ILI 18 rates 20 rates 15 Baseline
(16 MEM) (17 MEM) 1Llow
ILI/ARI test positivity in primary care Influenza 16 21 Pooled 2.8%
(median; IQR) (2.7; 0-4.2%)
RSV 14 19 0.4%
(0; 0-0.4%)
SARS-CoV-2 13 18 13%
(5.2; 2.3-10%)
SARI rates in hospitals SARI 2 rates 12 rates Distribution 5 Baseline
(6 MEM) (8 MEM) of country 1low
MEM categories
SARI test positivity in hospitals Influenza 5 8 Pooled 4.8%
(median; IQR) (6.2; 3.7-15%)
RSV 3 g 0.9%
(0.4; 0.2-1.6%)
SARS5-CoV-2 3 7 7%
(4.8; 3.3-7.6%)
Intensity Influenza 11 12 Distribution of 10 Baseline
(country-defined) country gualitative 1Low

categories

Zdroj: ERVISS. Dostupné z: https://www.erviss.org



ECDC Intenzita chripkové aktivity a geografické rozsireni chripky — 43. KT 2026
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Intensity of influenza activity 2026-W43 Dominant influenza virus 2026-W43

&

-~
ecac
-,

Dominant influenza virus g
e

Intensity of influenza activity 2026-W43 subtype/lineage, 2026-W.

Zdroj:

[[) Baseline |
) Low . H
— Medium .l -3
I High [ HiH3
I Very high N e
EZZ4 No data reported Il AB
I Hie
I H3B
[ ] HIH3'B
[—=] <10 detections
/ ?’ iz No data reported
Py
Countries not visible Countries not visible
in the main map extent in the main map extent
7 Malta N~ Bl vata
Liechtenstein _,/ [[] Liechtenstein
'_\/ 5
E@‘\/ d

ERVISS. Dostupné z: https://www.erviss.org




.;ZU B ARS-Co onitorovane varia a3 varia e 026

Variants of Interest (VOI)

Year and s | Y i
Lineage+ Countryfirst Spike month Impsct  Impact Pocet sekvenaci v GISAID pro WHO Evropsky region
WHO additional detected mutations  first Impact on on on Transmission
label mutations (community) of interest  detected transmissibility immunity severity in EU/EEA 12.000
Omicron BA.2.86 n/a 1332V, n/a Baseline (6) Baseline Baseline Community 10370
D339H, (6-8) P
RA03K, 10,000
V445H,
G446S, n
N450D, 8,000
L452W, +
N481K, 5 n
483del, 5 &,000
E484K,
F486P 4,000
. L] L]
Variants under monitoring )
2,000 1.140
577 324 43 279 3
Year and 0
WHO additional detected mutations  first Impact on on on Transmission Diate
label mutations (community) of interest detected  transmissibility immunity severity in EU/EEA
| Omicron NB.1.8.1| n/a G184S, n/a No evidence No No Community
A435S, evidence evidence
K478l
| Omicron XFG | n/a S31P n/a No evidence No No Dominant
K182R, evidence evidence
K444R,
N487D,
T572I
Omicron BA.3.2 South Africa (1) November No evidence No No Community
2024 evidence evidence

Zdroj: ERVISS. Dostupné z: https://www.erviss.org, GISAID dostupné na: https://www.epicov.org/

European Centre for Disease Prevention and Control. SARS-CoV-2 variants of concern as of 25 September 2026 [online]. Stockholm: ECDC, 2026.
Dostupné na: https://www.ecdc.europa.eu
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Yariant propo rtio ns [%)

Distribuce sledovanych variant (BA.2.86, BA.3.2, XFG, NB.1.8.1) Objem sekvenace v 41. a 42. tydnu 2026
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Zdroj: ERVISS. Dostupné z: https://www.erviss.org



https://www.erviss.org/

i D AR 0 onitorovane varis 3 varia : ope 4 /
SZU

Distribuce sledovanych variant v Evropé v 41. tydnu - 42. tydnu (BA.2.86, BA.3.2, XFG, NB.1.8.1)
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Kontinent
Pocet sekvenaci

Evropa 2. 10. - 2. 11. 2026

LE7{1.23%) ——
KFGA1.40.475%) — - 5T.1(34.89%)
' 4 705 -

XFG.6(1.7295)
XEZ.4.1201.97%) /.
R\V.1.3(2.46%) | /
RV.1.1.1(2.46%)]
RF.5.3.1(2.46%) @ |

P3.1(246%)
XHA(4.18%
TK.1(6.14%) —
XFG(9.83%

PLT(10.32%)

Evropa 2. 10. - 2. 11. 2026 (VUM)

WO UM +IM.1.* excluding...
VUM (MB.1.8.1+ME.1.8.1.%)(]

Former VOC Omicron (B.1.1..

VUM (KP3.1.1+KP3.1.1.50.

VUM XFG+XFG*(65.055%)

BA.3.2.x (Cikada)
— NB.1.8.1.x (Nimbus)

——— XFG.x (Stratus)
0 RWLLLL X

Evropa Severni Amerika
462 610

Severni Amerika 2. 10.—2. 11. 2026

TA1(16.7%

RF.5.3.1(1.76%) —
-
IE71.08%)
[RW.1.1.22.2%) |
PQ.16.1(2.29%)
RV.1.1(2.64%)
$B11.1(2.86%)| |

JN.1(2.86%) — [ SW.2.1{0.45%) |

I
 RW.L1.205.05%)
XFG(5.40% I| ' KP:3.1(9.23%) <

RE5.4105.71%
T 106.50%

PL.2.1{14.5%) 4mmmm

Severni Amerika 2. 10.- 2. 11. 2026 (VUM)

Earmer VOLIBA 2 BR+BA 2 86,
VUM (BA3.2+BA 3.2 *)i0.49%]

OFnEr i +i ENC...

VUM (KR311+KR311011

¥ VUM O(FG+XFG.) (44 65%) |

Former VOC Cmicron (B.1.1.5.

VO M. +IN1* excluding c..

Asie
44

Asie 2. 10. - 2. 11. 2026

— 15V 1.2(9.75%

SV.2.4{9.75%

RF.5.3(2.44%) ——
RE.1{2.449%) -

PLLS L4445
POIA7.7.1(2.44%) —

NB.1.4(7.32%)

LF.7.9(2.44%)
SV.1.1(4.88%) -
S\.1(4.88%)

PL2.1(7.32%) <z
RK.1.5{4.88%)
JN18.5(4.88%) —

RF.5.4.1(7.32%)
BA.3.2(4.88%) !
TA(7.31%) [ RK1.2(7.31%) |

Asie 2. 10. - 2. 11. 2026 (VUM)

VUM (KP3.1.1+KP31.1.%)...
VUM (BA32+BA3Z.2 *)(6.82%) ,
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1 VUM (XFG+XFG.*)(11.36%]) —+ VUM (NB.1.8.1+MB1.8 170

VO IMA+INA? excluding...

V Evropé a Severni Americe u sledovanych variant prevlada linie XFG.x (Stratus), v Asii stale prevlada NB.1.8.1.x. V Severni Americe je nejzastoupenéjsi
variantou PJ.2.1 (108 sekvenci v poslednim mésici, véetné varianty uréené jako KP.3.1), v Evropé stdle zastoupeni této varianty roste (52 sekvenci v
poslednim mésici, v€etné varianty uréené jako KP.3.1), v Asii se varianta PJ.2.1 zac¢ina objevovat (3 sekvence v poslednim mésici). Varianta KP.3.1 je
Spatné urcena varianta PJ.2.1, algoritmus GISAIDu ji na rozdil od Nextclade zatim nedokdaze ve vSech pripadech rozpoznat. V Asijském regionu dominuji
varianty PQ.16.1.1 a PQ.17.7.2 a jejich potomci SV.x, respektive RK.x.

w Zdroj: GISAID. EpiCoV™ Database: SARS-CoV-2 genome sequences [online]. Miinchen: GISAID, 2008. Dostupné z: https://www.gisaid.org/
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Zastoupeni variant SARS-CoV-2 v Evropé podle relativni frekvence v Case
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V Evropském regionu bylo za posledni mésic osekvenovano 462 vzorkd SARS-CoV-2, prevladd varianta XFG (Stratus).

V Evropé a Severni Americe (celkem 1072 sekvenci) se v sekvenacnich datech stabilné objevuje varianta RW.1.1 (v
soucasné dobé vykazuje klesajici trend), RW.1.1 neni sledovanou variantou podle WHO ani ECDC, ve zpravach ji pro
prehlednost znacime zelené. Incidence varianty BA.3.2 a jejich potomku je za posledni mésic celosvétové nizka.
Naopak varianta PJ.2.1 v Severni Americe je v sou¢asné dobé nejrozsirenéjsi variantou. Varianta PJ.2.1 vykazuje
vzrlstajici trend v Evropé, Severni Americe, Oceanii a zacind byt zachycovana i v Asii.

Varianty BA.3.2, XFG a NB.1.8.1 spadaji mezi monitorované varianty (VUM) podle WHO i ECDC.

Prosime vSechna spolupracujici pracovisté o poskytnuti pozitivnich vzorki SARS-CoV-2 s C; pod 30, a
rovnéz o vzorky s pozitivni detekci viru chripky a RSV.
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w Zdroj: GISAID. EpiCoV™ Database: SARS-CoV-2 genome sequences [online]. Miinchen: GISAID, 2008. Dostupné z: https://www.gisaid.org/
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Dobry den, vazeni Ctenari, LOVE.TO, BT IH
Zavedli jsme novou rubriku vtip pro kalendaini tyden, kterd ma za V‘m
cil zprijemnit Cteni nasich pravidelnych tydennich zprav a zaroven V\PA_l‘.HgDNL

podporit jejich dosah. Pro vas, kteri nas sledujete dlouhodobé,

chceme doplnit seridzni odborné informace o jeden korektni, FR2, A5k ' 2
tematicky vtip z oblasti epidemiologie, virologie Ci pfibuznych xR [l @
oborl. Budeme radi, pokud se na této rubrice budete podilet. e e

Pokud narazite na tematicky vhodny vtip, ktery by se hodil k
publikaci v nasSich zpravach, budeme velmi radi, kdyz nam jej
zaslete — bud primo mné (lucie.mrazkova@szu.gov.cz), nebo
kterémukoli z mych spoluautord (jmeno.prijmeni@szu.gov.cz), do
predmétu prosim uvedte vtip.

TéSime se na vase podnéty.

S pozdravem a pranim pékného dne tym NRL pro chfipku a
nechripkova respiracni virova onemocneéni.

Zdroj: CARLSON, Dave. It's great to be back...! Andrews McMeel Syndication, 2019. Dostupné z: https://www.andrewsmcmeel.com [cit. 2026-11-2].



https://www.andrewsmcmeel.com/
mailto:lucie.mrazkova@szu.gov.cz
mailto:jmeno.prijmeni@szu.gov.cz

.;ZU ARI/ILI: sentinel/nonsentinel virologicka surveillance v CR, 40. - 44. KT 2026

kumulativné od 40. KT

kalendani tyden (KT) 41. podil 42 podil 43. podil 44, podil 2026
* Vramci sentinelové a nonsentinelové surveillance il G & Lo fegvel 2 gl 2 logdal W 20 &2
, ,v , . A H,pdm 2 1,2 % 1 1
byla ve 44. KT zaznamenana zvysena detekce viru B Hlp ’
Ve v . . ’ 7 o 3
chripky A (13,4 % vSech pozitivnich zachyt(). B
HRSV 1 1 2 2,3% 2 24%
« Kumulativné bylo od 40. KT zachyceno 22 pfipadd HAdV L I L - . 10
.. , HPIV 16 89% 18 10,6 % 14 159% 9 11 % 69
chripky typu A a 4x byl detekovan subtyp A/H1. Hy
MP 1
e Dominujicim respiranim patogenem je i nadale HMPV 4 24%
. . s s v 0, 0, 0
rhinovirus, ktery byl detekovéan ve 45 % viech e e 17
L. , , o HRV 114 63,7% 96 56,8 % 37 42 % 37 45,1 % 373
pozitivnich zachytu. hBoV 0
EV 6 3,3% 3 18% 9 10,2 % 1 22
* V porovnani s minulym tydnem je pozorovan narust ool Lo Vaprag ol Vieprol 0 apend J0 aaa 61
, ;v .r v SM 16 89% 11 6.5 % 9 10.2 % 6 1.3% 51
- - 0 : : : .
det?lfu ?ARS,COV 02’ které predstavuji 18,3 % vsech pozitivni 179 206% 169 183% 88 129% 82 161% 643
pozitivnich zachytu. negativii 688 755 593 427 3031
celkovy pocet 867 924 681 500 3674
vySetfeni

» Z dalSich sledovanych respiracnich vira byly

vyznamneéji zastoupeny viry parainfluenzy (11 %).
Legenda: A — Influenza A; B — Influenza B; HRSV - Respiracni syncytialni virus; HAdV — Adenovirus; HPIV —

Parainfluenza; HV - Herpetické viry; MP — Mycoplasma; HMPV — Metapneumovirus; CoV — Coronavirus; HRV —
Rhinovirus; hBoV — Bocavirus; EV — Enterovirus; SM - SmiSena infekce
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Legenda: A — Influenza A; B — Influenza B; HRSV - Respiracni syncytialni virus; HAdV — Adenovirus; HPIV — Parainfluenza; HV - Herpetické viry; MP — Mycoplasma; HMPV — Metapneumovirus;

CoV — Coronavirus; HRV — Rhinovirus; hBoV — Bocavirus; EV — Enterovirus; SM - SmiSena infekce
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7- Zavér - Virologicka surveillance ARI/ILI v CR 44. KT 2026 a EU/EHP 43. KT

EU/EHP 43. KT
» Aktivita respiracnich vird v primarni i sekundarni péci ve viech hlasicich zemich zlstdva na nizké nebo zakladni Urovni.

* Hlavnim faktorem aktivity respiracnich vird je SARS-CoV-2 s medianem pozitivity testu v primarni péci 5,2 % a 4,8 % v sekundarni péci. Je hlasen rostouci pocet
detekci v laboratornim systému a vétSina detekci v sekundarni péci se tykd osob nad 65 let véku.

* Aktivita viru chtipky je na zakladni nebo nizké Urovni. Detekce v sekundarni péci se tykaji prevainé osob nad 65 let véku. Vétsina detekovanych virll chfipky patfi
do typu A, subtypu A/HIN1/pdm09.

* Aktivita respira¢niho syncytialniho viru (RSV) je velmi nizka.

Virologicka surveillance CR 44. KT

* V ramci sentinelové a nonsentinelové surveillance byla ve 44. KT zaznamendna zvySena detekce viru chfipky A (13,4 % vSech pozitivnich zachytl). Kumulativné
bylo od 40. KT zachyceno 22 pfipadl chiipky typu A a 4x byl detekovan subtyp A/H1.

* Dominujicim respiracnim patogenem je i nadale rhinovirus, ktery byl detekovan ve 45 % vSech pozitivnich zachytu.
eV porovnani s minulym tydnem je pozorovan narust detekci SARS-CoV-2, které predstavuji 18,3 % vSech pozitivnich zachyt(.
» ZdalSich sledovanych respiracnich vir(i byly vyznamnéji zastoupeny viry parainfluenzy (11 %).

Epidemiologicka surveillance CR 44. KT

* Ve 44. tydnu roku 2026 dosahla nemocnost akutnich respiraénich infekci (ARI) drovné 828 na 100 000 obyvatel, coZ predstavuje pokles nemocnosti 0 21 % v
porovnani s predchozim tydnem. Tento pokles je v disledku statniho svatku v pribéhu pracovniho tydne.

* Mezi jednotlivymi kraji nejsou vyznamné rozdily. Nejvyssi pocty nemocnych s akutnimi respiracnimi infekcemi evidujeme u predskoldku v kategorii 0-5 let, kde je
nemocnost 3253 na kazdych 100 000 obyvatel. Aktualné nejvyssi détskou nemocnost maji Olomoucky a Pardubicky kraj, nasleduji Zlinsky a Jihomoravsky kraj.

Radi bychom vas pozvali na Konzultacni den Oddéleni respiracnich, stfrevnich a exantematickych virovych nakaz a Oddéleni epidemiologie,

-----

Prosime vSechny laboratore a spolupracujici pracovisté o poskytnuti pozitivnich vzorkd SARS-CoV-2 s C; nizSim nez 30, a rovnéz o vzorky s pozitivni detekci viru
chripky. Pro nastavajici sezonu je extrémné dulezité zasilat i vzorky s pozitivni detekci RSV, po zavedeni nové profylaxe proti RSV a novych vakcin, sledujeme zmény
vedouci k uniku pred protilatkami, pasivné podanymi ¢i indukovanymi ockovanim.



